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Tecidos transmissores em Allamanda cathartica (Apocynaceae): o caminho percorrido
pelos tubos polinicos

TORRES, Amarylis L.; DEMARCO, Diego
Agéncia Financiadora: FAPESP

Apocynaceae é uma familia notavel por sua grande diversidade floral e complexidade dos
mecanismos de polinizacdo. No entanto, pouco se sabe sobre a orientacdo dos tubos polinicos
apos sua entrada no gineceu, especialmente nas espécies mais basais do grupo. A orientacao
correta dos tubos polinicos do estigma até a micrépila dos 6vulos é crucial para o sucesso da
reproducédo sexuada. Assim, compreender a estrutura e a interacdo entre os tecidos carpelares
e 0s tubos polinicos pode ajudar a elucidar as estratégias reprodutivas das plantas. Este estudo
teve como objetivo caracterizar os tecidos transmissores de Allamanda cathartica L., uma
espécie de rauvolfioids, o grupo mais basal da familia, para entender como os tubos polinicos
sdo guiados e alcangam os Gvulos em uma Apocynaceae basal. Para tanto, foram realizadas
observacGes micromorfolégicas em microscopia eletrénica de varredura, além de analises
anatémicas e histoquimicas com o uso da microscopia de luz. Os tecidos transmissores de A.
cathartica apresentam caracteristicas distintas no estigma, no estilete e no ovario. O estigma
esta localizado no anel basal da cabeca do estilete e € constituido por células alongadas e ndo
glandulares. Apoés atravessar 0 estigma, 0s tubos polinicos sdo guiados para o estilete, onde o
tecido transmissor forma um trato transmissor central, atuando como um cémpito. Este tecido
¢ composto por células parenquimaticas com grandes espacos intercelulares, repletos de
secrecdo, através dos quais os tubos polinicos crescem. No ovario, o tecido transmissor
(obturador) corresponde a epiderme secretora da placenta. Tanto o tecido transmissor do
estilete quanto o obturador produzem mucilagem/(glico)proteinas. Este é o primeiro estudo
sobre o trajeto dos tubos polinicos em uma Apocynaceae basal, e os resultados divergem de
todos os relatos anteriores para a familia, indicando uma estrutura de transicdo do tecido
transmissor do estilete em relacéo a outras espécies da familia.

Palavras-chave: direcionamento; gineceu; rauvolfioids; estrutura; forma transicional.
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Andlise de rendimento de extratos de macroalgas brasileiras mediante procedimento de
biorrefinaria

DALMASSO, Caio Vinicius C.; CHOW, Fanly Fungyi

As algas marinhas bentdnicas desempenham um papel essencial no ecossistema marinho e na
regido da Amazonia Azul, representando um recurso natural renovavel e estratégico que
proporciona uma variedade de servicos e bens ecossistémicos. O objetivo geral desta pesquisa
é contribuir para a valorizacdo da biomassa de macroalgas, especialmente de macroalgas
arribadas, mediante a aplicagédo de procedimentos de extragcdo fundamentados em biorrefinaria.
Estes procedimentos integram técnicas de obtencdo de compostos de interesse com diferentes
solventes, visando a obtencéo de extratos enriquecidos em ingredientes bioativos presentes nas
macroalgas. A abordagem de biorrefinaria permite a maximizacdo do aproveitamento dos
recursos algaceos, possibilitando uma extracdo mais eficiente e sustentavel de compostos de
interesse, tais como polissacarideos, antioxidantes e compostos bioativos. Essa estratégia busca
ndo apenas potencializar a valorizacdo da biomassa, mas também promover a producdo de
extratos de alta qualidade com grande potencial de aplicacdo em diversas areas, como a
alimenticia, cosmética e farmacéutica. Visando obter extratos enriquecidos com bioativos,
diferentes materiais algaceos (algas pardas, verdes e vermelhas) foram extraidas de forma
sequencial em metanol 20%, metanol 100% e agua ultrapura sob pressao e temperatura. As
amostras foram extraidas trés vezes com o mesmo solvente e analisadas no seu espectro de
absorcdo UV-visivel (200-750 nm), a fim de verificar compostos que absorbem nesses
comprimentos de onda. O rendimento de extrato foi calculado para cada um dos materiais. Os
resultados indicam a necessidade de realizar o procedimento de extracdo por trés vezes com o
mesmo solvente. Os trés solventes utilizados mostram a diversidade de compostos que podem
ser extraidos, tendo uma semelhanca entre extratos dos mesmo grupo de macroalgas (pardas,
verdes ou vermelhas). Em geral, os extratos aquosos, extraidos sob pressao e alta temperatura,
apresentaram os maiores rendimentos, mostrando uma elevada concentracdo de compostos
hidrossoltveis, provavelmente polissacarideos, que constituem uma parcela significativa na
composicao da maioria das macroalgas marinhas.

Palavras-chave: biorrefinaria; extrato; macroalgas; rendimento;
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Percepc¢do publica sobre as ameagas aos ambientes marinhos no mundo: revisdo dos
principais trabalhos

LIRA, Camila L.; BERCHEZ, Flavio A. S.

Os ambientes marinhos desempenham um papel crucial no equilibrio climatico, na manutencao
da biodiversidade e em diversos ambitos da sociedade. Apesar de sua grande importancia, é
notavel a crescente degradacdo e enorme descaso com estes ambientes, de forma que a
investigacdo da percepcdo das pessoas sobre as ameacas aos ambientes marinhos se faz
essencial como subsidio para a elaboracdo de politicas publicas na direcdo da conservacao
desses ambientes. Com isso, este estudo objetivou identificar os principais trabalhos dos
ultimos 20 anos sobre a percepcdo das ameacas aos ambientes marinhos, analisar a percepcdo
de risco sobre estes ambientes com base na literatura encontrada e destacar as categorias de
ameaca mais citadas pelo publico nos trabalhos selecionados. Para tanto, foi realizada uma
revisdo sistematica com busca nas bases de dados SCOPUS e Web of Science, além da
aplicacdo da técnica “Bola de neve”. As palavras-chave foram definidas a partir da estratégia
PICo, e aplicados critérios de inclusdo e exclusao, sendo incluidos artigos originais publicados
entre 2004 e maio de 2024, em inglés e com relevancia. Foram excluidas, portanto, publicacdes
de outras naturezas, idiomas e fora da janela temporal especificada. Ao todo, foram encontrados
na SCOPUS 147 artigos e 531 na Web of Science, dos quais foram classificados como “Uteis”
51 (excluindo as duplicatas). Destes, 22 foram realizados na Europa e apenas 3 na Africa. Ao
analisar o instrumento de pesquisa dos trabalhos, foi possivel estabelecer correspondéncia entre
13 deles, que traziam a percepcdo das 3 principais ameacas citadas pelos respondentes de cada
trabalho, sendo as mais citadas globalmente a poluicdo (citada por 22538), a alteracdo de
habitat (citada por 14229) e a pesca excessiva (citada por 9967). Existem poucos trabalhos
sobre o tema, menos ainda sobre ambientes especificos. Como sugerido em alguns estudos,
reforca-se que sejam utilizados questiondrios ja consolidados para viabilizar futuras
comparagdes ou correspondéncias. Por fim, ressalta-se a importancia de trabalhos de percepgéo
na formulacdo e implementacéo de politicas eficazes de conservagdo marinha, sendo o apoio
da sociedade essencial para o sucesso de iniciativas de preservacao.

Palavras-chave: ambientes marinhos; ameacas; percep¢éo publica.
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Estudo taxondmico das espécies de Poaceae - Bambusoideae na Serra do Cip6, Minas
Gerais

MARTINS, Cecilia P.; PIRANI, José R.

A Serra do Cipd, localizada no sul da Cadeia do Espinhaco, possui diferentes fitofisionomias,
a destacar os campos rupestres, cujas plantas apresentam varias adaptacGes morfologicas
relacionadas as condi¢des ecoldgicas locais (Fiaschi & Pirani, 2009). Dentre os grupos ainda
sem estudo aprofundado na regido, destaca-se a familia Poaceae, que apresenta grande
importancia ecoldgica e econdmica. No que tange a subfamilia Bambusoideae, levantamentos
floristicos revelam o alto endemismo deste grupo, bem como o papel dos bambus como
componentes estruturais de determinados ecossistemas (Filgueiras & Viana, 2017). O projeto
busca colaborar com o estudo e levantamento floristico da regido, bem como contribuir para o
conhecimento acerca da familia Poaceae, com a producéo de um tratamento taxondémico sobre
Bambusoideae. O trabalho consiste na elaboracdo de descricdes morfolégicas e comentarios
acerca do habitat e distribuicdo das espécies. Foram realizadas trés expedicdes para a Serra do
Cipd, em fevereiro, marco e maio de 2024. As amostras coletadas foram prensadas em campo
e desidratadas em estufa no laboratério. As exsicatas foram depositadas no herbario SPF. A
identificacdo das espécies foi realizada com base em literatura especializada e consulta a
especialistas, além de consultas as cole¢des depositadas nos herbarios SP e SPF, e analises das
imagens de exsicatas digitalizadas presentes nos repositérios virtuais SpeciesLink e Reflora.
A analise morfoldgica ocorreu com 0 uso de estereomicroscépio, e as medidas feitas com
régua e paquimetro digital. Nas expedicGes realizadas para a Serra do Cipd, foram coletados
28 espéecimes de bambus. A partir do levantamento de dados de herbaérios, a lista preliminar
de espécies de Bambusoideae registradas na regido foi atualizada. De acordo com o
levantamento de Shirasuna & Filgueiras (2015), constavam 14 espécies pertencentes a 0ito
géneros. Com a nova analise, este numero foi atualizado para 21 espécies e onze géneros.
Posteriormente, foi feita a versdo preliminar das descricbes morfoldgicas das especies. O
estudo morfoldgico e taxondémico das espeécies registradas contribui com a analise floristica da
regido e auxilia na determinacdo dos atributos diagnosticos destas plantas, de modo a
contribuir com o aprimoramento da circunscricdo taxonémica de Bambusoideae.

Palavras-chave: campos rupestres; Gramineae; Taxonomia.
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A enzima PLR2 da via de biossintese de lignanas esta potencialmente relacionada ao
metabolismo de lignina em Setaria viridis

PILEGGI, Gabriel F.; CESARINO, Igor

Lignanas sdo dimeros de unidades de fenilpropanodides com ligacdo carbono-carbono 8-8’.
Essas moléculas estdo amplamente distribuidas entre as plantas e provavelmente desempenham
um papel na defesa vegetal. As lignanas compartilham o alcool coniferilico como uma unidade
comum com a lignina, um polimero fenolico presente nas paredes celulares secundarias, que
constitui um obstaculo no processamento de biomassa em biorrefinarias. No entanto, ainda néo
esta claro como as plantas alocam o alcool coniferilico para a biossintese de lignanas e de
moléculas de lignina. Estudos recentes sugerem o envolvimento da subfamilia de enzimas
biossintéticas de lignanas chamadas de PLRs (Pinoresinol Lariciresinol Redutases) no processo
de lignificacdo. Neste trabalho, realizamos uma caracterizacdo do tipo genome wyde da
subfamilia das PLRs na graminea modelo C4 Setaria viridis, buscando identificar membros
potencialmente envolvidos com a deposicdo de lignina. Dentre as 2 PLRs encontradas em S.
viridis, através de analises filogenéticas, a enzima SvPLR2 aparenta ter maior potencial de
desempenhar papel no metabolismo de lignina. Isso considerando que: (i) andlises de
coexpressdo de dados transcriptdbmicos mostraram que SVPLR2 é coexpresso estritamente com
genes de biossintese de lignina; (ii) analises de RNAseq demonstraram que 0s niveis de
expressdo de SVPLR2 s&o maiores no caule do que em raiz e folha (fator comum a genes
envolvidos com a deposicdo de lignina). Enquanto isso, SYPLR1 parece ser menos relevante no
processo avaliado, ja que apresenta niveis de expressao muito inferiores aos de SVPLR2 e que
é coexpresso também com genes envolvidos com a biossintese de polissacarideos de parede
celular. Ainda assim, experimentos de RT-qgPCR demonstraram que SvPLR2 ndo apresentou o
padrdo esperado de genes atrelados a deposi¢do de lignina de aumento nos niveis de expressao
da base para o topo do entrend. Tendo em vista esses resultados de maneira conjunta, sugere-
se que as PLRs ndo devam estar diretamente envolvidas no processo de lignificagdo em Setaria
viridis. Provavelmente, elas sejam importantes no controle do direcionamento do fluxo de
carbono para a via das lignanas ou para a via da lignina, de modo que com o amadurecimento
da planta e a necessidade de lignificacdo, os niveis de expressao das PLRs de S. viridis deve
diminuir.

Palavras-chave: alcool coniferilico; lignanas; lignina; PLRs.
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Caracterizacao funcional de plantas de tomateiro editadas para o gene SIBBX20

PONCIANO, Gabriel; MOREIRA, Juliene R.; ROSSI, Magdalena
Agéncia financiadora: FAPESP

As proteinas BBX abrangem um grupo de fatores de transcricdo do tipo dedos-de-zinco que
contém pelo menos um dominio B-box conservado em sua regido N-terminal. Em Arabidopsis
thaliana, foram identificados 32 loci codificantes para proteinas BBX, as quais desempenham
papéis importantes como reguladoras de floracao, rel6gio circadiano, foto e skotomorfogénese,
respostas a estresses bhidtico e abiotico e transducdo da sinalizacdo luminosa. Recentemente,
nosso grupo de pesquisa identificou 31 genes BBX em tomateiro, Solanum lycopersicum L.
Curiosamente, o perfil de mRNA revelou que o tipo de plastidio, assim como o estagio de
desenvolvimento (i.e. proplastidio, cloroplasto ou cromoplasto) afetam o padrdo de
acumulacao dos genes SIBBX em folhas, hipocotilos, cotilédones e frutos. Particularmente, seis
genes mostraram associacdo clara com o desenvolvimento inicial ou amadurecimento dos
frutos:  SIBBX19 (Solyc01g110370), SIBBX20 (Solyc129g089240) e SIBBX26
(Solyc10g006750) foram fortemente regulados positivamente ap6s o0 inicio do
amadurecimento; ao passo que a quantidade de mRNA de SIBBX16 (Solyc12g005750),
SIBBX28 (Solyc12g005660) e SIBBX29 (Solyc02g079430) foi maior nos estadios verdes de
desenvolvimento do fruto, diminuindo gradualmente depois. Esse padrdo de expressao sugere
que esses genes podem estar associados a transicdo cloroplasto-cromoplasto afetando a
qualidade nutricional dos frutos. Assim, sob a hipotese de que proteinas contendo o dominio
B-box participam da sinalizacdo luminosa regulando o desenvolvimento vegetativo e
reprodutivo do tomateiro e, eventualmente, a qualidade dos frutos, o presente trabalho
caracterizou funcionalmente plantas mutantes de tomateiro Slbbx20 produzidas pelo nosso
grupo de pesquisa utilizando a técnica CRISPR-Cas9. Os resultados obtidos aqui revelaram a
proteina SIBBX20 como um regulador positivo da sinalizacdo de luz que controla a resposta
de evitacdo a sombra. Ainda, SIBBX20 coordena varios processos fisiologicos, garantindo a
taxa de crescimento normal e, consequentemente, o desenvolvimento vegetativo e reprodutivo.
Por fim, o acimulo de SIBBX20 ao longo do amadurecimento modula a qualidade nutracéutica
do fruto, assegurando a manutencdo do contetdo de flavonoides. Assim, este trabalho fornece
evidéncias de que a manipulacdo de BBXs é uma estratégia adequada para adaptar o
rendimento e a qualidade dos 6rgaos carnosos.

Palavras-chave: crescimento; CRISPR-Cas9; dominio B-box; floragéo; qualidade nutricional;
Solanum lycopersicum.
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Anélise da performance fisiolégica da alga vermelha Gracilariopsis tenuifrons crescida
em diferentes concentragdes de fertilizante comercial e duas irradiancias

BRAVIM, Giulianna; CHOW, Fanly Fungyi
Agéncia financiadora: FAPESP, USP

A macroalga vermelha Gracilaria tenuifrons é amplamente reconhecida por seu potencial
bioativo e uso comercial na producao de compostos funcionais. Este estudo avaliou o impacto
de diferentes niveis de irradiancia (80 e 120 umol m™ s') e concentracdes de fertilizante
comercial (Forth 25% e 50%) como uma alternativa de fonte de nutrientes para o cultivo em
laboratdrio por 4 semanas. Nesse trabalho, foram avaliadas a taxa de crescimento, crescimento,
absorbancia na faixa 200 a 750nm, quantidade de compostos fendlicos e atividade antioxidante,
mensurada pelos ensaios de ABTS e DPPH. O tratamento F50-120 (Forth 50% e 120 umol m
s™!), praticamente quintuplicou a biomassa comparado a quantidade inicial, enquanto o
tratamento F25-120 (Forth 25% e 120 pmol m™ s™') cresceu somente 0,3 da sua biomassa
original. Indicando que a irradiancia pode atuar de forma inibitéria em condi¢es em que a
disponibilidade de nutrientes é limitada. O tratamento F25-120 estimulou a producdo de
compostos fendlicos, evidenciando uma resposta adaptativa ao estresse. O tratamento F50-120
demonstrou a maior atividade antioxidante entre os tratamentos, enfatizando como a luz age
como um estimulante dessa resposta metabdlica. Nesse estudo, o fertilizante Forth se mostrou
adequado para o crescimento de G. tenuifrons, estimulando a sintese de componentes de
interesse econdmico como substancias antioxidantes, compostos fendélicos e aminoacidos do
tipo micosporina (MAAS), tendo propriedades diferentes nas duas irradiancias estudadas.

Palavras-chave: atividade antioxidante; bioativos; crescimento; fertilizante comercial;
Gracilaria tenuifrons; irradiancia luminosa.
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Respostas da performance fotossintetizante e capacidade de oxirreducéo da alga parda
Sargassum spp. (Fucales, Ochrophyta) em exposi¢éao ao ar

ROMANINI, Giovanna R.; CHOW, Fanly Fungyi

As macroalgas sdo organismos de grande importancia ecoldgica e econdmica. O género
Sargassum, de algas pardas da ordem Fucales, € um dos grandes representantes desse grupo.
As espécies de Sargassum, em sua maioria bentdnicas, formam densos bancos de algas que
constituem um recurso importante para a estruturacdo de comunidades marinhas, fornecendo
refugio, alimento e local de reproducéo para uma diversidade de espécies. Além da importancia
ecoldgica, as espécies Sargassum sdo exploradas comercialmente, para a producéo de diversos
produtos de valor agregado. No entanto, essas algas séo o centro de um grande problema atual:
as floracOes de Sargassum. Os eventos de floracdo de Sargassum, sdo caracterizados pela
proliferacdo anormal dessas algas pardas, gerando encalhamentos em grande escala da
biomassa produzida. Esses encalhamentos geram problemas socioambientais extensivos para
as regibes afetadas, além de gerarem toneladas de lixo anualmente e exporem as algas a
condi¢cdes ambientais adversas pela exposicdo prolongada ao ar, que pode gerar estresse
oxidativo e induzir a producdo de espécies reativas de oxigénio (EROS). Dessa forma, o
presente estudo buscou entender quais sdo os efeitos fisioldgicos da exposic¢do prolongada de
Sargassum ao ar. Para isso, foram analisadas as atividades fotossintetizante e antioxidante de
exemplares de Sargassum submetidos a um experimento de exposi¢cdo ao ar por 48 horas, em
dois tratamentos distintos. Os resultados encontrados indicaram que a exposicao de Sargassum
ao ar pelo periodo do experimento ndo gerou efeitos extensivos de fotoinibicdo e ndo alterou a
concentracdo de clorofilas e compostos fendlicos. Ainda assim, foi possivel observar um
aumento na atividade de superdxido dismutase, catalase e ascorbato peroxidase, importantes
enzimas antioxidantes que atuam protegendo as células contra danos oxidativos. Esses
resultados reforcam a tolerancia de Sargassum frente a condi¢des adversas e sublinham a
importancia de seus mecanismos antioxidantes, além de abrirem novas possibilidades de uso e
aplicacdo das biomassas de Sargassum acumulada durante eventos de floracdo. Por fim, o
conhecimento sobre a fisiologia das espécies desse género e a gestdo adequada dos eventos de
floracdo pode mitigar os impactos socioambientais negativos e transformar um problema
crescente em uma oportunidade de uso sustentavel da biomassa de Sargassum.

Palavras-chave: antioxidantes; estresse oxidativo; fotossintese; Sargassum.
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Taxonomia e posicionamento filogenético de Armillaria sp. (Physalacriaceae,
Basidiomycota) de &reas de Mata Atlantica do Sul e Sudeste do Brasil

ROCHA, Isabela C. N.; SANO, Paulo T.; MENOLLI JUNIOR, Nelson

Este estudo aborda a taxonomia e o posicionamento filogenético de espécies do género
Armillaria (Physalacriaceae, Basidiomycota) em areas da Mata Atlantica no Sul e Sudeste do
Brasil. Armillaria € um género de macrofungos amplamente distribuido, com grande relevancia
ecologica e econémica devido ao seu habito patogénico. No Brasil, trés espécies do género
foram previamente registradas, sendo duas descritas no século XIX com base apenas em
caracteristicas macroscopicas, € uma terceira, A. paulensis, descrita em 2008 com dados
morfoldgicos e moleculares mais robustos. O objetivo deste trabalho foi identificar, por meio
de analises morfoldgicas e moleculares, amostras coletadas nessas regifes, investigando sua
relacdo com espécies previamente descritas. Para isso, foram selecionadas 12 amostras de
Armillaria de Guarapuava (PR) e do Parque Estadual Turistico Alto do Ribeira (PETAR, SP).
O DNA genémico foi extraido e sequenciado, e as analises filogenéticas foram realizadas com
o software RAXML, baseando-se no método de maxima verossimilhanca. Dados
macroscopicos e micromorfolégicos também foram coletados e analisados. Os resultados
indicaram que sete amostras pertencem a um clado bem suportado (>80% de bootstrap),
préximo ao espécime tipo de A. paulensis. A morfologia dessas amostras também é consistente
com a descricdo da espécie. Outras amostras ndo puderam ser identificadas no nivel de espécie
devido a auséncia de sequenciamento molecular ou analises morfolégicas completas, mas
dados preliminares sugerem que sdo diferentes de A. paulensis. Este estudo amplia o
conhecimento sobre a diversidade do género Armillaria no Brasil, destacando a necessidade de
revisitar os espécimes tipo das espécies descritas no século XIX para analises comparativas
mais detalhadas. O trabalho contribui para um entendimento mais preciso da diversidade
fangica na Mata Atlantica, enfatizando a relevancia de integrar dados morfol6gicos e
moleculares para a taxonomia de fungos.

Palavras-chave: Agaricales; Armillaria; Basidiomycota; Mata Atlantica; Taxonomia.
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Obtencdo e analise de extratos bioativos da alga vermelha Pyropia spiralis e elaboracéo
de biofilme a base de algas

TIAGO, Isadora C.; JANKOVSKI, Lara H.; CHOW, Fanly Fungyi

As macroalgas vermelhas sdo organismos sesseis expostos a diversos estressores ambientais e
possuem fortes defesas contra o estresse oxidativo, sendo conhecidas como fontes importantes
de antioxidantes naturais. O género Porphyra/Pyropia é reconhecido pelas altas quantidades
de polissacarideos sulfatados e aminoacidos do tipo micosporinas (MAAS), compostos com
notéria atividade antioxidante. Amplamente utilizados nas  indUstrias alimenticias,
farmacéuticas e cosmeéticas por suas propriedades bioativas, as algas do género
Porphyra/Pyropia tem sido consideradas boa matéria-prima para a  produgdo de
biofilmes/bioplasticos, como uma alternativa ao plastico comum, um dos principais problemas
ambientais atuais. Este trabalho teve como objetivo a obtencédo de

extratos ricos em bioativos (MAAs e polissacarideos sulfatados), a analise do perfil quimico e
potencial antioxidante da alga vermelha nativa Pyropia spiralis e a producdo de um biofilme
a base dos extratos obtidos, como ferramenta de subsidio para o potencial de utilizacdo da
espécie. Foi realizado um protocolo de extragdo sequencial (biorrefinaria em metanol 20% e
aquoso pressurizado/autoclave) e o perfil quimico e a atividade antioxidante dos extratos
obtidos foram analisados. Além disso, os biofilmes obtidos foram testados na sua resisténcia
a radiacdo UV-C, temperatura e biodegradabilidade. Os extratos obtidos por meio das
extracBes mostraram perfis quimicos diferentes, permitindo a obtencdo de altos teores de
MAASs no extrato MeOH 20% e maiores quantidades de polissacarideos sulfatados no extrato
aquoso. Os biofilmes preparados com os extratos obtidos mantiveram as caracteristicas de
absorcdo de espectros de radiacdo UV advindas da acdo antioxidante do extrato algaceo e 0s
ensaios qualitativos realizados mostraram a resisténcia do biofilme a temperatura e a radiacao
UV-C, além de répida biodegradabilidade. Os resultados preliminares mostraram a
potencialidade da espécie Pyropia spiralis para a producdo de uma alternativa sustentavel ao
plastico comum. Sugere-se estudos posteriores para avaliacdo da resisténcia e seguranca desse
biofilme para utilizacdo como embalagens.

Palavras-chave: antioxidantes; bioplastico; MAAs; polissacarideos; Porphyra; Pyropia.
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Anélise da composi¢do quimica de ceras cuticulares de Baccharis L., se¢cdo Caulopterae

BATISTA, Joanna M.; FERREIRA, Marcelo J. P.
Agéncia financiadora: CNPQ

Asteraceae € uma das familias de maior diversidade mundial entre as Angiospermas, com
espécies de importantes fins econémicos e medicinais, produtoras de metabdlitos com diversas
bioatividades. Entretanto, raros sdo os estudos relacionados a descri¢cdo da composicao quimica
das ceras cuticulares. Em Baccharis L., um dos géneros megadiversos da familia, a situagdo é
similar. Assim, o objetivo desse projeto é descrever a composi¢do quimica das ceras cuticulares
de secdo Caulopterae, e verificar seu possivel uso quimiotaxonémico para distingdo da secdo
analisada. Para tanto, as ceras cuticulares foram extraidas, o respectivo teor determinado e a
composicao quimica investigada através de técnicas cromatograficas. Os resultados do estudo
mostram que as ceras cuticulares de espécies da secdo Caulopterae sdo compostas
principalmente por acidos graxos, n-alcanos e flavonas e flavondis. Os dados encontrados para
a composicao quimica das ceras cuticulares permitiram a distin¢do da secdo, corroborando a
hipotese inicial.

Palavras-chave: Baccharis; ceras cuticulares; composi¢do quimica.
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Diversidade do género Phillipsia em &reas de Mata Atlantica do Sul e Sudeste do Brasil

COELHO, Jalia E. M.; MENOLLI JUNIOR, Nelson

A grande importancia dos fungos para 0s ecossistemas e para 0 ser humano em contraste com
a caréncia de estudos no campo da micologia explicita a relevancia de estudos na area. O
presente trabalho investigou o género Phillipsia, um grupo de fungos da familia
Sarcoscyphaceae, em areas da Mata Atlantica no Brasil, com amostras coletadas entre 2022 e
2024 em Foz do Iguacu (PR), Iporanga e Marilia (SP). Foram realizadas analises morfologicas
e moleculares para identificar as espécies. A anélise morfoldgica incluiu o registro de estruturas
da micromorfologia do ascoma, bem como a observacdo de aspectos macroscopicos por
fotografias do material fresco, como coloracdo, didmetro fresco e habito. A analise molecular
utilizou o sequenciamento da regido ITS do DNA ribossomal, comparado ao banco de dados
GenBank, e construcdo de arvores filogenéticas para confirmar identificacbes. Com o resultado
das analises morfoldgicas foram geradas descri¢cBes taxonémicas dos espécimes do estudo,
além da arvore filogenética a partir dos sequenciamentos disponiveis para o género. Quatro das
sete amostras foram identificadas: trés (NMJ 428, MPD 725 e NMJ 496) pertencem a espécie
Phillipsia domingensis, identificada tanto por caracteristicas morfoldgicas quanto por seu
posicionamento filogenético. A amostra NMJ 504 foi identificada como Phillipsia crispata,
com base em caracteristicas como a auséncia de estrias visiveis em microscopia 6ptica nos
ascasporos e seu local de ocorréncia compativel com registros anteriores. Ja as amostras NMJ
492 (de coloracdo branca) e NMJ 495 e NMJ 501 (de coloracdo laranja) ndo corresponderam a
nenhuma espécie descrita na literatura, sugerindo que podem se tratar de espécies novas. Dessa
forma, serdo necessarios estudos moleculares das possiveis novas espécies, como também
novas coletas para expandir o numero amostral do género. Fica evidente, entdo, a importancia
de explorar regides tropicais subamostradas para entender melhor a biodiversidade e a
distribuicdo dos fungos, contribuindo significativamente para o campo da micologia.
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O efeito da luz na biologia de Xanthomonas albilineans

YAMADA, Laura N.; VAN SLUYS, Marie Anne

O impacto da luz no estudo da interacdo planta-patdgeno é um fator importante, ndo apenas na
resposta da planta diante da infeccdo, mas também no processo de colonizacdo da bactéria,
visto a existéncia de fotorreceptores em seus genomas podem estar envolvidos na modulagéo
de fatores de viruléncia. O objetivo do presente trabalho é estudar os efeitos da exposicao
constante a luz azul, vermelha, branca e ao escuro no comportamento da bactéria Xanthomonas
albilineans. Para isso, as 5 linhagens de Xanthomonas albilineans, Xa04, Xall, Xa21, Xa26 e
Xa8044 foram cultivadas em meio MW a 28°C por 72 horas para a realizagao dos experimentos
in vitro e in planta e as condicdes de luz foram padronizadas.

In vitro

Para a quantificacdo de exopolissacarideo foi realizada a precipitacdo desses carboidratos a
partir de coldnias cultivadas nas diferentes condi¢cfes de luz. A quantificacdo do contetdo de
carboidrato foi feita através do método Fenol-Sulfdrico.

A avaliacdo de motilidade foi realizado com a inoculacdo de 5 uL de culturas liquidas de X.
albilineans sobre a superficie de meio MW semi solido (0,3%). Ap6s 96 horas de exposi¢do a
luz, os resultados foram fotografados em fotolupa.

In planta

Utilizou-se as linhagens Xall e Xa21, transformadas com a proteina GFP, cultivadas em meio
liquido e ressuspendidas em PBS. Assim, pedacos de folhas de cana-de-agUcar, das variedades
SP80-3280 e SP78-4467, foram submersos nesse meio e, posteriormente, dispostos em placas
com MS sélido e expostos as diferentes luzes por 72 horas. As amostras foram visualizadas em
microscopia de fluorescéncia e armazenadas para analises moleculares.

Infecgdo em cortes de cana-de-aglcar

; &
XallGFP [ = [ XallGFP =
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Figura 1. Resultados da quantificacdo de exopolissacarideo. O quadrado vermelho indica
diferenca significativa.
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Figura 2: Resultados das areas ocupadas pelas diferentes linhagens. O quadrado vermelho
indica diferenca significativa.
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Figura 3: Cortes transversais das amostras do experimento in planta. Aumento de 630x, com
os filtros GFP, DAPI e Prop lod.
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Figura 4: Quantificacdo de X. albilineans presentes nos cortes de folhas de cana.
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Assim, foram hipotetizados modelos para a resposta de X. albilineans a luz, com excecao da
linhagem Xa8044, em que ndo observou-se uma mudanga comportamental.

Modelo Xa04
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Palavras-chave: fotopercepcdo; interacdo planta-patdgeno; viruléncia.
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Variagado sazonal na fotossintese de Phaeoceros carolinianus (Michx.) Prosk.
(Anthocerotophyta) e implica¢6es no metaboloma.

CARDOSO, Leonardo C.; FURLAN, Claudia Maria; CHOW, Fanly Fungyi

Os antdceros representam 0 menor grupo em diversidade de espécies dentro das briofitas, e
também o menos estudado. Por serem plantas avasculares sdo muito sensiveis as mudancas
em seu meio, mas pouco se sabe como as condi¢des ambientais influenciam sua resposta
metabolica e fitoquimica. Este estudo procurou descobrir se é possivel encontrar em campo o
efeito que a sazonalidade teria nessas respostas vegetais, utilizando-se a medigcdo da
fluorescéncia da clorofila. O resultado esperado seria de que em épocas de menor pluviosidade
a eficiéncia da fotossintese também seria menor. Para tanto, Phaeoceros carolinianus, uma
espécie cosmopolita, foi a escolhida como modelo. Medi¢cbes foram realizadas a fim de
encontrar a eficiéncia operacional e a capacidade maxima do fotossistema ao longo de sete
meses. Ao calcular a taxa de transporte eletrénico do cloroplasto foi revelado dois padroes,
um com maior eficiéncia fotossintética quando comparado ao outro. No entanto,
diferentemente do que se previa, a maior eficiéncia fotossintética estava relacionada as épocas
de menor intensidade de chuva. Além da precipitacdo, a interacdo entre a umidade e
temperatura pode estar envolvida na alteracdo do desempenho fotoquimico, porém a literatura
para este tema é muito escassa. Nesse caso, concluiu-se que a sazonalidade teve uma
influéncia significativa sobre a eficiéncia da fotossintese nesta espécie.

Palavras-chave: Antdceros; fluorescéncia da clorofila; sazonalidade; tolerancia a dessecacao.
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Investigando o papel das proteinas BBX na via de sinaliza¢do do &cido jasménico

BARBOSA, Leticia G.; ROSSI, Magdalena

As proteinas B-BOX (BBX) séo fatores de transcri¢do (TFs) que regulam diversos processos
fisiolégicos, incluindo os relacionados a defesa contra patdégenos. Em muitos casos, esta
resposta depende da sinalizacdo do acido jasménico (JA), que induz a degradacéo da proteina
repressora JAZ, pertencente a familia TIFY/JAZ, atenuando a repressdo sobre o TF MYC2,
levando a expressao de genes responsivos a JA. Este trabalho teve como objetivo identificar e
caracterizar a diversidade das proteinas pertencentes a familia TIFY/JAZ no genoma de
tomateiro, Solanum lycopersicum L., investigar a responsividade a jasmonato dos genes que
codificam TIFY/JAZ e BBX, e explorar o papel das BBX na sinalizagdo de jasmonato.
Sequéncias de proteinas TIFY/JAZ de Arabidopsis thaliana foram utilizadas para identificar
proteinas homdlogas no genoma de S. lycopersicum, as quais foram posteriormente alinhadas
para a reconstrucdo de uma arvore filogenética. Além disso, o motivo de ligacdo de MY C2 foi
buscado na regido promotora (1000pb a montante do codon de inicio da traducdo) dos genes
que codificam SITIFY/JAZ e SIBBX. Para a analise transcricional via RT-qPCR, plantas de
tomateiro selvagem e mutantes para BBXs (Slbbx17 e SIBBX28-RNAi L10), foram colocadas
em tratamento controle ou ao de exposic¢ao a metil jasmonato (MeJA), sendo folhas coletadas
antes do tratamento e ap6s 4 h e 24 h do mesmo. A partir destas abordagens, 19 sequéncias
TIFY/JAZ foram identificadas no genoma do tomateiro, as quais, em conjunto com as de A.
thaliana, distribuiram-se em quatro clados distintos, denominados JAZ, PPD, TIFY8 e ZIM.
Motivos de ligacdo de MY C2 foram encontradas em quatorze SITIFY/JAZ e em onze SIBBXs.
O perfil transcricional no genotipo selvagem revelou que a maioria dos genes de ambas as
familias sdo modulados pela aplicacdo do MeJA. Por outro lado, a expressdo de SIMYC2 e
SITIFY/JAZ nos genotipos mutantes indicou uma menor responsividade destes gendtipos a
jasmonato. Coletivamente, os resultados sugerem que a modulagdo da expressédo de alguns
SITIFY/JAZ e SIBBXs por &cido jasménico é mediada pelo MYC2, e que tanto BBX17 como
BBX28 atuam como reguladores positivos da via de sinalizacdo do acido jasménico.

Palavras-chave: BBX; Jasmonato; Solanum lycopersicum; TIFY/JAZ.
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Caracterizacdao morfoanatoémica e evolugéo de quatro atributos foliares em Scleria
P.J.Bergius (Cyperaceae)

DOS SANTOS, Lucas A.; MELO DE PINNA, Gladys F. A.
Agéncia Financiadora: FAPESP

A folha das Monocotiledbneas € tipicamente constituida por uma bainha e uma lamina. Muitas
outras estruturas podem estar presentes, interpretadas como modificacbes da bainha ou da
lamina ou estruturas sui generis, como contraligulas, ligulas e alas. Investigamos estas
estruturas em Scleria (Cyperaceae) através de uma revisdo da literatura, morfologia, anatomia
e estimativa do estado ancestral, discutindo o seu conceito, bem como outro caracter foliar
neste género (ldmina pseudopremorsa). O conceito de “contraligula” ndo ¢ uniforme na
literatura, com pelo menos trés defini¢cbes discordantes. A diversidade morfologica da
contraligula representa um continuum de desenvolvimento e a distribuicdo dos tricomas da
ligula e da contraligula pode ser resumida em trés padrdes. Anatomicamente, a ligula apresenta
um padrdo semelhante ao encontrado em alguns grupos de Poaceae. O ancestral de Scleria
provavelmente tinha uma contraligula deltoide que se diversificou dentro do género. A ligula,
as alas e o apéndice membranoso apareceram mais de uma vez em Scleria. Para padronizar o0s
conceitos dentro da familia, sugerimos que a defini¢do usada para Scleria seja expandida para
Cyperaceae.

Palavras-chave: alas; antiligula; Bisboeckelereae; estados ancestrais; folha.
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Comportamento dos Tubos Polinicos em Orchidaceae: Aumentando a Compreensao
sobre Processos de Comunicagéao Intercelular e Quimiotropismo Reprodutivo

PIETRAFESA, Luigi; PORTES, Maria Teresa
Agéncia Financiadora: FAPESP

Orchidaceae possui diversas estratégias de dispersdo do podlen, variando de monades a
polinias, as quais estdo relacionadas com a filogenia das diferentes subfamilias. O
agrupamento do polen na forma de polinia é uma inovacdo reprodutiva que parece ter
conferido grande sucesso evolutivo a este grupo, evidenciado pela diversidade das subfamilias
com este tipo de dispersédo (Orchidoideae e Epidendroideae). Assim, a forma e a densidade na
qual o polen ¢ disperso pode influenciar nas interagdoes entre os tubos polinicos, revelando
aspectos funcionais das distintas estratégias de dispersao. Neste sentido, 0 objetivo do trabalho
é investigar o comportamento dos gametofitos masculinos quando dispersos de forma
individual ou coletiva. Para isso, a germinacdo in vitro dos grdos pélen e das polinias é
fundamental para investigar a dinamica de crescimento dos tubos polinicos. Assim, foram
feitas diversas otimizacGes tanto no meio de germinacéo, quanto nas condi¢6es de crescimento
e imageamento dos tubos polinicos para viabilizar a obtencdo de dados quantitativos e
qualitativos. As diferentes unidades de dispersdo foram germinadas em meio semi-sélido
contendo 10% de sacarose, 1,6 uM de H3BOs3, 200 uM de CaCl,, 250 uM de MES, 0,1% de
agarose a pH 5,7 e incubadas a 25 °C. O tempo de germinacdo das amostras variou
substancialmente entre as espécies, as quais foram incubadas de 30 min a 12 h para
visualizacdo de tubos polinicos com comprimento > 200um. Subsequentemente, foram
adquiridas imagens sequenciais com intervalos de 4 s, para obtencdo de séries temporais, que
foram analisadas pelo ImageJ para obtencdo do perfil de crescimento. Foram observadas
oscilagcBes de crescimento com periodos curtos, multiplas frequéncias e amplitudes que
variaram de acordo com a espécie. Além disso, foram quantificadas as taxas de crescimento
dos tubos polinicos e os resultados indicam uma maior influéncia do habito nas taxas de
crescimento do que a posicdo filogenética das especies analisadas. Estes resultados sdo
completamente originais e indicam aspectos funcionais das distintas estratégias de dispersao
do pélen, contribuindo para o aumento da compreensdo do comportamento celular e
quimiotropismo individual e coletivo, além de sugerir possiveis interacGes intercelulares entre
o0s gametofitos masculinos em Orchidaceae.

Palavras-chave: Comunicacdo intercelular; Orchidaceae; reproducdo sexuada; unidade de
dispersao.
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Caracterizacéo do crescimento e producéo de graos em arroz transgénico expressando
0 gene da aquaporina VgPIP1;2 de Vriesea gigantea

SANTOS, Mariana C.; MERCIER, Helenice

O arroz (Oryza sativa L.) € uma das cultivares mais importantes do mundo, representando
mais de 20% das calorias ingeridas mundialmente. Um dos nutrientes requeridos mais
importantes para o cultivo de arroz € o nitrogénio (N). Sabe-se que 0 arroz possui preferéncia
pelo nitrogénio na forma amoniacal, e muitas producdes agricolas utilizam fertilizantes a base
de ureia, que é degradada em amonio e gas carbbnico. No entanto, apos a fertilizacdo, o
aproveitamento do N é pequeno para a cultura do arroz. Assim, se faz necessario buscar
diferentes técnicas e estratégias que aumentem a Eficiéncia do Uso de N (EUN) nas plantas.
O presente trabalho teve como objetivo principal caracterizar o crescimento e a producéo de
grdos em diferentes linhagens de arroz transgénicas expressando constitutivamente o gene da
aquaporina transportadora de aménio (VgPIP1;2) de Vriesea gigantea, uma bromélia epifita
formadora de tanque e que absorve NH4" como fonte preferencial de nitrogénio. Esperava-se
que as plantas transgénicas apresentassem uma absorcdo radicular de N mais eficiente em
comparacao as selvagens, e que isso refletiria num crescimento mais vigoroso e numa maior
quantidade de paniculas por planta, além de grdos com conteddo maior de N e proteinas.
Dentre as trés linhagens avaliadas, uma delas (S9P2) apresentou, claramente, um melhor
desenvolvimento vegetativo quando se avaliou os nameros medios de perfilhos e folhas por
individuo, comparativamente as demais linhagens transgénicas e a selvagem. Além disso, o
numero de paniculas por planta foi significativamente maior nessa linhagem, indicando um
possivel sucesso em relacdo a producdo da aquaporina VgPIP1;2 nos tecidos radiculares, o
que levaria a uma maior absorcao de N por esses 6rgaos. A linhagem S9P2 apresentou também
um conteldo de proteinas totais em seus graos significativamente maior em comparagéo as
outras linhagens e, principalmente, a selvagem. O melhor desenvolvimento vegetativo de
S9P2, além de um maior contetdo de proteinas em seus graos, indica que essa linhagem,
possivelmente, apresenta uma maior Eficiéncia no Uso de Nitrogénio.

Palavras-chave: aquaporina; arroz; bromélia; nitrogénio.
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Caracterizacéo da expressao e clonagem de dois genes candidatos a reguladores do
splicing alternativo em estresse térmico em arroz.

SILVA, Nayara M.; CALIXTO, Cristiane
Agéncia Financiadora: FAPESP

O aquecimento global gera estresse térmico, uma ameagca significativa a producdo de arroz,
afetando a qualidade e a quantidade dos gréos. Para melhorar as estratégias de cultivo, € crucial
entender os mecanismos moleculares que conferem toleréancia ao calor. O splicing alternativo,
que produz varias proteinas a partir de um Unico gene, € um regulador importante da resposta
ao estresse. Este estudo identificou os genes LOC_0s02g40900 e LOC_0s05g30140 como
potenciais reguladores do splicing sensiveis a temperatura, devido a sua expressdo diferencial
em resposta ao calor e a similaridade com genes de Arabidopsis thaliana, conhecidos por sua
regulacao térmica. Com isso, esse estudo teve como objetivos: Investigar o perfil de expressdo
de LOC_0s02g40900 e LOC_0s05g30140; Dar inicio a geracdo de plasmideos de super-
expressao para esses genes com Tecnologia Gateway®, para serem futuramente utilizados em
transformac&o de sub-espécie de arroz suscetivel ao calor. Para isso, foram feitas analises in
silico para obter informacdes sobre os genes; Plantagdo e coleta dos materiais vegetais;
Extracdo de RNA e obtencdo de cDNA; Ampliacdo das CDSs por PCR; Ligacéo das CDSs ao
vetor pJET 1.2/blunt; Transformacdo de E. coli e confirmagdo de colbnias com PCR,;
Minipreparacdo das col6nias positivas e digestdo de DNA plasmidial; Insercdo de sitios attB
e construcdo de vetor de entrada. Assim, a partir da caracterizacdo dos genes in silico e em
laboratério, pode-se ver que o gene LOC_0s02g40900 apresenta um unico transcrito,
enquanto LOC_0s05930140 possui duas isoformas geradas por splicing alternativo, sendo
uma delas afetada por retencdo de intron, resultando em um stop codon prematuro. Ambos 0s
genes codificam proteinas com dominio de reconhecimento de RNA. A expressdo dos genes
foi confirmada em folhas, e as sequéncias codificadoras foram amplificadas e subclonadas em
vetor pJET 1.2/blunt e apos ligacao attB, foram ligadas em vetor pDONR™221 para futura
transformacéo. Dessa forma, as analises permitiram caracterizar os genes estudados, focando
nos perfis de expresséo e eventos de splicing alternativo. A pesquisa revelou pouca informagao
sobre suas fungBes em O. sativa, especialmente em termotolerancia. Reforca-se assim a
necessidade de desenvolvimento em vetores de superexpressao, de modo a compreender 0
papel da proteina na planta no futuro.

Palavras-chave: arroz; estresse térmico; Oryza sativa; RNA,; splicing alternativo.
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Flora da Serra do Cip6, Minas Gerais: Ochnaceae

CACERES, Sophia Y. H.; PIRANI, J. R.; REINALES, S. P.

A Serra do Cipd, incluida na Cadeia do Espinhaco e no dominio fitogeogréfico do Cerrado,
representa uma regido de grande interesse bioldgico devido ao elevado grau de endemismo,
riqueza de espécies e ameaca aos habitats. Em 1979 teve inicio o Projeto “Flora da Serra do
Cipo, Minas Gerais”, cujos objetivos principais estdo associados ao desenvolvimento de floras
detalhadas das familias presentes nesta regido. No entanto, Ochnaceae DC. é uma familia a
qual tal estudo ainda n&o havia sido realizado, ainda que grande parte de sua diversidade no
Brasil esteja associada a areas de Cerrado, e, principalmente, campos rupestres, havendo
registros de 3 géneros na Serra do Cip0, Luxemburgia A.St.-Hil, endémico do Brasil, Ouratea
Aubl. e Sauvagesia L. Com isso, 0s principais objetivos do projeto foram: i) Contribuir com
0 conhecimento sobre Ochnaceae através da producdo de um tratamento taxondmico
detalhado, procurando trazer caracteristicas diagndsticas das espécies, a ser publicado na Série
da Flora da Serra do Cipd; e ii) Produzir descricdes morfoldgicas sobre as espécies de
Ochnaceae presentes na Serra do Cip0, incluindo informacgdes sobre sua distribuicao
geogréfica e fenologia, de maneira a possibilitar a elaboracdo de chaves de identificacdo e
ilustracdes. Assim, foram utilizados para a analise morfoldgica majoritariamente espécimes
incluidos no Herbario SPF (USP), complementados, no entanto, por espécies coletadas em
campo. Foram codificados e analisados 56 caracteres morfolégicos para Luxemburgia, 55 para
Ouratea e 64 para Sauvagesia, procurando explorar as especificidades morfolégicas de cada
um dos géneros. Assim, com base no material analisado e coletado, encontraram-se 8 espécies
de Luxemburgia, 5 de Ouratea e 9 de Sauvagesia, totalizando 22 espécies, em comparagédo
com as 15 espécies consideradas para Ochnaceae no Gltimo levantamento realizado. Com isso,
foram elaboradas chaves de identificacdo para 0s géneros e para as espécies, assim como
descri¢des morfoldgicas detalhadas. Além disso, foram produzidas ilustracbes diagnosticas,
procurando evidenciar caracteres importantes na delimitacdo de espécies, assim como
comentarios atualizados sobre distribuicdo das espeécies e fenologia. Desta maneira, 0 projeto
contribui para 0 aumento de colecGes botéanicas e com o conhecimento sobre a flora montana
brasileira.

Palavras-chave: floristica; Malpighiales; taxonomia.
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Revisitando a presenca de mucron em espécies de Cyperaceae sem lamina: um estudo
de caso do género Eleocharis

LOPES, Stephanye M.T.; MELO DE PINHA, Gladys F.

O género Eleocharis R. Br. (Cyperaceae) inclui mais de 300 espécies de ervas aquaticas de
pequeno e médio porte, encontradas em regides tropicais e subtropicais. As espéecies sdo
descritas como tendo lamina foliar ausente ou reduzidas a uma estrutura setiforme denominada
“mucron” na regido onde provavelmente haveria uma lamina foliar. Além disso, as espécies
de Eleocharis sdo descritas como eliguladas, isto é, sem a presenca de ligula. Entretanto,
alguns relatos recentes foram feitos de espécies apresentando estruturas similares a ligulas
Dessa forma, o objetivo deste trabalho é averiguar a hipotese do mucron ser uma lamina foliar
e revisitar a presenca de ligulas no género. Para isso, selecionamos quatro espécies de
Eleocharis, duas mucronadas e duas ndo mucronadas, buscando uma caracterizacdo anatdbmica
e morfoldgica mais detalhada da regido apical da bainha e, adicionalmente, estimar a evolugéo
do carater no género. Para o estudo morfoanatémico, foram coletadas folhas maduras ao longo
do escapo e dissecadas para obtencao da regido entre da bainha compreendendo desde a regido
mediana até o apice (local onde se desenvolve o mucron, quando presente). Todas as amostras
foram fixadas em FAA e estocadas em etanol 70%. O material foi submetido as técnicas usuais
de anatomia vegetal incluindo inclusdo em paraplast, diafanizagdo e microscopia eletronica de
varredura. Para a reconstrucdo do carater ancestral utilizamos o programa R por meio do
pacote Phytools. Os resultados da morfologia demonstram que uma das espécies mucronadas
(E. elegans) apresenta uma estrutura semelhante a ligula do tipo membranosa. Dos caracteres
anatdbmicos encontrados no mucron, destacamos a auséncia de vasculariza¢do em seu apice e
um padrdo de venacdo diferente do observado na bainha, sugerindo que o mucron nao
representa apenas uma extensdo do apice da bainha. A filogenia construida mostra que o
ancestral do género ndo apresenta mucron, sendo esse carater adquirido algumas vezes ao
longo da evolugdo, com posteriores regressdes. Esses caracteres, somado ao fato de termos
encontrado estrutura semelhante a ligula membranosa, reforcam que o mucron pode
representar uma lamina foliar reduzida. Dessa forma, as descri¢cdes de lamina foliar ausente e
eligulada sdo caracteristicas que precisam ser revisitadas para o género.

Palavras-chave: lamina foliar; ligula; monocotiledéneas; mucron.
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Variagao sazonal na fotossintese do musgo Hyophila involuta (Hook.) Jaeg. & Sauerb.,
com investigacdo na producdo de metabolitos e sistema redox

GODOY, Yasmin V. L.; CHOW, Fanly Fungyi; FURLAN, Claudia Maria

As briofitas - musgos, antdceros e hepaticas - desenvolveram adaptacfes que permitiram seu
sucesso evolutivo e sobrevivéncia em diversos habitats, sendo uma delas a adaptacdo
metabolica. Assim, o presente estudo teve como objetivo analisar esse mecanismo com
enfoque nos efeitos das variacBes abioticas sazonais em Hyophila involuta, um musgo
cosmopolita, presente na Universidade de S&o Paulo. Os objetivos incluem a avaliacdo do
estado do sistema redox, dos pigmentos, e parametros de fotossintese, comparando locais com
diferentes tipos de exposicao solar. A metodologia € baseada em duas areas de estudo: uma
sombreada e outra com pleno sol. As analises envolveram medic¢6es mensais da fluorescéncia
in vivo da clorofila a do fotossistema Il utilizando um fluorémetro, coleta e triagem de
amostras, analise do sistema redox, contetdo de proteinas, atividade da catalase, peroxido de
hidrogénio, e analise de pigmentos. Ainda, dados meteoroldgicos foram utilizados para
correlacionar os resultados. Quanto aos resultados e discussdo, as medicdes de rendimento
quantico e taxa de transporte de elétrons mostraram baixo efeito da variacdo sazonal na area
sombreada, mas o efeito foi significativo na area de pleno sol, com menor eficiéncia
fotossintética no inverno e outono. Em complemento, os dados meteorolégicos indicaram que
a precipitacdo um dia antes das analises de primavera e verdo influenciou positivamente na
eficiéncia fotossintética da area com maior exposicao solar. A analise de pigmentos revelou
que o conteudo clorofila se manteve ao longo das estacGes, embora a coloragdo do musgo no
inverno e outono estivesse amarronzada em contraste com as outras estacdes que se encontrou
verde. Por fim, as analises do sistema redox e carotendides ndo apresentaram resultados
satisfatorios. Em suma, podemos concluir que H. involuta modula sua fotossintese de acordo
com o ambiente em que se encontra e mantém o contetdo de clorofila durante adversidades,
sendo uma planta homioclorofila. Além disso, a combinacdo exposi¢do solar e precipitacdo é
crucial para a interpretacdo dos dados. Por fim, ha a possibilidade de complementar o estudo
com futuras analises metabolomicas para obtencéo respostas mais precisas.

Palavras-chave: briofita; fotossintese; metaboldmica.
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Revisao sistematica de estudos de ecologia de movimento de aves na América do Sul

NUNES, Amanda M.: DENES, Francisco V.

Os animais precisam se mover tanto para buscar recursos quanto para fugir de ameacas. Desta
forma, fatores como evolucéo e ecologia sdo moldados e também moldam o movimento desses
animais. Nas Ultimas décadas, os estudos de ecologia do movimento tém crescido tanto em
numero como em relevancia, influenciados pela publicacéo do Arcabouco Teorico da Ecologia
do Movimento (Nathan et al., 2008) e pela chamada Golden Age of Bio-logging, que tem
apresentado equipamentos que permitem aos pesquisadores acompanhar os movimentos dos
animais a distancia e em tempo real. Uma localidade que tem sido alvo de inimeros estudos
de ecologia do movimento € a América do Sul, que chama a atencdo da comunidade cientifica
internacional pela sua diversidade exuberante de aves e também pelos movimentos que
conectam diferentes regides do planeta ao continente. Diante disso, no presente estudo,
pretendemos realizar uma revisao abrangente sobre a ecologia do movimento de aves da
América do Sul. Para estabelecer os critérios de selecéo e filtragem dos dados a serem obtidos,
utilizamos a diretriz PRISMA 2020 (Page et al., 2021). As publicacdes foram obtidas nas
bases de dados Scopus e Web of Science, utilizando palavras-chave relacionadas a regiao
geogréfica, tdxons, tecnologias de rastreamento, tipos de movimentos e temas mais comuns
em ecologia do movimento. Foram obtidas 1.469 publicagfes, das quais 535 estavam
duplicadas e foram removidas. Na primeira etapa da filtragem, foram lidos os resumos dos
artigos a fim de verificar se estavam dentro da tematica do trabalho. O nimero de artigos
selecionados passou para 570, que serdo lidos integralmente na segunda etapa de filtragem,
que verificara 0 uso de tecnologias de rastreamento e 0s assuntos sobre ecologia do
movimento. A andlise de resultados seguird a metodologia denominada tecelagem de pesquisa
(Nakagawa et al., 2018), que utiliza atributos do mapeamento sistematico e da bibliometria, a
fim de responder questBes sobre a tematica em si, mas também sobre a producgéo das pesquisas
na érea.

Palavras-chave: aves da América do Sul; analises bibliométricas; Bio-logging; Ecologia do
Movimento; mapas sistematicos; tecelagem de pesquisa.

38



=

b,

Instituto de
BiociEncias

Silviculturas levam a simplificacao de redes anuro-presa e a forte particéo de nicho

CARVALHO, Augusto N.; GUIMARAES JR., Paulo R.; MARTINS, Marcio R. C.
Agéncia financiadora: FAPESP

Este estudo avaliou como plantios de Eucalyptus. impactam comunidades de anuros por meio
da reconfiguracdo das comunidades de presas, em comparacdo com florestas nativas.
Testaram-se trés hipdteses: (1) A diversidade de anuros e presas sera menor em eucaliptais;
(2) A comunidade de anuros na silvicultura apresentara menor particdo de nichos entre as
espécies e, por conseguinte, uma maior sobreposicéo de nichos e uma baixa modularidade; (3)
Se a diversidade e abundancia de presas for menor em eucaliptais, 0s anuros apresentardo uma
dieta generalista similar & disponibilidade de presas no ambiente. O trabalho foi baseado na
dieta de anuros em uma regido de Mata Atlantica, no municipio de Camanducaia, Minas
Gerais, Brasil. A vegetacdo natural predominante € a Floresta Ombrofila Mista com
Araucarias, mas esta situada em um mosaico de remanescentes florestais e monoculturas de
Eucalyptus. Tanto os anuros quanto a disponibilidade de presas foram amostrados em 28
transectos igualmente distribuidos entre ambiente de Mata Atlantica e Eucalyptus. Anuros
apresentaram menor diversidade e abundéncia em plantios de Eucalyptus em comparacao as
florestas nativas. Ja no caso das presas no ambiente, somente a abundéncia foi menor em
plantios do que em florestas nativas, com a diversidade n&o apresentando diferenca entre 0s
ambientes. Ao contrario da hipétese inicial, ambas redes apresentaram um valor moderado de
conectancia, com um valor marginalmente maior em Eucalyptus. Além disso, a rede de plantio
de Eucalyptus é mais modular do que a de floresta nativa. A parti¢do de nicho entre as espécies
foi significativa somente em plantios. Apesar das diferencas observadas, a especializacdo e
eletividade dos anuros nédo diferiram entre os ambientes, com todas as espécies apresentando
0 nlcleo de sua dieta composto por menos de duas categorias alimentares. O estudo revela
diferencas na diversidade, abundancia e redes de interacéo entre anuros e presas em florestas
e eucaliptais. A maior modularidade e particdo de nicho nos plantios sugerem uma
comunidade mais compartimentalizada e simplificada, destacando a necessidade de estudos
adicionais sobre os impactos da silvicultura em interagdes troficas.

Palavras-chave: anuros; uso da terra; interagdes troficas; especializacdo; Mata Atlantica;
Eucalyptus.
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Avaliacdo da qualidade do ar inferida pela concentragéo de dioxido de carbono em
salas da Universidade de S&o Paulo

MARTIN DE SOUZA, Bruno C.; MEIRELLES, Sérgio T.

O impacto da qualidade do ar de interiores na saude das pessoas que ocupam estes espacos foi
enfatizado pela pandemia da Covid-19. Além disso, uma baixa qualidade do ar em interiores
pode estar associada a sindrome do edificio doente, que consiste em sintomas que promovem
a reducdo do foco e da produtividade daqueles expostos a essas condicdes precérias. O objetivo
deste trabalho é avaliar a qualidade de ar nas salas de aula do instituto de biociéncias da
Universidade de S&o Paulo através do monitoramento da concentragdo de CO- durante as
aulas. Para isto foram desenvolvidos aparelhos na plataforma arduino, implementando os
sensores ENS160 e AHT2X da Adafruit, que medem a concentracdo de CO- e de volateis
organicos, a temperatura e a umidade relativa do ar. A concentracdo de CO, maxima em
ambientes internos recomendada pela ANVISA ¢é de 1000 ppm. Portanto, o critério de
avaliacdo das salas € se a concentracdo de dioxido excede este limite de 1000 ppm ou néo.
Foram realizadas coletas em 9 das 24 salas, sendo que de 2 a 3 aulas foram monitoradas em
cada sala analisada. Foi feito um registro durante as coletas, incluindo a lotacdo da sala, a
duracgéo da aula, se as janelas e ventiladores foram utilizados e se houve intervalo. Houveram
trés salas bem avaliadas nas quais a concentracdo de CO2 ndo excedeu o limite e as coletas
foram realizadas com uma lotacéo superior a 50% com uma duragdo superior a duas horas.
Houveram 4 salas que necessitam de mais dados, pois, embora ndao tenham excedido o limite,
foram monitoradas com uma lotacdo inferior a 50% ou por menos de duas horas. Houveram 2
salas mal-avaliadas nas quais a concentragdo de COzexcedeu o limite. A concentracdo de CO>
se manteve em niveis seguros na maioria das salas analisadas. Foi observada uma melhora na
qualidade de ar sempre que houve um intervalo nas aulas. Além disso, a maioria das salas
possuem janelas avariadas que ndo podem ser abertas, explicitando a necessidade de reformas
nos predios da universidade.

Palavras-chave: dioxido de carbono; renovacgéo do ar; qualidade do ar de interiores.
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O papel das aves visadas pelo trafico de animais para a estrutura de uma rede de
disperséo de sementes da Mata Atlantica

ALLEGRINI, Carolina S.; GUIMARAES JR , Paulo R.

As redes de dispersdo de sementes sdo conjuntos de interacdes mutualisticas em que espécies
frugivoras dispersam sementes de plantas produtoras de fruto e sdo importantes para a
regeneracdo e manutencdo florestal, especialmente em regifes tropicais. Ameacas a
biodiversidade, entretanto, tém o potencial de impactar populacdes e comunidades naturais,
desestruturando redes e comprometendo servigos ecossisttmicos como a dispersdo de
sementes. As aves sdo as principais contribuintes para a dispersdo de sementes na Mata
Atléntica, realizando interacbes com mais espécies de plantas, porém sdo também muito
visadas pelo trafico de animais silvestres e se encontram sob risco de defaunacéo pela captura
ilegal. Este trabalho objetivou investigar a contribuicdo das espécies de aves traficadas no
Brasil para uma rede de dispersdo de sementes da Mata Atlantica. A partir de registros de
entradas em trés bancos de dados relativos a apreensGes de animais silvestres, foram
analisados os graus das espécies traficadas e ndo traficadas da maior rede de dispersdo de
sementes da Mata Atlantica disponivel no banco de dados Web of Life. Das 86 espécies de
aves da rede, 63 estavam presentes em pelo menos um dos bancos de dados (73,3%), cujos
registros apontam 20.668 espécimes apreendidos. Aves traficadas, presentes em pelo menos
um banco de dados, apresentaram maior grau médio (13,05 interacdes), ou seja, espécies mais
centrais e com maior contribuicdo a estrutura da rede, em relacdo as nao traficadas (8,45
interacdes). As espécies presentes em todos os bancos de dados apresentaram maior grau
médio (15,27 interacdes) e maior numero de espécies (N = 33) do que todas as demais. Em
seguida, utilizando regressao linear e coeficiente de correlacdo de Pearson, analisou-se se as
espécies com mais registros nos bancos analisados seriam as com maiores graus, porém esta
hip6tese foi rejeitada. Logo, com a maioria das espécies de aves da rede estando presente em
pelo menos um dos bancos de dados e sendo em média as mais centrais na rede, constata-se
que as espécies traficadas sdo as que mais contribuem a estrutura da rede e, portanto, grande
parte do servico de dispersdo de sementes proveniente desta rede encontra-se sob presséo da
comercializacéo ilegal.

Palavras-chave: aves; dispersdo de sementes; frugivoria; Mata Atlantica; mutualismo; redes
ecoldgicas.
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Supergeneralistas na coevolu¢do em redes mutualistas

GOMES, Daniela A.; GUIMARAES JR., Paulo R.

Redes de interacdo mutualistas sdo compostas por espécies que interagem mutuamente,
beneficiando ambas as partes. Essas interaces muitas vezes formam maodulos, grupos de
espécies que interagem muito entre si. Porém, ha interacfes intermodulares, conectando
diferentes modulos.. Espécies supergeneralistas, consideradas "hubs” da rede, possuem alta
conectividade tanto dentro quanto entre médulos, o que pode intensificar os efeitos em cascata
na rede, como efeitos indiretos coevolutivos. Este estudo teve como objetivo investigar o
impacto da presenca de supergeneralistas na coevolucdo das espécies em redes mutualistas.
Para isso, foi utilizada a rede de frugivoria de Intervales e Saibadela - S&o Paulo, Brasil. O
software R 4.4.2 e o pacote MODULAR (Marquitti et al.) foram utilizados para classificar os
supergeneralistas com base no Coeficiente de Participacdo e no Z-score, medidas que
caracterizam o qudo importante uma espécie é para conectar espécies entre e dentro dos
maodulos, respectivamente. Usei um modelo coevolutivo para simular dois cenarios evolutivos,
o primeiro no qual supergeneralistas impdem mudancas evolutivas em seus parceiros mas sao
pouco sensiveis a pressfes seletivas, enquanto no segundo cenario os supergeneralistas
respondem as mudangas evolutivas de seus parceiros, mas 0s parceiros sdo pouco sensiveis a
pressoes seletivas. Os resultados sugerem que, quando os supergeneralistas atuam como fontes
de selecdo, a variacdo fenotipica dentro da rede diminui. Enquanto quando eles sdo 0s
influenciados pela coevolucdo, a variacdo fenotipica dentro da rede aumenta. Os
supergeneralistas podem atuar como centros de influéncia evolutiva e possivelmente
homogeneizar os fenotipos na comunidade. Quando a pressdo seletiva imposta pelos
supergeneralistas é baixa, a diversificacdo de caracteristicas pode ocorrer. Conclui-se que a
presenca de supergeneralistas em redes mutualistas pode influenciar a coevolucdo das
espécies, dependendo da forca da interacdo mutualistica.

Palavras-chave: coevolucgéo; redes mutualistas; supergeneralistas.
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Sinal vermelho para a fauna: diagndstico de atropelamento de quatro espécies de
canideos no Brasil

PEREIRA, Gabriella C.: DENES, Francisco V.; ABRA, Fernanda
Agéncia financiadora: FAPESP

Com a atual crise da biodiversidade, é alarmante a projecdo do declinio populacional de
espécies consideradas ameacadas de extingdo, como alguns canideos silvestres brasileiros. As
rodovias sdo consideradas entre as maiores perturbacdes a vida selvagem e a mortalidade de
animais devido a colisdes veiculares é um efeito primario e mensurdvel que reduz as
populagdes e contribui para a defaunacdo e a crise de biodiversidade. O presente estudo visa
diagnosticar a perda de individuos de quatro espécies de canideos silvestres ameacadas de
extincdo no territério nacional (Chrysocyon brachyurus, Lycalopex vetulus, Speothos
venaticus e Atelocynus microtis). Compilaram-se dados de atropelamento das espécies-alvo
em territdrio nacional, realizaram-se analises para avaliar associa¢fes entre a ocorréncia de
atropelamentos com o grau de antropizacdo do ambiente (representado pelo indice de pegada
humana) e diferentes tipos de uso e cobertura do solo. Utilizando técnicas de SIG, extrairam-
se os valores do indice de pegada humana e o tipo de cobertura/uso do solo de cada localidade
de atropelamento e de pontos distribuidos aleatoriamente ao longo das mesmas rodovias
(representando locais sem atropelamentos). Em seguida, modelos de regresséo logistica foram
ajustados para quantificar como a variacdo no indice de pegada humana e os diferentes tipos
de cobertura/uso do solo influenciam a probabilidade de atropelamento para cada espécie.
Verificou-se que, em determinadas coberturas do solo, o efeito da pegada humana é maior ou
menor do que em outras. Para C. brachyurus, a probabilidade de atropelamento aumenta
conforme aumenta-se a pegada humana em zonas de agricultura e de mosaico de usos e
diminui-se a pegada humana em zonas ndo vegetadas, indicando uma baixa sensibilidade a
perturbacdes na paisagem. Para L. vetulus, os atropelamentos ocorrem onde o habitat é
favoravel a espécie, com baixa pegada humana (zonas ndo vegetadas e de agricultura). Assim,
o0s padrdes espaciais poderdo fornecer informagdes importantes aos gestores ambientais e de
transporte sobre como implementar medidas de mitigacdo que reduzam o impacto das
rodovias sobre essas espécies.

Palavras-chave: atropelamentos; canideos; conservacdo; Ecologia; estradas.
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Dispositivos de ameaca evoluem rapido? Um teste da hipotese da evolucéo exagerada

em um clado de opilies neotropicais

KARMAN, Lior; GENEVCIUS, Bruno; MACHADO, Glauco

A selecdo sexual é responsavel pela evolugdo de caracteristicas exageradas nos machos, como
ornamentos e estruturas usadas em combates pelo acesso as fémeas. Tais estruturas podem ser
classificadas em armamentos, usados para obter vantagem fisica sobre rivais, ou dispositivos
de ameaca, usados em demonstracGes ritualisticas. Segundo a teoria atual, somente o0s
dispositivos de ameaca estdo sob pressao de selecdo direcional para incremento de tamanho.
Em opilides da subfamilia Mitobatinae (Gonyleptidae), os machos usam o quarto par de pernas
alongado como dispositivo de ameaca em confrontos territoriais. Este projeto visa testar a
hip6tese da evolugdo exagerada, que sugere que a competicao entre machos acelera a evolucéo
de dispositivos de ameaca. Esperamos que a taxa evolutiva do comprimento das pernas IV dos
machos seja maior do que a das pernas I, Il e 111, que sdo usadas para locomocédo e percepcéao
sensorial. Além disso, as pernas 1V das fémeas, que ndo sdo usadas em combates, devem
apresentar taxas evolutivas mais lentas. A pesquisa foi realizada com um banco de dados de
3.557 individuos pertencentes a 27 espécies diferentes de Mitobatinae. Utilizando sequencias
disponiveis no banco de dados publico GenBank e outras fornecidas pelo colaborador Miguel
Medrano, foi montada uma filogenia molecular com comprimento de ramo utilizando o
programa IQ-TREE. As analises finais foram feitas no RStudio, usando funcBes que ajustam
os dados morfométricos e filogenéticos a dois modelos evolutivos (movimento Browniano e
Ornstein-Uhlenbeck), calculando as taxas evolutivas de cada carater. Os resultados mostram
que as pernas ambulatoriais/sensoriais demonstraram taxas evolutivas baixas enquanto a perna
IV apresentou uma taxa extremamente elevada nos machos. Ja nas fémeas, a perna IV
apresentou taxas semelhantes as observadas para suas outras pernas. Em concluséo, obtivemos
apoio para a hipdtese da evolugdo exagerada em uma estrutura usada como dispositivo de
ameaca.

Palavras-chave: competicdo macho-macho; evolucdo exagerada; métodos filogenéticos
comparativos; selecdo sexual; taxa evolutiva.
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Uma unidade de conservacéo vazia em S&o Paulo: Conformidade legal e caracterizagdo
ambiental na APA Serra dos Cocais, Valinhos, SP

TEIXEIRA, Luis Felipe G.; PIVELLO, VéniaR.

A Area de Protecio Ambiental (APA) Serra dos Cocais, no municipio de Valinhos, SP, foi
criada com o objetivo de proteger a paisagem, os recursos hidricos e os fragmentos florestais
do local. A regido é de especial interesse por sua geomorfologia Unica, vegetacao rupestre
relictual, e pela presenca de cavernas em granito. Como APA, seu objetivo era disciplinar o
uso da terra em seu interior, propondo normas especificas e eventuais unidades de conservacao
mais restritivas em locais mais frageis. Porém, a APA nunca formou um Conselho Gestor e
permaneceu vazia de zoneamentos ou fiscalizacdo. O presente trabalho buscou entender 0s
padr@es espaciais das caracteristicas que a APA buscava proteger, por meio de testes
estatisticos de aderéncia, e as ameagas principais a biodiversidade, por meio da analise da
conformidade legal das propriedades em seu interior. O trabalho produziu dois mapas de
conformidade legal, um mapa de potencial de ocorréncia de pseudocarste e uma comparacao
entre as Areas de Protecdo Permanente (APPs) segundo o Codigo Florestal de 1965 e a Lei de
Protecdo da Vegetacdo Nativa de 2012. Ao fim, também ¢ trazida uma discussdo sobre a
hipétese de Aziz Ab’Saber de que a vegetagdo da Serra dos Cocais seria um relicto do Ultimo
Maéximo Glacial

Palavras-chave: legislacdo ambiental; ecologia da paisagem; teoria dos refugios.
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Conflitos entre centralizacéo e modularidade em redes mutualistas

BOSSAN, Mariana C.; GUIMARAES JR, Paulo R.

Em comunidades ecoldgicas, as interacGes entre espécies formam redes de interagdes
complexas. As estruturas dessas redes sdo determinadas pela distribuicdo dessas interacGes. A
andlise da estrutura de redes é fundamental para entender como processos ecoldgicos e
evolutivos influenciam a dindmica do sistema. Dois padrdes estruturais comuns em redes
ecoldgicas sdo a modularidade e a centralizacdo. Em redes perfeitamente modulares, nenhuma
espécie é particularmente central. Em redes perfeitamente centralizadas, ndo ha modularidade.
Porém, estudos prévios demonstraram que niveis de modularidade e centralizacdo podem
coexistir em uma mesma rede. Todavia, a relacdo entre essas estruturas ainda nao esta
totalmente compreendida, é possivel que a solucao para o problema dependa da forma que as
interacGes das espécies mais conectadas estdo distribuidas dentro do seu médulo e com outros
modulos. A hipotese deste estudo propde que modularidade e centralizacdo sdo negativamente
correlacionadas e coexistem em niveis intermediarios. Para investigar essa hipotese, foram
analisadas 12 redes mutualistas de disperséo de sementes. O grau de modularidade para redes
bipartidas foi calculado com o software MODULAR, e a centralizacdo foi avaliada pela
diferenca entre 0 nimero maximo e minimo de intera¢6es, padronizada pela centralizacao
tedrica maxima. A conectividade entre e dentro dos médulos foi medida por meio dos indices
ci e zi, respectivamente. Os resultados mostraram que as redes apresentaram diferentes
estruturas. A analise revelou uma correlagdo negativa significativa entre modularidade e
centralizacdo. Especificamente, espécies com um ndmero elevado de interacdes (ki) tendiam
a ser altamente conectadas tanto entre os médulos (ci) quanto dentro de seus modulos (zi),
sugerindo que a coexisténcia de modularidade e centralizacdo é mediada por espécies centrais
que sustentam a estrutura modular enquanto facilitam conexdes intermodulares.Essa
coexisténcia implica que, embora a modularidade possa tamponar efeitos-dominé entre
modulos, as espécies centrais podem facilitar a propagacdo desses efeitos atraves da rede.

Palavras-chave: centralizacdo; modularidade; redes de interagdes.
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Efeitos da urbanizacdo em caracteristicas morfolédgicas de Euglossa
cordata (Hymenoptera: Apidae: Euglossini)

FERREIRA, Raphael M.; MACHADO, Amanda F. P.; ALVES DOS SANTOS, Isabel
Agéncias financiadoras: CNPQ e FAPESP

Euglossini € uma tribo de abelhas neotropicais comumente encontradas em areas urbanas,
sendo algumas espécies consideradas bioindicadoras, 0 que as torna importantes no estudo
dos efeitos da urbanizagio sobre a biodiversidade. As consequéncias da urbanizagdo agem
como filtros ambientais que dificultam o estabelecimento e manutencdo de espécies nas
cidades, incluindo as abelhas. Dentro da regido tropical, a Mata Atlantica € um dos biomas
afetados pelo problema, com destaque para 0 municipio de Sao Paulo, a maior metrépole do
Brasil. A tribo Euglossini possui representantes nesse bioma, e ha relatos de diminuicdo ou
aumento do tamanho corporal dessas abelhas em areas mais urbanizadas. Neste projeto, foram
avaliadas as mudancas de tamanho corporal em Euglossa cordata coletadas com eucaliptol
em 11 parques urbanos do municipio de Sdo Paulo. A distancia intertegular foi utilizada como
medida de tamanho corporal e o grau de urbanizacdo foi estimado por meio da proporgéo de
superficies impermeaveis nos parques. Apesar de haver diferenca estatisticamente
significativa entre o tamanho corporal das abelhas de cada parque, ndo houve correlagdo entre
a distancia intertegular destas e a proporcao de superficies impermeaveis do parque onde
foram coletadas. Contudo, houve correlacdo negativa entre a data de coleta e a distancia
intertegular, indicando abelhas menores amostradas mais préximo ao inverno. Também, as
abelhas de maio foram estatisticamente menores do que as abelhas de marco. Portanto, a
proximidade ao inverno se mostrou, no contexto deste estudo, mais relevante na determinacao
do tamanho corporal de E. cordata do que a urbanizacdo, o que pode se dever ao fato de que
h& menos recursos florais disponiveis conforme se aproxima o inverno. A falta de alimento
prejudica o desenvolvimento larval, podendo gerar adultos de menor tamanho. No entanto,
deve-se ressaltar a importancia de fatores mais complexos do que a proporcao de superficies
impermedaveis na caracterizagdo de cada ocupacgdo urbana, que podem ter influéncia nas
abelhas Euglossini. Novas coletas estdo sendo feitas, € um nimero amostral maior e mais
distribuido entre parques foi alcancado. Isso, combinado a anélise de simetria e formato de
asas deve elucidar os efeitos da urbanizacdo em E. cordata com maior abrangéncia.

Palavras-chave: abelhas das orquideas; gradiente urbano; Mata Atlantica; recursos florais;
tamanho corporal.
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Avaliacdo da influéncia de eutrofizacdo antropica sobre o efeito de invertebrados
bentonicos na ciclagem de nutrientes em riachos tropicais

DE JESUS, Vitor F. P.; BRANDIMARTE, Ana Lucia

Em riachos de baixa ordem de areas florestadas, a producdo primaria autdctone é baixa devido
ao sombreamento e a matéria organica oriunda da vegetacdo riparia € uma importante fonte
de recursos. Invertebrados detritivoros retalhadores e microrganismos sdo protagonistas na
decomposicdo dessa matéria organica, responsaveis por sua quebra e mineralizacéo,
respectivamente. Em riachos eutrofizados por entrada de esgoto, a fauna de invertebrados é
alterada e os retalhadores séo escassos. No entanto, a grande proliferagdo de organismos
poderia resultar em maiores taxas de decomposi¢do. Além disso, esperar-se-ia maior riqueza
de tdxons e abundancia de retalhadores nos riachos conservados. Nos avaliamos o efeito da
fauna de invertebrados bentdnicos na decomposi¢do foliar em quatro riachos de uma area
florestada localizada em uma unidade de conservacao da cidade de S&o Paulo, sendo trés deles
conservados e um eutrofizado pela entrada de esgoto doméstico. Utilizamos litter bags de
malhas diferentes preenchidos com folhas secas para analisar as velocidades de
decomposicdo, sendo que os microrganismos colonizam a malha fina e grossa e a fauna de
invertebrados apenas a grossa. Variaveis abiéticas foram amostradas por meio de uma sonda
multipardmetros. O riacho eutrofizado apresentou maior condutividade e turbidez e menores
niveis de oxigénio dissolvido. Os riachos conservados apresentaram maior riqueza de taxons
e maior abundéncia e representatividade de tdxons detritivoros retalhadores.. As taxas de
decomposicdo foliar da malha grossa dos riachos conservados foram maiores que as da malha
fina dos préprios e malha fina e grossa do eutrofizado. H& uma influéncia negativa da
eutrofizacdo antrdpica no riacho eutrofizado, que é refletida em sua baixa riqueza de taxons.
Os riachos conservados apresentaram maior riqueza de taxons e abundancia de retalhadores,
como hipotetizado. A fauna de invertebrados bentonicos teve participacdo importante na
decomposicdo foliar, ao contrario do que a literatura prevé para regides tropicais.
Esperavamos que as taxas de decomposi¢do do ambiente eutrofizado fossem maiores que as
dos conservados devido a maior presenca de microrganismos neste local, 0 que nao ocorreu.
Concluindo, a eutrofizagéo, e a consequente diminuigéo de retalhadores, no riacho eutrofizado
interfere na ciclagem de nutrientes, um relevante servigo ecossistémico, uma vez que retarda
a decomposicéo foliar.

Palavras-chave: decomposicdo foliar; riqueza de taxons; retalhadores; litter bag; unidade de
conservagao integral.
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Ecologia de Estradas: uma analise do plano de mitigacéo de atropelamento de fauna
do estado de S&o Paulo

FERREIRA, Vitéria C. G.; MORETTO, Evandro M.

As rodovias desempenham um papel crucial no transporte e no desenvolvimento
socioecondmico em escala mundial, mas também causam impactos ambientais significativos,
como a fragmentacédo de habitats, a interrupgdo de processos ecoldgicos e o0 atropelamento de
fauna. No estado de S&o Paulo, que possui uma das malhas rodoviarias mais densas do pais e
abriga biomas de alta biodiversidade, como o Cerrado e a Mata Atlantica, o Plano de
Mitigacdo de Atropelamento de Fauna (PMAF) da CETESB foi desenvolvido para minimizar
esses impactos. Este estudo teve como objetivo avaliar se 0 PMAF atende aos critérios de
boas praticas estabelecidos na literatura de ecologia de estradas. Para isso, foi realizada uma
analise critica fundamentada em 15 categorias analiticas extraidas de artigos cientificos, livros
e documentos técnicos, selecionados por meio de revisao bibliogréfica em bases como Scielo
e Google Académico. Os resultados indicaram que apenas cinco categorias foram
integralmente contempladas no plano, enquanto outras nove apresentaram lacunas
importantes, como a falta de critérios claros em designacdo de responsabilidades
institucionais, métodos defasados de analise e correcdo de dados, 0 uso quase que exclusivo
da métrica de hotspots de atropelamento para posicionar medidas de mitigacdo e a auséncia
de metodologias mais refinadas para o inventario de espécies ameacadas. Além disso, houve
uma categoria ndo contemplada, a qual é referente as caracteristicas de periculosidade de
estradas, ademais 0 PMAF da pouca importancia a conectividade de habitats e a mitigacdo da
fragmentacdo ambiental sendo que, essas questdes podem vir a reduzir a eficacia das
estratégias propostas pelo plano. Assim, embora 0 PMAF seja uma iniciativa importante para
mitigar os danos causados pelas estradas no estado de S&o Paulo, ele ainda esta em estagio
inicial de desenvolvimento, necessitando de ajustes significativos. Investimentos adicionais
em pesquisa cientifica, planejamento e implementacdo de critérios mais abrangentes e
rigorosos sdo fundamentais para garantir maior eficacia e sustentabilidade nas agdes de
mitigacao dos impactos rodoviarios, preservando a biodiversidade regional.

Palavras-chave: atropelamento de fauna; biodiversidade; Ecologia de Estradas; impacto de
rodovias; mitigagéo.
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Ensaios de parédmetros fisico-quimicos para culturas in vitro de células de
Hymeniacidon heliophila (Porifera)

DE CARVALHO, Beatriz S.; CUSTODIO, Mércio R.
Agéncia financiadora: FAPESP

As esponjas pertencem ao filo Porifera, possuem um importante papel ecoldgico e um grande
potencial biotecnologico. Ndo apresentam tecidos, mas um conjunto de células diferenciadas
que desempenham as funcBGes necessarias. Apresentam também enorme capacidade de
reagregacdo apos dissociacdo, quando parte das células perde sua diferenciacdo e forma
estruturas tridimensionais esféricas, com pinacoderme continua, chamadas primorfos. Pouco
se sabe a respeito de quais parametros regulam a manutencdo das células de esponjas in vitro,
de modo que os métodos utilizados desconsideram evidéncias de que essas células podem
formar microambientes intracelulares. O objetivo desse projeto é investigar o efeito de
parametros basicos no estabelecimento de culturas in vitro de células de esponjas, de modo a
verificar a influéncia da variacdo da temperatura, pH e concentracédo de potassio, célcio, zinco,
iodo e boro no meio, tanto no desenvolvimento, quanto na manutencdo das células. As
esponjas foram cultivadas conforme o método para formacdo de primorfos e 0s ensaios
realizados em placas de cultura de 24 po¢os, com um primorfo por poco e 2 mL de agua do
mar estéril com antibioticos. Os testes incluiram os pHs 6, 8 (controle), 10 e as temperaturas
20 (controle), 25 e 30°C. As concentracfes ibnicas foram estimadas a partir dos valores de
cada ion como descrito para a agua do mar natural e, a partir desses valores, foram preparadas
solugdes com duas, cinco e dez vezes esta concentracao. Os ensaios foram acompanhados em
microscopio invertido com contraste de fase e os efeitos foram verificados observando-se a
ocorréncia de adesao, diferenciacdo e formacao de estruturas, aumento de massa/proliferacéo,
secrecdo de espiculas ou matriz extracelular, perda da integridade e necrose celular. Os
resultados indicam que culturas de células de Hymeniacidon heliophila sdo positivamente
mantidas em pH 8 a 30°C. Os efeitos de CaCl,, de ZnSO4, H3BOs e de KCI ndo foram
significativos. Ja os primorfos mantidos em todas as concentragdes de Kl apresentaram
secrecdo de elevada quantidade de espiculas, adesdo a placa e diferenciagdo com formagéo de
um sistema aquifero funcional, com canais e camaras coanocitarias, o que indica efeitos
positivos do meio suplementado com iodo.

Palavras-chave: cultura de células; Demospongiae; microelementos; primorfo.

51



=

b,

Instituto de
BiociEncias

Estudo do Sistema Melatonérgico em linhagens de tumores sélidos humanos

ALVES, Caroline S.; FERNANDES, Pedro A.C.M.
Agéncia financiadora: FAPESP

A melatonina é um importante modulador homeostatico periférico de células, oncostatico em
uma ampla variedade de tumores sélidos, por mecanismos independentes e dependentes da
ativacdo de receptores de melatonina dos subtipos MT1 e MT2. Estudos anteriores realizados
em gliomas humanos mostram que a capacidade de sintetizar e acumular melatonina (predita
por meio de MEL-Index) esta negativamente correlacionada com o grau de malignidade do
tumores (Kinker et al., 2016) levando a uma maior sobrevivéncia de pacientes em tumores
com maiores valores de MEL-index, com receptores de melatonina exercendo efeitos opostos
sobre o desenvolvimento tumoral (Kinker et al., 2021). Em uma andlise inicial, a partir dos
bancos de dados de RNAseq, diferenciou-se o padrdo melatonérgico dos tipos tumorais
pulmonares (SCC e adenocarcinoma pulmonar) com o MEL-index, apenas o primeiro obteve
um prognastico positivo em maiores valores do indice. Com o objetivo de entender a razéo do
progndstico negativo em maiores valores de MEL-index em adenocarcinoma pulmonar, 0
presente estudo busca caracterizar o papel do sistema melatonérgico sobre o desenvolvimento
de adenocarcinoma pulmonar por meio de analises de bancos de dados (TCGA e GTEX) e de
dados experimentais da linhagem celular adenocarcinoma pulmonar(A549) , avaliando os
efeitos de tratamentos com agonistas e antagonistas dos receptores de melatonina (MT1 e
MT2) utilizando o método de MTT. Analises bioinformaticas mostraram que a expressao
génica de MT1 e MT2 sdo maiores em carcinoma escamoso de pulmao e de adenocarcinoma
pulmonar quando comparadas a células de tecido pulmonar saudavel, e entre os tumores, ha
maior expressdo de MT1 em carcinoma escamoso e maior expressdo de MT2 em
adenocarcinomas, mostrando um padrdo de expressao de receptores diferencial. A analise de
oncogenes pulmonares apontam diminui¢do da expressdo dos genes de crescimento tumoral
com a presenga de melatonina em maiores quantidades (MEL-index). Dados experimentais
sugerem que MT1 parece ter efeito pro-proliferativo em adenocarcinoma pulmonar, podendo
ser dose-dependente. Estudos posteriores para maior entendimento da acdo de MT2 nesse tipo
celular sdo necessarios para elucidar as vias de sinalizacdo e sua participacdo no
microambiente tumoral.

Palavras-chave: Adenocarcinoma Pulmonar; Melatonina; Sistema Melatonérgico.
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GUIMARAES, Maria F. R.; ROHENKOHL, Gustavo
Agéncia financiadora: FAPESP

Visual perception is enhanced at the location of planned saccades, prior to the execution of the
eye movement. This perceptual facilitation strongly resembles the classical findings of covert
attention orienting studies. One well-known factor that modulates covert orienting is the
probability associated with a central spatial cue to accurately indicate a target location - also
known as cue validity. In this study, we investigated if presaccadic attentional shifts are
modulated by the probability of spatial cues. Nineteen participants performed a visual
orientation discrimination task in which a central cue indicated the location of a target stimulus
with four different probabilities (88, 40, 22, and 10%) in distinct blocks. Targets (clockwise
or counterclockwise Gabors) were presented in an array containing three other distractors
(Gaussian noise), one in each quadrant of the visual field. A response cue was used to indicate
the target location after the array offset. Subjects performed two presaccadic and two covert
(endogenous) attention sessions. In the presaccadic sessions, the participants were instructed
to make a saccade to the location indicated by the cue, and a visual target was presented before
saccade onset. In the covert attention sessions, participants were required to maintain fixation
throughout the whole trial. Participants were required to report the orientation of the stimulus
presented at the location indicated by the response cue. Saccades reaction times and accuracy
values were equivalent across the four different probability conditions. Our results showed
that attentional modulation during covert orienting increased linearly with cue probability, and
target discrimination was only higher at the cued location associated with higher probabilities
(88 and 40%). Interestingly, we observed that under presaccadic attention, target
discrimination was improved in all probability conditions, even when the probability of a
target occurring at the saccade location was very low (i.e. 10%). However, the magnitude of
the presaccadic perceptual enhancement also increased with spatial probability. Together, our
findings suggest that presaccadic shifts of attention might rely on two distinct processes, one
automatic and evident in the perceptual enhancement of low-probability targets, and the other
voluntary and modulated by top-down attentional goals.

Palavras-chave: Presaccadic attention; probability; Spatial Attention; Psychophysics; Vision.
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Parametros comportamentais como ferramentas para analises fisiologicas em
equinodermos: Avaliacéo do efeito da polui¢do por microplastico e de uma infecgéo
fungica experimental sobre o comportamento de virar do ourico do mar Echinometra
lucunter

ACIPRESTE, Mariana F.; CUSTODIO, Marcio R.; QUEIROZ, Vinicius
Agéncia financiadora: FAPESP

O estudo do comportamento animal vem sendo extensivamente utilizado para compreensao
da biologia dos individuos, servindo como uma ponte entre aspectos moleculares e fisioldgicos
da biologia e da ecologia, ligando organismos e ambiente. Em vertebrados, a analise
comportamental é utilizada como uma ferramenta rapida e de baixo custo para o
monitoramento da qualidade do ambiente e do estado de saude dos organismos. Entretanto,
para 0s invertebrados essa ainda ndo € a realidade, j& que poucos grupos tém sido
consistentemente estudados. Um exemplo séo os equinodermos, onde o comportamento de
virar — tempo que um organismo leva para retornar a sua posi¢do natural, com a superficie oral
ou ventral (no caso das holoturias) voltados para o substrato — poderia ser um ensaio simples
e facil de ser executado. Embora este processo ja tenha sido usado para a diagnose de diversos
tipos de estresses, ndo existem estudos que confirmem ou avaliem a sua relacdo com o estado
de saude dos animais, dificultando o estabelecimento de uma correspondéncia entre causa e
efeito. Por conseguinte, um estudo que correlacionasse as respostas comportamentais com
dados fisioldgicos poderia esclarecer de forma apropriada se 0 comportamento de virar dos
equinodermos poderia, de fato, ser utilizado como um parametro confidvel para avaliar o
estado de salde dos animais. Em meio a esse contexto se destaca o objetivo do presente
projeto, que visa investigar se 0 comportamento virar realmente reflete a condicdo de saide
dos equinodermos, utilizando como modelo ouricos da espécie Echinometra lucunter. Os
organismos serdo expostos a dois estressores fisioldgicos diferentes: uma infeccdo
experimental pelo fungo Saccharomyces cerevisiae e a exposi¢do a um poluente, o ftalato, um
aditivo presente em microplasticos. O comportamento de virar de individuos sera medido e
relacionado com diferentes parametros imunes: numero total e diferencial de celomocitos,
viabilidade celular e concentracéo total de proteinas no celoma. Assim, além de confirmar a
utilidade do comportamento de virar como bioindicador, compreendendo como a agéo
antropica interfere na qualidade do ambiente e satude dos organismos, este projeto mostrara
como o sistema imune dos equinodermos responde a diferentes estresses, podendo auxiliar em
futuros estudos de biomonitoramento em ambiente marinho.

Palavras-chave: comportamento de virar; Echinometra lucunter; equinodermos;
microplastico; sistema imune; ouri¢co do mar.
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Validacao de modelos de distribuicédo da herpetofauna da peninsula ibérica frente as

mudancas climaticas.

DE OLIVEIRA, Thiago A.; CANDIDO, S.; FIRMINO, T.; RAQUEL,; ALICE;
CAVALCANTI, E.; TEJEDO MADUENO, M.; NAVAS IANNINI, Carlos A.

A distribuicdo de espécies € influenciada por diversos fatores, como temperatura e a
capacidade de disperséo, sendo a modelagem das distribui¢fes uma ferramenta fundamental
para a previsdo de cenarios climéaticos futuros. Este estudo objetiva validar modelos de
distribuicdo de espécies (MDEs) usando dados reais da Peninsula Ibérica, focando na
comparacao de projecdes de 2010 e 2020 com registros empiricos do SIARE, um repositério
herpetoldgico confiavel. Para a validacdo empirica, foram selecionadas 111 projecbes de
distribuicdo de 37 espécies da herpetofauna, realizadas entre 2005 e 2010, com cenarios para
2020. As projecdes foram comparadas com dados de ocorréncia de espécies registrados no
SIARE para os mesmos anos (2010 e 2020). Utilizou-se a técnica de coeficiente de correlacédo
para analisar a relacdo entre as distribui¢fes projetadas e reais, com um foco na avaliacdo da
precisdo preditiva dos modelos. A correlacdo entre as projecdes iniciais (2010) e os dados do
SIARE foi razoavel, com coeficiente de correlagdo de 0.56 (p < 0,001), indicando um
desempenho moderado dos modelos. As comparagfes das projecdes para 2020, no entanto,
revelaram uma correlagdo fraca, com valores de correlacdo entre 0.09 e 0.14, sugerindo que
as alteracdes nas distribuices das espécies nao foram bem representadas. Contudo, espécies
com risco de extincdo demonstraram um desempenho preditivo mais preciso. Os resultados
indicam que os MDEs tém limitacdes significativas na previsao das distribuicdes das espécies,
especialmente quando comparados com dados empiricos de distribuicdo. Embora algumas
projecBes mostrem um bom desempenho preditivo, especialmente para espécies em risco, a
correlacdo geral € fraca, destacando a necessidade de aprimorar esses modelos. A andlise
empirica é crucial para validar as previsdes climaticas e as distribuices de espécies,
contribuindo para a conservagdo da biodiversidade.

Palavras-chave: Anfibios; distribuicdo de espécies; modelos de distribuicdo; mudancas
climéticas; validacdo empirica.
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Estudo molecular de uma familia brasileira com Ceratocone

MERGULHAO, Ana Jilia N.; NETTO, Regina M.
Agéncia Financiadora: Universidade de Sao Paulo (Programa Unificado de Bolsas- PUB)

O ceratocone € uma disfungdo que resulta em alteracdes estruturais progressivas no tecido
corneano, modificando sua curvatura e conferindo-lhe uma aparéncia conica. Sua
apresentacdo é geralmente bilateral e assimétrica, pois tende a evoluir de forma desigual em
ambos os olhos, sendo uma das principais causas de transplante de cérnea. Trata-se de uma
doenca multifatorial. Estima-se que entre 14% e 23% dos pacientes com ceratocone
apresentem histdrico familiar para a doenca. Na maioria dos casos hereditarios, a heranca
segue o0 padrdo autossdbmico dominante, com penetrancia incompleta. Estudos de ligacédo e
associacdo identificaram pelo menos 60 locus cromossdémicos diferentes com resultados
sugestivos. Apesar das pesquisas nas Ultimas décadas, a etiologia do ceratocone permanece
parcialmente incompreendida. O objetivo deste estudo é identificar a variante e 0 gene
causativos do ceratocone em uma grande familia na qual a condicdo segrega com padrao
autossdmico dominante. A familia conta com 19 individuos diagnosticados com ceratocone e
amostras de DNA foram obtidas de 15 deles. O sequenciamento completo do exoma foi
realizado em amostras de quatro individuos afetados. Os arquivos .vcf (variant call format)
resultantes foram anotados e as variantes compartilhadas entre as quatro amostras foram
analisadas na plataforma Franklin (https:/franklin.genoox.com/). As variantes candidatas
foram filtradas com base em pacotes de predi¢cdo de patogenicidade, como PolyPhen, SIFT e
Mutation Taster, e sua frequéncia (<1%) em bancos de dados gendmicos: Exome Aggregation
Consortium (ExXAC), NHLBI Exome Sequencing Project (ESP), 1000 Genomes Project e
Arquivo Brasileiro Online de Mutacdes Brasileiras (ABraOM). A selecdo das variantes
também considerou a sua classificacdo de patogenicidade segundo o American College of
Medical Genetics (ACMG) e também a expressao dos genes correspondentes no olho, (de
acordo com o Human Eye Transcriptome Atlas). Para estudar a segregagdo das variantes
identificadas como fortes candidatas nos demais membros da familia, foram desenhados
primers para amplificacdo por PCR das regides contendo as variantes, seguido de
sequenciamento de Sanger. Até o momento, 16 variantes foram selecionadas e sequenciadas
pela equipe, cinco pela graduanda, mas nenhuma estava presente em todos os individuos
afetados, sendo excluidas como causativas. As variantes restantes serdo investigadas e outras
estratégias analiticas serdo implementadas.

Palavras-chave: Ceratocone; sequenciamento de Sanger; heranga dominante.
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A producdo cientifica do IB/USP sobre abelhas

LUPPI, André; ARIAS, Maria C.; JORGE, Janes

O Instituto de Biociéncias da USP possui um grande volume de producéo cientifica nas mais
diversas areas que fazem parte das Ciéncias Biologicas. O presente trabalho analisou um
recorte dessa producdo cientifica: a pesquisa sobre abelhas, com o objetivo final de entender
o perfil dessa pesquisa e de seus respectivos autores. Foi utilizada como fonte de informacdes
a base de dados do Instituto de Biociéncias, presente no registro virtual oficial das bibliotecas
da USP, o Dedalus. Usou-se uma série de palavras-chave relacionadas ao tema, a fim de obter
0 méaximo de publicacBes do IB sobre abelhas, bem como suas respectivas informacdes, que
foram registradas em um banco de dados feito para esta pesquisa. A analise das informacdes
contidas neste banco de dados teve como alguns de seus resultados: 1. A participacdo feminina
na pesquisa sobre abelhas é majoritaria; 2. As areas do conhecimento mais presentes dentro
dessa pesquisa foram as de ecologia e genética; 3. As espécies de abelhas mais estudadas sao
de abelhas sociais e sem ferr&o; 4. 30% de toda a producdo analisada possui algum problema
de disponibilidade tanto no Dedalus como em meio virtual no geral, o que é uma ameaca para
a conservacao desses trabalhos. O banco de dados continuard sendo alimentado para que
pesquisas futuras possam fazer analises qualitativas ou potencialmente expandir a abrangéncia
do estudo para além da base de dados do IB/USP.

Palavras-chave: abelhas; metapesquisa; histdria da ciéncia.
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Casos de familia: investigando parentesco e monogamia em filhotes de
arara-azul-grande (Anodorhynchus hyacinthinus)

SILVEIRA, Bruno L. S. B.; MIYAKI, Cristina Y.

Cerca de 90% das espécies de aves ja foram consideradas monogamicas, mas analises
moleculares revelam que muitas ndo sdo geneticamente monogamicas, evidenciando
estratégias como paternidade extra-par (PEP) e parasitismo de ninho intraespecifico (PNI). No
presente estudo, foram utilizados 8 pares de “primers” de microssatélites para avaliar o
parentesco entre filhotes de arara-azul-grande (Anodorhynchus hyacinthinus) amostrados em
quatro localidades do Mato Grosso do Sul (MS) e em Baréo de Melgaco, Mato Grosso (MT),
ao longo de cinco estagdes reprodutivas (1999-2004). A anélise de 18 pares de filhotes do
mesmo ninho no Pantanal revelou que 77,8% devem ser irmdos-completos (85,7% no Pantanal
Sul, 50,0% no Pantanal Norte); 5,5% devem ser meios-irméaos, indicando PEP; e 16,7% devem
ser nao-aparentados, sugerindo PNI. Esses resultados indicam que a maioria dos casais €
geneticamente monogamica, mas cerca de 22,2% néo o sdo. As frequéncias de PEP e PNI
podem ser maiores do que o esperado para aves socialmente monogamicas, sugerindo que 0s
beneficios dessas estratégias podem superar seus custos.

Palavras-chave: microssatélite; paternidade-extra-par; parasitismo de ninho; monogamia
genética.
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Efeito oncolitico das diferentes cepas do ZIKV em tumores pediatricos primarios
do Sistema Nervoso Central

SANTOS, Cézar V. H. F.; FERREIRA, Raiane O.; ZATZ, Mayana

O virus da Zika (ZIKV), um flavivirus transmitido principalmente pelo mosquito Aedes
aegypti, tem demonstrado uma significativa afinidade por células do sistema nervoso central
(SNC). Este estudo explora o efeito oncolitico das cepas brasileira (Zika®®) e africana
(Zika®™®) do ZIKV em tumores pediatricos do SNC. O desenvolvimento do SNC é um
processo complexo, e as células progenitoras neurais (NPCs) desempenham um papel crucial
na formagdo e manutencdo das redes neuronais. O ZIKV, devido ao seu neurotropismo, pode
infectar e causar apoptose nas NPCs, o que resulta em graves malformacdes, como a
microcefalia em fetos. O estudo focou em trés linhagens tumorais: meduloblastoma (USP13 e
Daoy) e ATRT (USP7), analisando a infeccdo e a morte celular causada pelas duas cepas do
ZIKV. As células foram infectadas e analisadas em diferentes intervalos de tempo (6, 12, 24
e 48 horas) utilizando citometria de fluxo para monitorar a progressdo da infeccdo. Os
resultados sugerem que a cepa africana do ZIKV pode apresentar uma taxa de infeccdo e
viruléncia superiores em comparagao com a cepa brasileira em linhagens ATRT e Daoy. No
entanto, as células de meduloblastoma mostraram uma maior infectividade com a cepa
brasileira. Estes achados sugerem uma varia¢do na resposta celular dependendo da cepa do
ZIKV e do subtipo tumoral. A maior viruléncia da cepa africana pode estar associada a fatores
genéticos ou epigenéticos que conferem uma vantagem ao virus em certos tipos celulares.
Estudos futuros deverdo incluir analises complementares como PCR e PFU para uma
compreensdo mais completa da dindmica de infeccdo do ZIKV, bem como do perfil
inflamatdrio expresso pelas células infectadas. Esses experimentos sdo essenciais para validar
os achados preliminares e contribuir com o desenvolvimento de terapias oncoliticas com o
virus da Zika.

Palavras-chaves: Células Progenitoras Neurais; Infeccdo Viral; Neurotropismo; Tumores
Pediatricos; Virus da Zika.
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Circularizacéao de segmentos de RNA flanqueados por elementos repetitivos: estudo
em vetor de expressao

TAKEMOTO, Daniel K.; HADDAD, Luciana A.
Agéncia financiadora: FAPESP

A sindrome do X fragil é decorrente de mutacdes de perda de funcdo no gene fragile X
messenger ribonucleoprotein 1 (FMR1), localizado no brago longo do cromossomo X
humano. O gene contém 17 éxons e codifica para a proteina fragile mental retardation protein
(FMRP). Ha uma expansao de trinucleotideos citosina-guanina-guanina (CGG) na ilha CpG
compreendendo a regido 5’ ndo traduzida (UTR) do gene. Essas repeticdes caracterizam
individuos neurotipicos (0-55), pré-mutados (55-200) e que apresentam a sindrome do X-
fragil (acima de 200). A sindrome, caracterizada pela perda de funcdo da FMRP, esta
relacionada ao desenvolvimento neuronal no sistema nervoso central e apresenta-se
clinicamente com deficiéncia intelectual. AlteracGes da expressao da FMRP podem ter efeitos
na neurogénese e plasticidade sindptica. O splicing alternativo pode afetar de diferentes
maneiras 0 segmento do transcrito primario do FMR1 entre os éxons 12 e 15. Uma forma
alternativa de splicing do FMR1 é a producgdo de um RNA circular contendo os éxon 13 a 16.
Neste projeto, foi feitaa sintese de um clone contendo parte do intron 12, éxon 13, éxon 16 e
parte do intron 16 (clone 2) do FMR1 humano, e outro clone contendo parte do intron 12,
éxons 13 a 16 e parte do intron 16 (clone 3) do FMR1 humano. As por¢des dos introns contém
elementos Alu que sdo candidatos a regular o processo de backsplicing, permitindo a
circularizacdo do transcrito, produzindo um RNA circular (circRNA). Foram feitas
transfeccbes com ambos os clones em células HEK293T. Sequenciamento de Sanger de
bandas de RT-PCR detectou a ligacdo entre os éxons 13 e 16 do transgene. Analises
quantitativas de transcritos lineares do FMR1 em células com a superexpressdao do circRNA
revelaram aumento do RNAm do FMR1 48 horas ap6s transfeccdo com o clone 2. Esses dados
preliminares indicam um potencial papel regulatério do circRNA do FMR1.

61



=

b,

Instituto de
BiociEncias

Perfis de expressao génica de genes quimiossensoriais em espécies da familia
Calliphoridae

ALVES, Estela D. C.; TORRES, Tatiana T.
Agéncia financiadora: FAPESP

A familia Calliphoridae (Diptera: Calyptratae), contendo espécies popularmente conhecidas
como moscas varejeiras, oferece um excelente modelo para o estudo da evolugdo do habito do
parasitismo. Compreender os determinantes genéticos e comportamentais das adaptacdes
alimentares nessas espécies € importante para elucidar os mecanismos subjacentes a
diversificagdo do grupo. Considerando os hébitos alimentares de suas larvas, os califorideos
sdo classificados em: necro-saprofagos, que se alimentam de material em decomposicéo;
ectoparasitas facultativos, as quais podem se alimentar de matéria organica em decomposicéo
(necrofagas) ou infestar tecidos necrosados de vertebrados vivos; e parasitas obrigatorios, que
se alimentam somente dos tecidos vivos de hospedeiros. Os diferentes habitos dessas larvas
dependem nao somente de sua capacidade de explorar o recurso, mas também da escolha pelo
tipo de curso pelas proprias larvas e pelas fémeas adultas, que depositam 0s ovos. A
quimiorrecepcao é um dos principais mecanismos que influenciam as decisdes para selecionar
hospedeiros e locais de oviposigéo, localizar alimentos ricos em nutrientes e evitar substancias
toxicas. Tanto o olfato quanto o paladar dependem da percepcdo de semioquimicos pelos
sistemas olfatorio e gustatdrio. Esses sistemas sdo mediados por trés familias de proteinas
expressas em neurdnios receptores olfatorios: receptores olfatérios (ORs), receptores de
gustatorios (GRs) e receptores ionotropicos (IRs). Além desses receptores, outras proteinas,
como as proteinas de ligacdo ao odor (do inglés OBPs), desempenham um papel na transducgéo
de sinais olfatdrios e gustatorios. Assim, mutac6es nos genes que codificam ORs, GRs, IRs e
OBPs (ou em suas sequéncias regulatorias) podem estar associadas aos diferentes habitos
alimentares. Neste estudo, realizamos a andlise desses genes quimiossensoriais em sete
espécies de moscas varejeiras, utilizando dados de RNA-seq. Comparamos a expressao desses
genes em espécies necrofagas, parasitas obrigatdrios e parasitas facultativos, por meio de
analises de expressao diferencial. As analises foram realizadas com o intuito de conhecer 0s
genes quimiossensoriais presentes nos diferentes estagios do desenvolvimento e estudar seu
padrdo de expressdo em dois estagios distintos. Essas informacbes podem contribuir para
elucidar o papel desses genes nos diferentes habitos alimentares das moscas varejeiras.

Palavras-chave: ectoparasitismo; especializacdo tréfica; evolucdo; gendmica comparativa;
gendmica funcional; RNA-seq.
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Anélise da estrutura genética em Dendrocincla turdina (Aves: Passeriformes:
Dendrocolaptidae)

BATISTA, Gabriel D.; FAZZA, Ana Cristina; MIYAKI, Cristina Y.

A Mata Atléantica é um dos biomas mais biodiversos do mundo, mas também um dos mais
ameacados, apresentando padrdes biogeograficos complexos que parecem ter  sido
influenciados tanto por eventos climaticos como por barreiras geograficas. Estudos de
estrutura genética e filogeografia sdo ferramentas essenciais para desvendar 0s processos
evolutivos subjacentes a essa biodiversidade. Dentro desse contexto, a ave Dendrocincla
turdina surge como uma espécie modelo para estudos filogeogréficos, devido a sua ampla
distribuicdo na Mata Atlantica e a sua dependéncia de habitats florestais consideravelmente
bem preservados. Assim, espera-se que a sua estrutura genética populacional reflita parte
desses processos histdricos que moldaram a biodiversidade da Mata Atlantica. No presente
estudo foram utilizados dois marcadores genéticos, um nuclear FIB7 e um mitocondrial ND2
para caracterizar a estrutura genética populacional e filogeografica dessa espécie endémica da
Mata Atlantica. A rede de haplétipos do marcador nuclear ndo apresentou estrutura genética
populacional, sugerindo alta conectividade entre as populacfes da espécie. No entanto, 0 ND2
apresentou um leve sinal de estrutura na rede de hapl6tipos e nas analises bayesianas,
possivelmente refletindo eventos historicos mais recentes. Os resultados revelaram um padrao
inesperado, com o “cluster” do sul geneticamente mais proximos do “cluster’” do norte do que
do "cluster” da regido central, geograficamente mais proximo. Considerando adicionalmente
os resultados de testes de neutralidade e de histéria demografica que indicam expansao
populacional na regido central, foi possivel inferir um cenario de extincao local seguido por
recolonizacdo na regido central de ocorréncia da espécie. Esse processo de recolonizacdo teria
sido impulsionado por mudancas climéticas e ambientais associadas ao Ultimo Maximo
Glacial (UMG) que exp6s a plataforma continental com a diminuicdo do nivel do mar,
possibilitando a expanséo populacional na regido central e explicando o padrdo de estrutura
observado.

Palavras-chave: Dendrocincla turdina; estrutura genética; Filogeografia; Mata Atlantica.
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Estimativa de estatura a partir de remanescentes humanos Pré-coloniais do Pantanal

TORON, Gabriel Z. C.; OKUMURA, Mercedes

O trabalho esté inserido na disciplina da Antropologia Bioldgica, area que estuda a evolugéao
e variacdo biologicas humanas e de grupos relacionados. Investigacdes dessa natureza em
remanescentes humanos antigos do Pantanal brasileiro ainda sdo incipientes: pouco se sabe
acerca de como eram e como viveram esses grupos pretéritos, cuja evidéncia de ocupacao
humana mais antiga nessa regido data de aproximadamente 8.200 Antes do Presente (AP). Um
dos aspectos bioldgicos mais importantes de um individuo e seu grupo é a estatura, que, apesar
de ser um caracter majoritariamente genético, pode ser vista também como um indicador de
sua saude, nutricdo e modo de vida. O trabalho teve como objetivo estimar a estatura de
individuos oriundos de trés sitios arqueoldgicos do Pantanal datados do Holoceno final e
compara-los com outras populacbes pretéritas brasileiras. A partir de ossos longos dos
membros superiores (Umero, ulna e radio) e inferiores (fémur e tibia), fez-se uso do método
matematico de Sciulli e Hetland (2007), para estimar a estatura de 35 individuos (11 homens,
9 mulheres e 15 individuos de sexo indeterminado) dos sitios MS-CP-61, MT-PO-38 e MT-
PO-44. O resultado foi comparado com grupos da regido de Lagoa Santa (MG), datados em
cerca de 8.500 anos AP, e com 0s construtores de sambaquis costeiros e fluviais do Sul e
Sudeste, datados entre 5.895 AP e 1.180 AP. A estatura média dos homens dos sitios do
Pantanal é 163,1 cm, das mulheres, 157,9 e, dos individuos de sexo indeterminado, 157,6. O
sitio MT-PO-44 apresentou 0s maiores homens, enquanto 0 MS-CP-61, as maiores mulheres,
porém nao houve diferencas significantes entre os sitios, que indique genética, modos de vida
e/ou saude muito diferentes. Em compara¢do com outros grupos pretéritos, a estatura dos
grupos pantaneiros € similar com a dos individuos de Lagoa Santa, e maior que 0S
sambaquieiros do Sul e Sudeste. Ambos 0s grupos usados para comparacao sao distintos
geograficamente e cronologicamente dos pantaneiros, dificultando a investigagédo de aspectos,
que expliquem com precisdo as diferencas encontradas. O pequeno nimero amostral e a falta
de informacdes bioarqueoldgicas, como dieta e patologias, se provaram como fatores
limitantes no decorrer da analise.

Palavras-chave: remanescentes humanos; Bioantropologia; estatura; Pantanal; pré-colonial.
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Efeitos funcionais da superexpressédo do gene EZH2 na malignidade de tumores
embrionarios do sistema nervoso central

REGO, Gustavo S. C.; OKAMOTO, Oswaldo K.; JANDREY, Elisa H. F.
Agéncia Financiadora: CNPq

Os tumores pediatricos do sistema nervoso central séo a principal causa de morte relacionada
ao cancer entre criancas e adolescentes. Entre eles, destacam-se 0os meduloblastomas (MED)
e 0s tumores teratdides rabddides atipicos (ATRT), pois apenas 40% dos portadores
ultrapassam 10 anos de sobrevida. Um potencial alvo de estudo é o gene EZH2, porque é
tipicamente superexpresso nesses tumores e estd relacionado com maior agressividade nos
mesmos. Tendo isso em vista, 0 objetivo deste trabalho foi caracterizar as linhagens USP7
(ATRT), USP13 e DAOY (MED) ap6s a superexpressdao de EZH2, para compreender sua
influéncia no fendtipo tronco e proliferacao nesses tumores. Para isso, realizamos a transdugéo
das linhagens USP7, USP13 e DAQY para superexpressao de EZH2 (variante OE), e para
expressdao de GFP (variante Ctrl), e a validamos com RT-gPCR e Western Blot. Para
determinar a influéncia do EZH2 na proliferacdo celular realizamos ensaios de proliferacao
usando EdU e crescimento celular em monocamada. Neles, a variante USP7-Ctrl se mostrou
mais proliferativa nos ensaios de EdU e no crescimento em monocamada. Do mesmo modo,
a USP13-Ctrl teve maior proliferacdo no crescimento em monocamada, enguanto a DAQY -
Ctrl teve proliferacdo menor. Além disso, fizemos a avaliacdo do efeito do EZH2 no fenétipo
tronco utilizando ensaios clonogénicos e de formacdo de esferas. Em ambos, USP7-OE e
DAOY-OE formaram menos coldnias e esferas menores quando comparadas com as
controles, mostrando menor fendétipo tronco. A linhagem USP13 ndo mostrou diferenca.
Ademais, ap6s a transducdo, USP7-OE e USP13-OE passaram a apresentar uma morfologia
diferente das controles, com grandes células multinucleadas. Para avaliar a prevaléncia dessas
células na cultura foram realizados ensaios de ciclo celular por citometria de fluxo, e
imunofluorescéncia do citoesqueleto marcando F-Actina. Os resultados da
imunofluorescéncia confirmaram a presenca das células aberrantes na USP7-OE, entretanto
sem diferencas no ciclo celular. Enquanto isso, ndo houve diferenga na quantidade de células
poliploides na linhagem USP13 em nenhum dos ensaios. Por fim, determinamos que o EZH2
de fato influencia a proliferagdo e fendtipo tronco, entretanto os efeitos observados foram em
sua maioria deletérios. Por sua vez, os efeitos na instabilidade genética ainda precisam de
mais estudos para serem compreendidos.

Palavras-chave: tumores embrionarios; EZH2; caracterizagéo.
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O impacto da alfa-sinucleina nas dindmicas da rede mitocondrial em modelo celular
para a doenca de parkinson

DE CAMARGO JUNIOR, Hilton P.; FERRARI, Merari F. R.
Agéncia financiadora: FAPESP

A doenca de Parkinson (DP) € uma doenca neurodegenerativa que pode ser causada por fatores
ambientais e genéticos. A alfa-sinucleina (a-syn) € uma proteina codificada pelo gene SNCA,
no qual mutagGes pontuais (ex.: A53T; A30P; E46K) ou duplicagdo do gene estio associadas
a forma genética da DP. O aciimulo intracelular ¢ a formacao de agregados de a-Syn podem
causar uma série de impactos nas células, incluindo o mau funcionamento das mitocdndrias.
Neste estudo, analisamos como a superexpressao da a-syn selvagem (WT) e mutante (A30P
ou A53T) impactam a morfologia e o funcionamento mitocondrial em neurénios
dopaminérgicos derivados de células SH-SY5Y. A anélise e quantificacdo dos aspectos
morfoldgicos foram feitas utilizando a sonda fluorescente Mitotracker. Ao comparar a
morfologia mitocondrial de neuronios superexpressando a-syn A30P com as células controle,
ndo encontramos diferenca significativa em relagéo a area média, perimetro ou circularidade,
entretanto, as quantidades médias de ramificacdes por mitocéndria e a de juncBes de
ramificacdes por mitocondria foram reduzidas. Em neurdnios super expressando a-syn WT e
A53T, as mitocdndrias apresentaram reducdo na area e perimetro médios, junto com um
aumento na circularidade. Ao analisar a interconectividade da rede mitocondrial, mostraram
uma diminuicdo na quantidade média de ramificacdes e juncGes de ramificacbes por
mitocéndria, juntamente com uma diminui¢do no comprimento médio das ramificacdes. Com
relacdo ao funcionamento mitocondrial, células superexpressando a-sin tanto WT quanto
A30P apresentaram uma diminuicdo no potencial de membrana mitocondrial. Assim,
observamos que a superexpressao de a-sin em neurénios dopaminérgicos causa reducdes no
tamanho, interconectividade e potencial de membrana da rede mitocondrial. Amparados pela
literatura, propomos que estas modificacBes sejam causadas devido a uma indugdo da fissao
mitocondrial visando a mitofagia e a um impedimento da fusdo mitocondrial por acdo da a-
sin, desencadeando um acumulo de mitocéndrias menores nas células.

Palavras-chaves: MitoTracker; morfologia mitocondrial; potencial de membrana; SH-SY5Y.
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Selecéo recente no genoma humano: O caso dos genes HLA

SEEDER, Juliette; MEYER, Diogo

A regido genémica alvo do estudo é o MHC, especificamente os genes HLA Classe |
Cléassicos, no cromossomo 6. Estes genes codificam proteinas que apresentam antigenos para
linfocitos T, e possuem diversas evidéncias da atuacao da selecdo natural. O objetivo principal
do projeto é tentar detectar a ocorréncia da selecdo natural de uma determinada ancestralidade
em uma regido do genoma. Os individuos dos bancos de dados do SABE e REDS Il foram
escolhidos como grupos representativos da populacdo brasileira, enquanto as populagdes
parentais hipotéticas foram representadas por individuos de populac6es africanas, europeias e
nativo-americanas presentes do banco de dados do HGDP. Os loci HLA A, HLABe HLAC
foram escolhidos como genes representantes do MHC para analises. Para entender se havia
atuacdo de alguma selecdo ou se os alelos estavam sob neutralidade, alguns testes de genética
de populagdes foram feitos usando os dados, como o teste de Ewens-Watterson e o de
equilibrio de Hardy-Weinberg, utilizando o software ARLEQUIN. A inferéncia da
ancestralidade local da regido do MHC dos individuos foi realizada por similaridade, e
comparada com a ancestralidade do restante do cromossomo 6 utilizando a ferramenta
FLARE. O método utiliza dados de sequenciamento de genoma completo e tags SNPs. O locus
HLA-A no grupo SABE apresentou homozigose maior do que a esperada sob neutralidade
seletiva, e ndo estd em equilibrio Hardy-Weinberg. Para o teste de neutralidade os outros loci
demonstraram uma variagdo, com mais heterozigose, mas nao maior do que a margem
esperada. Para o equilibrio de Hardy-Weinberg, embora a hipdtese nula ndo tenha sido
rejeitada para os outros loci, a maior parte dos resultados foram obtidos no limite da margem
esperada. O desvio de ancestralidade presente nesta regido do cromossomo pode ser
interpretado como evidéncia de selegdo natural em prol dos alelos provenientes de uma
determinada populacdo parental. Pela natureza altamente polimérfica do MHC, e pelas
diversas relacbes epistaticas, resultados exatos sobre a atuacdo da selecdo em alelos
especificos, sdo muito mais dificeis de serem obtidos do que em genes mais conservados, para
0S quais 0s testes costumam ser construidos.

Palavras-chave: ancestralidade; HLA; MHC; miscigenacdo; selegéo recente.
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Bioética aplicada a Etica da Inteligéncia Artificial: Um olhar para o dilema da
privacidade de dados no contexto biomedico

NERES, Luana S.; CORTESE, Jodo F. N. B.

O uso de Inteligéncia Artificial (I1A) tem se tornado cada vez mais popular em diferentes areas
da vida humana. O uso de modelos generativos de IA no contexto biomédico, seja ha pesquisa
ou na pratica clinica, tem sido reportado como um dilema ético, visto que, em geral, ndo ha
consentimento informado para o uso de dados no treinamento da IA, ferindo ndo apenas a
autonomia, mas também instaurando um debate sobre a privacidade dos dados no contexto
biomédico. Para a analise desse dilema, foi realizada uma investigacdo nos dominios da
metaética e da ética aplicada da bioética, na qual o Principialismo, corrente de maior impacto,
¢ usado como base para estruturar o corpo tedrico da Etica da IA. Esta abordagem possui um
carater prima facie entre os principios e, no contexto da IA, incorpora um principio adicional:
a explicabilidade. O panorama é avaliado para determinar em que medida os principios da
ética da IA podem lidar com o dilema da privacidade dos dados, especialmente quanto a atual
invasdo de privacidade para o treinamento de 1A, que pode ser comparada ao caso de Henrietta
Lacks. A analise concluiu que ha um possivel distanciamento entre os casos, mas,
principalmente, que o principio da explicabilidade € fundamental - mesmo que prima facie em
relacdo aos outros principios - para contextualizar e tentar resolver o dilema.

Palavras-chave: IA; ética; bioética; principios; dilema; privacidade.
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Splicing do pré-RNAm e estabilidade de transcritos processados do FMR1
humano: avalia¢éo funcional baseada em minigene

DE NOVAES, Luara B. G.; HADDAD, Luciana A.
Agéncia Financiadora: FAPESP

Perda de funcdo do gene FMR1 pode causar a sindrome do X fragil, forma hereditaria mais
prevalente de deficiéncia intelectual entre homens. MutacGes que mantém a expressao deste
gene, mas favorecem um acumulo téxico do seu RNAm, podem causar insuficiéncia ovariana
priméria (FXPOI) ou Parkinsonismo (FXTAS), sendo a desregulacéo do splicing do FMR1
uma caracteristica em comum a elas. O splicing alternativo do transcrito primario de FMR1
gera pelo menos 20 isoformas da proteina fragile messenger ribonucleoprotein (FMRP),
codificada pelo gene. FMRP autorregula 0 RNAm do proprio gene que a codifica, por sua
ligacdo a uma estrutura de quadriplex-G no éxon 15. O splicing alternativo deste éxon ocorre
pela escolha entre trés sitios receptores de splicing, 15A, 15B e 15C. FMRP interage
diretamente com a proteina UPF1, uma proteina capaz de se ligar diretamente ao RNAmM em
sitios proximos a sequéncias estruturadas ricas em guanina. O RNAm de FMR1 cujo splicing
do intron 14 usa o sitio 15A, mas ndo os sitios 15B ou 15C, mostra-se estabilizado por UPF1.
E possivel que UPF1 se ligue a0 RNAmM de FMR1 entre os sitios de splicing 15A e 15B; e
interaja com FMRP, regulando a meia-vida dos transcritos variaveis de FMR1. Este projeto,
desenvolvido ao longo de 12 meses, teve o objetivo de clonagem de minigenes para expressao
e analise do efeito de sequéncias parciais do éxon 15 do FMR1 sobre a estabilidade do RNAmM
maduro de FMR1. Selecionou-se a sequéncia gendmica do gene HBB (trés éxons e dois
introns) para reporter de splicing in vitro, tendo sido clonada em vetor de expressdo. Foram
também obtidos outros seis clones que, além da sequéncia de HBB, continham segmentos do
éxon 15 do FMR1. Células HEK293T transfectadas com DNA plasmidial do clone HBB
tiveram o0 cDNA testado por reacdo em cadeia da polimerase, a qual revelaram que o transcrito
do transgene sofreu splicing, confirmando o minigene HBB como um repdrter eficiente de
splicing in vitro. A analise comparativa entre células transfectadas com os diferentes clones
deverd interrogar 0 segmento entre os sitios 15A e 15B do FMR1 como regulador da
estabilidade do seu transcrito.

Palavras-chave: clonagem; regulagdo génica; splicing.
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Anélise do papel da proteina alfa-sinucleina no processo de exocitose sob
condicdes fisiopatoldgicas em células neurais derivadas de SH-SY5Y

DE ALMEIDA, Lucas C.; FERRARI, Merari F. R.
Agéncia Financiadora: FAPESP

A alfa-sinucleina € uma proteina de 140 aminoacidos codificada pelo gene SNCA e esta
localizada majoritariamente nos terminais pré-sinapticos de neurénios dopaminérgicos, em
configuragdo monomérica. Em sinucleinopatias, como a Doenca de Parkinson e a Deméncia
de Corpos de Lewy, a proteina encontra-se em diversos estados oligoméricos, formando
agregados citotoxicos que culminam na morte neuronal e posteriormente em perda de funcéo
psicomotora. Recentemente, a alfa-sinucleina foi associada a processos de reciclagem
vesicular, participando em processos de fusdo que envolvem o complexo SNARE,
fundamental para a exocitose. Em condicdo fisioldgica, a proteina aparenta desempenhar um
papel de ancoradora, na qual liga-se a SNARE vesicular sinaptobrevina 1l (VAMP2) através
de seu C-terminal, e @ membrana, através de seu N-terminal. Como resultado, a alfa-sinucleina
contribui para a formacdo de um cluster de vesiculas no citosol, proximo da membrana
plasmética, essenciais para a rapida liberacdo de neurotransmissores com a chegada do
potencial de acdo. Deste modo, € ainda sugerido que a presenca dos clusters evidencie uma
funcdo fisioldgica de atenuacdo da reciclagem vesicular desempenhada pela alfa-sinucleina.
Em condicdo patoldgica, a alfa-sinucleina oligomérica seletivamente sequestra proteinas
especificas do complexo SNARE e afeta 0s processos de reciclagem vesicular, diminuindo a
concentracdo das mesmas em seu estado livre. O presente trabalho teve como objetivo avaliar
o impacto da expressao de diferentes espécies de alfa-sinucleina sobre a expressdo da proteina
sinaptica VAMP2, bem como alteragdes em dinamicas exociticas em células de linhagem SH-
SY5Y através de ensaios de imunofluorescéncia com corante lipofilico FM 1-43. Os resultados
obtidos, ainda que preliminares, indicaram que a forma mutada A53T, quando presente, foi
responsavel por uma significativa diminui¢do na expressdo de VAMP2 e consequentemente
na taxa liberagdo de vesiculas nas células de linhagem estudadas, indicando um possivel ganho
de funcdo tdxica no espacgo sindptico em sinucleinopatias, em consonancia com dados da
literatura.

70



=

b,

Instituto de
BiociEncias

Crispr e Eugenia: Uma anélise critica sobre a ética da modificagcdo genética para
selecdo de caracteristicas e suas implicagdes sociais

VIEIRA, Lucas R. B.; CORTESE, Jodo F. N. B.

A edicdo genética, especialmente com a tecnologia CRISPR-Cas9, representa uma revolucéo
cientifica e ética, permitindo intervencdes precisas no DNA. Este trabalho analisou, sob uma
abordagem de revisdo bibliografica, os aspectos éticos e sociais da edi¢do genética, com foco
nas aplicacOes terapéuticas, na selecdo de caracteristicas e no melhoramento genético em seres
humanos. Foram utilizadas fontes académicas, comités bioéticos, artigos de opinido e estudos
de caso. A introducdo abordou a evolucgdo histérica da edicdo genética, desde enzimas de
restricdo até CRISPR-Cas9, detalhando seus avancgos técnicos e impacto terapéutico. A
distincdo entre terapia e melhoramento genético foi explorada, enfatizando a complexidade
ética de aplicagdes como tratamento de doencas hereditarias e potencial aprimoramento de
caracteristicas humanas. Foram discutidos casos emblematicos, como as gémeas
geneticamente editadas "Lulu e Nana", e implicac@es sociais, como desigualdades e riscos de
novas formas de eugenia. Além disso, abordaram-se argumentos a favor, como beneficios
terapéuticos e maior autonomia reprodutiva, e contrarios, como riscos de desumanizagao
daqueles cujo DNA foi modificado, reforco de padrdes ainda mais inatingiveis, desigualdade
no acesso a tecnologia e a criagdo de um novo tipo de eugenia. Os resultados sugerem que,
embora a edi¢do genética possua potencial para tratar doencas e melhorar a qualidade de vida,
seus usos apresentam desafios €éticos significativos, requerendo regulamentacdo rigorosa e
debate global. Conclui-se que o equilibrio entre inovacdo e ética é essencial para promover
avangos que respeitem os valores humanos, destacando a necessidade de diretrizes
internacionais que garantam acesso justo e seguro a tecnologia.

Palavras-chave: CRISPR-Cas9; edicdo genética; ética; melhoramento genético; selecdo de
caracteristicas; terapia genética.
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Avaliacado do processo regenerativo com a progressao da distrofia muscular no
modelo murino dy?’, deficiente na subunidade a2-laminina

COELHO, Luiza A.; VAINZOF, Mariz
Agéncias Financiadoras: CNPq e FAPESP

Humanos ¢ camundongos com deficiéncia na subunidade a2 da laminina-2/merosina
apresentam distrofia muscular congénita com deficiéncia de merosina (DMC1A),
caracterizada por fraqueza muscular progressiva. A doenga avanca por ciclos de degeneragéo
e regeneracdo, com ativacdo das células satélites (CSs), as células-tronco musculares que,
quando ndo estimuladas, permanecem quiescentes, mas com estimulacdo, induzem a
regeneracdo muscular. Quando quiescentes as CSs expressam apenas 0 Pax7, durante a
determinacdo e aquisi¢do do precursor mioblasto dependem dos fatores Myf5 e MyoD, ja na
diferenciacdo terminal do masculo dependem da atuacdo da Miogenina, MyoD e Mrf4. Este
estudo investigou 0 processo regenerativo nos musculos gastrocnémio e séleo de
camundongos machos e fémeas do modelo dy?’, mutado na o2-laminina, divididos em quatro
grupos etérios diferentes: menores de dois meses (grupo 1), entre dois e oito meses (grupo 2),
entre oito e quinze meses (grupo 3) e com mais de quinze meses (grupo 4). Investigou-se: a
proporcao de CSs quiescentes e ativadas (imunofluorescéncia com anticorpos contra PAX7 e
KI167); a expressdo génica para os genes Pax7, Myf5, Myod e Miogenina (qPCR), utilizando
o animal selvagem (WT) como referéncia; a propor¢do e didmetro de fibras recém-
regeneradas, dMyHC+ (imunofluorescéncia com anticorpos contra miosina de
desenvolvimento e laminina); o diametro das fibras totais (coloracdo H&E). Ndo foram
encontradas diferencas significativas na porcentagem de CSs quiescentes e ativadas entre 0s
grupos 2, 3 e 4 (grupo 1 ainda esta sob andlise). A expressao de Myf5 e Pax7 é similar nos
diferentes grupos, mas o Myod foi mais expresso nos grupos 2 e 4 em comparacao com o WT,
e a miogenina foi mais expressa nos grupos 1, 2 e 3 que no WT. A porcentagem de fibras
dMyHC+ diminui com o envelhecimento. O grupo 1 tem fibras dMyHC+ e fibras totais
maiores que 0s demais. Ja 0 grupo 4 tem as menores fibras totais. Assim, os resultados
evidenciam que a progressdo da distrofia muscular no modelo murino dy* ndo se deve a
deplecdo das CSs. A falha regenerativa ocorre nas etapas finais da diferenciagdo muscular,
piorando conforme o envelhecimento.

Palavras-chaves: distrofias; dy?’; mlsculo esquelético; regeneragao.
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Sindrome de Xia-Gibbs: caracterizacdo molecular e clinica de série de casos brasileiros
e estabelecimento de linhagens de células pluripotentes induzidas

SENNES, Maisa G. S.; KREPISCHI, Ana C. V.; CARVALHO, Laura M. L.
Agéncia Financiadora: FAPESP

A sindrome de Xia-Gibbs (SXG) é uma forma sindromica de deficiéncia intelectual causada
por variantes patogénicas de novo no gene AHDC1. A SXG apresenta extensa variabilidade
clinica e diversos aspectos do seu mecanismo patofisiologico ainda ndo foram elucidados. N&s
descrevemos dados clinicos e moleculares de 16 individuos brasileiros diagnosticados com
SXG por sequenciamento de exoma, com idades variando de 4-26 anos e numero igual de
pacientes para ambos 0s sexos. Os dados clinicos foram obtidos por entrevistas
semiestruturadas com a familia, reanalise de exames de salde realizados previamente e
colaboracdo com profissionais de salde que acompanham os pacientes. Todas as variantes
genéticas da casuistica estdo localizadas no unico éxon codificante de AHDCL1, sendo quatro
nonsense e doze frameshift. A analise de segregacéo foi realizada por sequenciamento Sanger,
confirmando o carater de novo das variantes. Foram identificadas nove variantes novas para a
literatura, que foram depositadas no banco de dados ClinVar. A andlise clinica corroborou a
alta expressividade variavel da sindrome e permitiu a identificacdo de trés novos fenotipos
ainda ndo associados a SXG: hiperfagia/obsessdo por comida (68,8%), encurtamento de
tendGes calcaneos (53,3%) e alteracbes em genitalias/gbnadas (50,0%). Além disso,
descrevemos uma possivel correlacdo genotipo-fendtipo com a ocorréncia de regressao
(cognitiva e motora) e variantes mapeadas na metade N-terminal da proteina. Associacfes
similares, porém, modestas, foram reportadas previamente para escoliose e epilepsia; unindo
nossos dados com os da literatura, uma associacdo significativa foi validada para ambos os
fenotipos (p=0.0145 e p=0.0188, respectivamente - teste exato de Fisher). Além disso,
obtivemos células sanguineas de 13 pacientes, a partir das quais foram estabelecidas trés
linhagens de células-tronco pluripotentes induzidas (iPSC). Oito linhagens adicionais foram
reprogramadas durante o periodo do presente trabalho, exibindo caracteristicas de iPSC. Esse
€ 0 primeiro estudo reportando uma série de casos brasileiros de SXG, com descrigdo de novos
fendtipos que podem auxiliar no diagnostico e tratamento dos pacientes. As linhagens iPSC
serdo diferenciadas em neurénios corticais, permitindo estudos funcionais que contribuirdo
para a elucidacdo dos mecanismos patofisiologicos da SXG.

Palavras-chave: AHDC1; iPSC; sindrome de Xia-Gibbs.
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Investigacdo do local de origem de araracangas (Ara macao, Aves) pré-colombianas
mumificadas encontradas no deserto do Atacama

BERBEM, Maria E. N. P.; MIYAKI, Cristina Y.

Ara macao € um psittaciforme de ampla distribui¢cdo que ocorre por todo o neotropico. A
espécie possui duas subespeécies descritas. A. macao cyanoptera ocorre na América do Norte
e Ameérica Central. A. macao macao ocorre principalmente na Amazénia e é caracterizada por
dois haplogrupos descritos com ocorréncias cis e trans andina, sendo a distribuicdo trans-
andina no norte do continente sul-americano. No século XX, expedi¢cdes no deserto do
Atacama, no Chile, revelaram a presenca de penas e individuos mumificados de diversas
espécies que ndao ocorrem nessas localidades, incluindo A. macao macao, que descobriu-se
datarem de aproximadamente 1000 d.C.. Essa descoberta indica o transporte ativo de animais
por povos originarios sul-americanos. As mumias tiveram seus genomas mitocondriais
sequenciados e a comparacdo com mitogenomas de individuos das duas subespécies revelou
gue as mumias devem ser A. macao macao amazonicas, mas a regido de origem ndo pdde ser
identificada devido ao baixo numero de amostras com localidade de origem conhecida. No
presente trabalho investigamos se, utilizando sequéncias de genes mitocondriais (936 pb da
regido controladora e 1157 pb do citocromo oxidase 1) de 68 individuos de 4 localidades ao
longo da sua distribuicdo, seria possivel delimitar melhor a procedéncia dessas mimias. Foram
feitas andlises bayesianas de agrupamento, arvores filogenéticas e redes de haplétipos, o
resultado de tais analises confirmou que as mimias devem ser de A. macao macao, mas nao
permitiu identificar a origem na natureza de modo mais preciso devido a auséncia de estrutura
genética populacional na subespécie na amaz6nia. Deste modo, ndo foi possivel localizar de
modo preciso a possivel origem geografica das mumias transportadas ativamente para o
Deserto do Atacama no passado.

Palavras-chave: analises genéticas populacionais; Amazbnia; Ara macao; arqueologia;
espécimes historicos.
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Investigacdo das redes de interacdo da PP2Cm in silico, caracterizacao cinética e

funcional através da interacdo com proteinas ligantes

DE ALMEIDA, Naira B. O.; MACHADO, LucianaE. S. F.
Agéncia Financiadora: FAPESP

A PP2Cm (proteina serina/treonina fosfatase 2C mitocondrial) é uma fosfatase de matriz
mitocondrial envolvida na regulagdo do metabolismo de aminoécidos de cadeia ramificada
ao defosforilar o complexo enzimatico da desidrogenase de aminoacidos de cadeia ramificada
(BCKD). Buscamos caracterizar cinética e funcionalmente a PP2Cm e compreender seus
papéis regulatorios, através da identificacdo e analise da interacdo com proteinas ligantes. As
ferramentas bioinformaticas utilizadas para a identificacdo de ligantes e vias de sinalizacdes
baseiam-se em trabalhos cientificos e programas de predigdo e bancos de dados com base em
dados experimentais como BioGRID, STRING, UniProt, MitoProt, DeepMito, MitoCarta,
NetPhos 3.1, PhosphoSite e IUPRED. A construcdo da PP2Cmss-372 e dos ligantes
selecionados foram feitas em vetores com His-tag com sitio de clivagem paraa protease TEV.
A transformacéo foi realizada em células BL21DE3RIL. A expressdo foi realizada a 18°C,
overnight, com 0.3 a 1 mM IPTG. A purificacdo consistiu na utilizacdo de uma coluna de
afinidade, seguida da clivagem do His-tag e por coluna de tamanho por exclusdo. O produto
dos experimentos de atividade enzimatica da PP2Cm foi analisado em espectofotémetro com
Abs=405nm para pNPP. Nossas analises bioinforméaticas demonstram que 45% das proteinas
descritas no BioGRID e STRING parecem parceiros da PP2Cm. Identificamos apenas um
grupo funcional relacionado ao processo catabolico de aminoécidos de cadeia ramificada.
Expressamos a PP2Cmas-372 e obtivemos a proteina purificada com atividade. Como esperado
para 0 ambiente mitocondrial, a atividade dessa fosfatase aumenta conforme o aumento de
temperatura e pH. Apds ensaio de pull-down com o dominio hbLBD da subunidade DBT do
complexo BCKD, verificamos que a PP2Cm provavelmente interage com essa subunidade.
Concluimos que menos da metade das proteinas descritas no BioGRID e STRING parecem
ser reais parceiros da PP2Cm. Apos expressao, purificacdo e ensaio de pull-down, a PP2Cm
parece interagir com o dominio hbLBD da subunidade DBT do complexo BCKD.

Palavras-chave: bioinformética; mitocondria; PP2Cm; estrutura e funcéo de proteinas.
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Bioética e inteligéncia artificial aplicada a sistemas de triagem na saude

NARDI NETO, Oscar J.; CORTESE, Jodo F. N. B.

E inegavel que a Inteligéncia Artificial (Artificial Intelligence) possui um papel importante
nos dias de hoje devido a suas diversas aplicacdes . Esse trabalho busca refletir sobre seu uso,
aplicacdo e o impacto que apresenta aos sistemas de saude, em particular a triagem. Como
metodologia principal, utilizamos a revisdo de trabalhos cientificos sobre o tema, usando
buscas conjugadas e como referéncia um documento da OMS 2021. Na parte histdrica séo
tratadas a definicéo, a evolucdo dos sistemas de triagem e sua informatizagdo. Sdo explicados
0s conceitos e a definicdo dos algoritmos que envolvem as Arvores de Decisdo (Decision
Trees) e a sua evolucdo a Inteligéncia Artificial com o Aprendizado de Maquina (Machine
Learning), o Aprendizado Profundo (Deep Learning) e as Redes Neurais Artificiais (Neural
Networks). Apresenta-se também os conceitos de caixa-preta (black-box) e explicabilidade,
com sua importancia para a triagem, além de seus beneficios e maleficios, relacionando-os a
transparéncia, confiabilidade e seguranca. O problema da explicabilidade permeia todo o
trabalho, visto que envolve guestbes sensiveis, pois tal conceito esta relacionado a quem sera
responsabilizado em caso de erros — o médico, o programador, a empresa ou o0 analista que
desenvolveu o algoritmo? Citam-se 0s problemas que a Inteligéncia Artificial aplicada a
triagem apresenta, como o problema de falsos positivos e falsos negativos. Realizamos uma
analise com artigos prévios, colocando em comparacdo direta a Inteligéncia Artificial e
médicos, retomando resultados que indicam que em alguns casos os algoritmos tém uma
eficiéncia comparavel a estes. Outros problemas associados a Inteligéncia Artificial sdo o viés
e a discriminacdo; desse modo, alguns grupos, principalmente aqueles marginalizados na
sociedade, podem ser desfavorecidos devido ao fato da taxa de acerto do algoritmo néo ser téo
alta quanto necessario, devido a razdes de discriminacdo desses grupos. Para a discussdo, foi
dado enfoque a caixa-preta e a troca (trade-off) que ocorre entre a explicabilidade e poténcia
(performance) do algoritmo, debate associado a qual caminho queremos que essas tecnologias
tomem no futuro, além das relagcdes entre esses sistemas, 0s medicos e 0s pacientes, assim
como 0s novos impactos da Inteligéncia Artificial no trabalho.

Palavras-chave: aprendizado de maquina; caixa-preta, explicabilidade; inteligéncia artificial;
viés; triagem.
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Desacoplamento entre doenca falciforme e ancestralidade africana no Brasil

DO AMARAL, Pedro N.; MEYER, Diogo
Agéncia financiadora: CNPQ-PIBIC e FAPESP

A doenca falciforme é uma condigdo sanguinea monogénica que afeta mais de 13 milhdes de
pessoas mundialmente. Surgidos na Africa, os alelos causadores da doenca foram
introduzidos no Brasil no contexto colonial, juntamente a migracdo forcada de africanos
escravizados. Desde entdo, a miscigenacédo e recombinacdo possibilitaram que os alelos de
origem africana que contribuem para a doenca falciforme aparecessem em Cromossomos
contendo também porgdes europeias e indigenas. Nos referimos a esse processo, em que uma
mutacdo originalmente presente apenas em cromossomos africanos passa a estar
progressivamente mais associada a cromossomos de diversas ancestralidades, como
"desacoplamento”. Hoje, permanece uma correlacdo positiva entre porcentagem de
ancestralidade africana global de um individuo e presenca dos alelos mutantes. A expectativa
é de que, com o passar das geracdes, a miscigenacao associada a recombinacéo seja capaz de
quebrar essa correlacdo, gerando um desacoplamento entre a presenca da mutacdo e a
ancestralidade do individuo. O acasalamento ndo-aleatdrio € um fator que pode desacelerar o
desacoplamento, se cOnjuges forem mais parecidos em termos de porcentagem de
ancestralidade do que esperado aleatoriamente. O presente trabalho quantifica o acasalamento
ndo-aleatdrio através da comparacdo com a expectativa de acasalamento aleatorio dada pelo
modelo Hardy-Weinberg, e explora como ele modula o desacoplamento da doenca falciforme
no Brasil, combinando dados genéticos de uma coorte de pacientes e dados demograficos do
IBGE. Os resultados obtidos demonstram que o processo de desacoplamento estd em curso,
mas ainda incompleto; a correlacdo entre doenca falciforme e ancestralidade africana
permanece, mas esta diminuindo. O acasalamento nao-aleatdrio foi ubiquo na amostra, e é ele
que restringe o desacoplamento e mantém a correlacdo entre doenca e ancestralidade africana.
Além disso, demonstramos que o0 acasalamento ndo-aleatorio possui variacdo regional, e ndo
se resume a efeitos de estrutura populacional. Esses achados serdo entdo base para novos
estudos, que pretendem modelar o desacoplamento nas geracdes futuras.

Palavras-chave: doenca falciforme; desacoplamento; acasalamento ndo-aleatorio.
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Gene WDY: Origem e evolucdo de novos genes via transposic¢ao duplicativa para o
cromossomo Y em moscas-de-fruta (Drosophila)

VAZ, Rafael C.; FERRARI, Merari F. R.; DUPIM, Eduardo G.

O surgimento de novos genes é um fendmeno muito importante para a genética evolutiva, pois
impacta diretamente o surgimento de novos fen6tipos e caracteristicas, contribuindo para a
diversidade encontrada nas espécies. Os mecanismos pelos quais novos genes surgem ainda
precisam ser esclarecidos, mas a duplicacdo génica seguida de subfuncionalizacdo € um
processo teoricamente comum, mas que carece de evidéncias experimentais. A
subfuncionalizacdo ocorre quando muta¢fes neutras removem parte da funcdo de cada uma
das cdpias produzidas pela duplicacdo, portanto, as duas copias sdo mantidas no genoma por
selecdo purificadora. Diante desse contexto, estudamos a evolucdo do gene WDY e sua copia
CG34164 em diversas espécies de Drosophila e grupos externos. Para entender se esse caso
se trata de uma subfuncionalizacdo, o projeto visa entender se 0s padrdes de expressdo e
dominios funcionais do gene WDY ancestral correspondem aqueles das copias duplicadas
WDY e CG34164. Durante a historia evolutiva desse gene, que ocupava uma posi¢do
autossdmica, houve uma transposicdo duplicativa que resultou em uma copia de WDY no
cromossomo Y e uma cépia reduzida chamada CG34164, que ocupa a posi¢cdo do WDY
ancestral autossdbmico. Como metodologia, utilizaremos bases publicas (como NCBI) para
obter as sequéncias FASTA, confirmaremos as identidades dessas sequéncias com filogenias
moleculares e analises de sintenia (vizinhangas génicas), e faremos analises de expressao com
bibliotecas do préprio laboratério ou bancos publicos (Flybase, FlyAtlas2). Por fim, analises
estruturais para buscar dominios conservados, por meio de bases como Interpro e Uniprot,
também serdo conduzidas. Como resultados preliminares, identificamos que o gene WDY,
como previsto na literatura, sé se expressa em testiculos, enquanto o gene CG34164 apresenta
uma expressdo mais baixa e dispersa e tecidos como espermateca virgem, ovarios e pedicelo
(segundo segmento antenal, contém células sensoriais auditivas). Como perspectivas,
buscaremos entender o padréo de expressdo do gene WDY ancestral para confirmar se o caso
investigado é realmente de subfuncionaliza¢do, além de realizar estudos funcionais como
knockout do gene para obter evidéncias experimentais do processo.

Palavras-chave: evolucdo gendmica; RNA-Seq; subfuncionalizacéo.

78



TSP b,

BiociEncias
Investigacdo molecular de familias com perda auditiva e fenotipos adicionais

SALVADOR, Ruan C.; MINGRONI NETTO, Regina C.

Nesse estudo investigamos molecularmente duas familias nas quais ocorriam casos de surdez
neurossensorial e fenotipos adicionais de doencgas com alta heterogeneidade genética, catarata
congeénita e polipose adenomatosa na Familia 1 e retinose pigmentar, na Familia 2. O objetivo
foi identificar as variantes genéticas causativas da surdez e dos fendtipos adicionais. Foi
realizado o sequenciamento do exoma completo do probando em ambas as familias e a analise
das variantes detectadas foi realizada com o auxilio da plataforma Franklin by Genoox. Os
filtros aplicados incluiram: variantes com frequéncias alélicas baixas (<0,01) em bancos de
dados (ABraOM e gnomAD); apenas variantes em genes relacionados aos fendtipos
associados a cada familia; previsdo do impacto dessas variantes na proteina (Polyphen, SIFT
e MutationTaster); exclusdo das variantes intronicas e sindnimas; classificacdo de
patogenicidade automatica baseada nos critérios da ACMG (Colégio Americano de Genética
Médica). Também foram coletadas amostras de outros membros da familia para analises
genéticas adicionais por meio do sequenciamento de Sanger, visando investigar a segregacao
das variantes candidatas selecionadas ap6s o sequenciamento do probandos. No exoma da
probanda da primeira familia identificou-se uma variante no gene APC (c.4025T>QG)
relacionada a polipose adenomatosa familiar e outra variante no gene DNMBP (c.122T>C)
associada a catarata congénita hereditaria. Em ambos os casos, os resultados de segregacéao
nos outros membros da familia forneceram suporte para que essas variantes sejam
consideradas causativas para 0s respectivos fenotipos. Em relacdo a surdez, a variante que
melhor a explica o quadro é a P2RX2 (c.121dup) entretanto, ndo foi possivel investigar sua
segregacdo. Na segunda familia, analises genéticas anteriores associaram a perda auditiva a
variante do gene mitocondrial MT-TRN1, m.1555A>G. Quanto a retinose pigmentar, foram
encontradas duas variantes em heterozigose : USH2A (c.13546G>T) e IFT140 (c.2374T>A)
na probanda, a qual ndo apresenta retinose pigmentar. O estudo de segregacdo nao indicou que
os afetados possuem essa variante em homozigose. Assim, sera necessario analisar o exoma
de um individuo da familia 2 afetado por retinose pigmentar para verificar se ha outras
variantes candidatas a explicar o quadro.

Palavras-chave: catarata congénita; consanguinidade; polipose adenomatosa; retinose
pigmentar; surdez hereditéria.
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Estudo funcional da sindrome de Xia-Gibbs: caracterizacédo e anélise de fenétipos do
modelo de zebrafish ahdc19s2°!

FARIAS, Sofia O.; KREPISCHI, Ana C. V.; CARVALHO, Laura M. L.
Agéncia Financiadora: FAPESP

A sindrome de Xia-Gibbs (SXG) é uma forma sindromica rara de deficiéncia intelectual
autossdmica dominante que ocorre devido a variantes de novo patogénicas em heterozigose
no gene AHDC1. Os mecanismos moleculares da SXG e a funcdo da proteina AHDC1 no
neurodesenvolvimento sdo ainda investigados, visto haver muitas lacunas de conhecimento.
A espécie Danio rerio (zebrafish) é comumente utilizada para estudos de doencas genéticas
humanas e um modelo para SXG foi previamente desenvolvido no nosso laboratério, com uma
variante do tipo indel com mudanca de quadro de leitura no gene ahdcl (ahdc1%2°%): animais
heterozigotos e homozigotos sao viaveis e férteis. O objetivo deste estudo é caracterizar o
modelo ahdc1%2°! para valida-lo no estudo da SXG, avaliando fenétipos relacionados ao atraso
de desenvolvimento e alteragdes na expressdo do gene ahdcl. Além disso, investigamos a
expressdo dos genes leptina (lepa e lepb), considerando que o comportamento hiperfagico foi
identificado em pacientes. O estudo do desenvolvimento inicial do zebrafish ocorreu por meio
de um experimento de “time-lapse” de 96h, no qual foram capturadas imagens de embrides de
cada genotipo a cada hora do desenvolvimento. Avaliamos a expressdo dos genes alvos
utilizando a técnica de RT-qPCR com cDNA obtido de amostras de RNA (cabeca, intestino e
branquias). Atraso de pigmentacdo entre 24-40 horas pés-fertilizacdo foi observado nos
animais homozigotos, com reversdo do fendtipo em algumas horas. A analise de expressao
génica revelou aumento na expressdo de ahdcl na cabeca, comparada com outros tecidos, mas
sem alteracGes significativas nas cabecas e branquias dos mutantes em comparacao a animais
selvagens. Também detectamos aumento na expressdo de lepb no tecido da cabeca, com
reducdo na cabeca dos animais heterozigotos e nas branquias de ambos os mutantes. A
expressdo do ahdcl e lepb foi extremamente reduzida nos intestinos e ndo detectamos
nenhuma expressao para o gene da lepa. Assim, nossos resultados até 0 momento demonstram
importantes alteragdes nos animais da linhagem ahdc1%2°!, indicando possivel envolvimento
de modificagdes nas células da crista neural na SXG e provavel escape do RNAmM ao
decaimento mediado por codon de parada prematuro de traducdo (nonsense). Contudo, sdo
necessarias analises adicionais para validar nossos resultados.

Palavras-chave: ahdcl; sindrome de Xia-Gibbs; zebrafish.
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Andlise da expressdo de genes codificadores de toxinas do veneno em abelhas
sem ferréo

CORREA, Stéphanie L.; DO PRADO, Larissa N.; CSERI, Paulo; ARIAS, Maria C.

As abelhas sdo um grupo extremamente diversificado, e uma caracteristica que esta presente
na maioria delas € o ferrdo. No aparato ferroador, ha estruturas responsaveis pela producéo e
armazenamento das toxinas do veneno. Porém, nem todos os himenopteros possuem essas
estruturas desenvolvidas. Entre as abelhas, a tribo Meliponini compGe as espécies com o ferrdo
e demais estruturas ausentes ou atrofiadas. Este estudo evoluiu de um trabalho prévio de
iniciacdo cientifica, onde foram identificados 11 genes de toxinas do veneno em genomas de
trés espécies de Meliponini. Nosso objetivo é investigar a expressdo desses genes, para tanto,
planejamos a disseccdo de tecidos vestigiais do aparato ferroador, seguida da extracéo,
sequenciamento e analise do RNA dessas regides. Além disso, iremos buscar por transcritos
em bancos de transcriptomas de outras espécies disponiveis. Para as disseccdes, selecionamos
a espécie Melipona quadrifasciata (mandacaia), que possui uma estrutura homoéloga ao
reservatorio de veneno, além de ser relativamente grande e comum. Adquirimos um ninho e o
instalamos no meliponario do Departamento de Ecologia, IB-USP. Na busca por
transcriptomas, construimos um banco de dados com ortélogos dos 11 genes de veneno em
formato FASTA, seguido de BLASTS contra 7 transcriptomas de meliponineos. Os resultados
foram filtrados para selecionar os melhores alinhamentos. Durante as dissec¢Ges, descobrimos
que as estruturas que estavamos buscando eram muito mais dificeis de obter do que o esperado,
tanto pelo tamanho quanto pela fragilidade do tecido. Como ndo obtivemos uma quantidade
suficiente de material, ndo foi realizado o sequenciamento inicialmente pretendido. A analise
dos transcriptomas indicou evidéncias de expressao para todos 0s genes em todas as sete
espécies de abelhas sem ferrdo investigadas, com exce¢do de um gene em quatro espécies.
Evidéncias de expressdo génica foram encontradas para 0os genes de toxina de veneno,
levantando questdes sobre a traducdo dessas sequéncias e suas fungbes potenciais nessas
espécies. Como proxima etapa, planejamos expandir a andlise utilizando regides mais
abrangentes para 0 RNA-Seq, como o ultimo segmento do abdémen, comparando sua
expressdo com outras regides anatdmicas como o restante do abdémen e a cabeca.

Palavras-chave: Anatomia; aparato ferroador; mandacaia; Meliponini; transcriptoma.
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Adaptacdes na forma de cracas Coronula diadema (Crustacea: Cirripedia) associadas
a baleias jubarte Megaptera novaeangliae

CAVALINI, Teresa F.; ARAI, Tammy I.

O assentamento das cracas ocorre em diferentes substratos, do costdo rochoso no entre marés
até vents hidrotermais no mar profundo, incluindo até outros seres vivos. Coronula diadema ¢é
um epibionte associado as baleias jubarte ao redor do mundo. Elas podem se estabelecer em
hospedeiros machos ou fémeas, que variam no comportamento; e em diferentes partes do
corpo da baleia, o que pode influenciar o quanto elas sdo expostas ao arrasto e a ingestao de
nutrientes. Para testar se sua forma e tamanho variam para melhorar chances de sobrevivéncia,
as cracas foram separadas por local de fixacdo (genitais, pregas ventrais, nadadeiras peitorais
e mandibula) e sexo do hospedeiro (macho ou fémea); e anélises morfométricas e alométricas
foram conduzidas para buscar variacdes em forma e tamanho. A correlacédo entre diametro da
abertura e diametro da craca € de 0.95, e as cracas da genital possuiam didmetros menores do
que as cracas nas pregas ventrais, mandibula e peitorais. Em relacdo a forma, as genitais
tinham cracas mais robustas e baixas, e a parte anterior da baleia (mandibula, peitorais e pregas
ventrais) apresentou cracas altas e finas. 1sso pode ser devido ao fluxo de agua que fica
turbulento apds o maior diametro de corpo dos cetaceos; cracas robustas e baixas seriam mais
resistentes a um fluxo turbulento de &gua que causa maior arrasto. O fluxo turbulento também
pode acabar dificultando a recep¢do de nutrientes, o que levaria a cracas menores, além de
baixas e robustas, da genital. Os machos das baleias também apresentaram uma variagdo maior
no formato de suas cracas quando comparados as fémeas; isso pode estar relacionado a
diferenca de comportamento ao longo do ano, com 0s machos sendo mais agressivos na época
de acasalamento, fémeas seriam um ambiente mais estavel de crescimento, permitindo menor
variacao nas formas para sobrevivéncia.

Palavras-chave: adaptacdes de forma; analise de componentes principais; Coronulidae;
morfometria geométrica.
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Paleobiologia da conservacéo aplicada a Crocodylia: Padrdes de extingao e diversidade
no tempo profundo

ANNES, Ana Clara M. G.; GODOY, Pedro L.

Crocodylia é o grupo-coroa que inclui os crocodilos, jacarés e gaviais viventes, bem como
todos os descendentes de seu ancestral comum mais proximo. O registro fossil mostra que o
grupo enfrenta um processo de declinio de diversidade, atualmente compreendendo cerca de
30 espécies, uma fracdo minima de sua diversidade pretérita. As mais de 120 espécies extintas
descritas exibem morfologias diferentes das espécies atuais, indicando func¢des ecoldgicas
distintas, bem como distribuicdo geogréfica mais ampla. Tal declinio remonta a milhdes de
anos, provavelmente atribuido a mudancas climaticas durante o Cenozoico, que limitaram as
areas habitaveis das espécies. Para uma compreensdo aprofundada deste processo de extin¢ao
e perda de diversidade, é essencial recorrer a dados do passado. Neste contexto, emerge a
Paleobiologia da Conservacdo, que oferece uma abordagem valiosa para entender o declinio
dos crocodilianos. Este trabalho investiga de maneira quantitativa, a agregacdo filogenética
das extin¢cbes em Crocodylia, sendo adotado o método D-statistics para avaliar diferentes
intervalos de tempo. Utilizando arvores calibradas extraidas da literatura, este método revelou
uma predominancia de periodos com extingdes filogeneticamente agrupadas, sugerindo que
fatores bioticos e abidticos relacionados a extincdo podem afetar espécies proximamente
relacionadas. Além disso, foi estimada a diversidade filogenética (i.e., numero de linhagens)
de Crocodylia ao longo do tempo e para diferentes continentes, mais uma vez utilizando
arvores calibradas no tempo. Estas analises metodoldgicas indicaram, por exemplo, dois
eventos marcados de queda de diversidade na América do Norte, um iniciado no Paleoceno e
outro no Mioceno médio. J& na América do Sul, uma grande diminuicdo do numero de
linhagens ¢ observada no final do Mioceno, enquanto na os resultados para a Asia mostram
uma manutencgdo de cerca de 7 linhagens desde o fim do Cretéceo até atualmente. Este estudo
reforca a necessidade de adotar uma abordagem interdisciplinar, combinando dados do tempo
profundo com a Biologia da Conservagéo. Os resultados langam luz sobre as possiveis causas
do processo de declinio da diversidade em diferentes continentes, permitindo explorar, em
trabalhos futuros, o efeito diferencial de fatores ambientais, como o clima da Terra, e bidticos
no risco de extingdo dos crocodilianos.

Palavras-chave: Biologia da Conservacao; diversidade filogenética; extingbes agrupadas;
métodos comparativos.
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Diversidade de Sternaspidae Carus, 1863 (Annelida) nos litorais brasileiro e

antartico

TONELO, Carlo; NOGUEIRA, Jodo M. M.
Agéncia financiadora: FAPESP

Considerados “aberrantes” devido a sua forma muito distinta, os Sternaspidae Carus, 1863,
tém o corpo curto, cilindrico e inflado, com pequeno nimero de segmentos, assemelhando-se
a um amendoim (peanut worm). Esses anelideos se diferenciam pela presenca do escudo
ventro-caudal, sinapomorfia do clado, acompanhado de feixes de cerdas circundando-o, e pela
presenca de ganchos organizados “em leque” nos primeiros 3 setigeros. Apesar de suas
caracteristicas distintivas, esses poliquetas sdo pouco estudados, e sua diversidade e
taxonomia carecem de estudos. Neste sentido, este projeto teve por objetivo estudar a
diversidade de Sternaspidae em ecossistemas brasileiros e antartico, pela identificacdo dos
animais entre espécies ja conhecidas e nova(s) para a ciéncia, e realizar as redescri¢des de
Caulleryaspis chicosciencei e Petersernaspis capillata. Ademais, este projeto se prop0s a
estudar a retirada de muco e sedimento fortemente aderidos ao escudo e ao corpo de alguns
espécimes, e a pensar em uma reavaliacdo da literatura para a familia, dadas as diversas
incongruéncias verificadas na literatura durante o andamento do projeto. Foram analisados
114 espécimes oriundos de colecdes museais (ColBio, MZUSP e MNRJ) sob microscopio
Optico comum e estereomicroscopio binocular. Foram identificados P. capillata para o litoral
da regido Sudeste brasileiro, e S. sendalli para o litoral antartico, ambas identificacGes
esperadas para as regides de coleta. Ainda, a realiza¢ao deste projeto se mostrou relevante ao
fornecer novidades para a ciéncia, como a ocorréncia de representantes de C. chicosciencei no
litoral da Regido Sudeste brasileira, bem como de animais de espécies nunca antes registradas
para o Brasil, como C. cf. nuda e C. cf. laevis, embora estes, mais provavelmente, se tratem
de membros de espécies novas para a ciéncia. Este projeto também revelou diversas lacunas e
inconsisténcias na literatura, como a falta de

informagdes sobre juvenis de Sternaspidae e a necessidade de redescrigdo de certos géneros e
espécies, como é o caso de C. chicosciencei, com descricdo original confusa. Espera-se que
essas questdes possam ser devidamente trabalhadas futuramente, e a taxonomia do grupo,
melhorada.

Palavras-chave: taxonomia; Sternaspidae; Polychaeta; Annelida.

85



=

b,

Instituto de
BiociEncias

Solucionando controveérsias taxondmicas de cnidarios cifozoarios, género
Chrysaora, utilizando dados moleculares e morfoldgicos ao longo do ciclo de vida

DE OLIVEIRA, Claudio A.; MORANDINI, André C.; FREIRE, Beatriz V.

O ciclo de vida metagenético de Cnidaria € um fator de sucesso ecoldgico e a sua correta
descricdo é de suma importancia. Dados morfoldgicos, morfométricos, moleculares e de
cnidoma sdo normalmente utilizados. Em Chrysaora existem pequenas diferencas
morfoldgicas entre as espécies, como entre C. achlyos e C. plocamia. E necessario, portanto,
a resolucdo de controvérsias taxonémicas. Sendo assim, o presente trabalho tem como
objetivos a comparacdo morfoldgica, molecular e de cnidoma de C. achlyos e C. plocamia e
distincdo ou unido das espécies. Para isso, 46 individuos de ambas espécies foram cultivados
em laboratério. O desenvolvimento foi acompanhado por 150 dias e medidas morfométricas
habituais tomadas. Foram extraidos DNA de 10 individuos, utilizando os marcadores 18S, 28S
e mtCOl para a realizacdo de comparacdes de distancias genéticas. 1.655 nematocistos foram
analisados em espécimes fixados em formol 4% sob microscopia optica, tomadas medidas de
comprimento, largura e volume das capsulas de cada tipo de nematocisto e regido corporal
para realizacdo de teste ANOVA. As analises morfoldgicas resultaram em dados relativos ao
tempo de desenvolvimento, coloracdo de estruturas e padrbes de crescimento dos lobos
marginais diferentes entre as espécies, com estagios diferentes identificados. Os dados
moleculares apresentaram distancias genéticas intraespecificas baixas (<2,5%) e
interespecificas altas (>24%) para as espécies, sem sobreposicdo, como esperado para espécies
distintas. Foram identificados quatro tipos de nematocistos: a-isorriza, A-isorriza, O-isorriza
e ropaloide; e os testes ANOVA realizados, em sua maioria, indicaram pouca similaridade
entre eles e as espécies. Apesar de os caracteres morfologicos serem similares, é possivel
verificar padrbes distintos de crescimento ao longo do tempo. Em conjunto com os dados
moleculares e de cnidoma, conclui-se que se tratam de espécies distintas.
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Ending the myth of giant amoeba genomes: re-evaluating evidence for giant
genomes in amoebae

BARZILAY, Daniel; BARBOSA, Jodo P. A.; RIBEIRO, Giulia M.; SOUSA, Alfredo L. P.;
LAHR, Daniel J. G.

Here we reassess available evidence for the long-held misconception of amoebae possessing
exceptionally large genomes. Traditionally, estimates relied on inaccurate methods like DNA
weight measurements, leading to inflated sizes. These methods failed to account for
contaminating DNA from prey, endosymbionts, and intrinsic genomic features like ribosomal
operon amplification. Modern sequencing techniques unveil a different picture. Fully
sequenced amoebozoa genomes fall within the typical range, between 14.4 and 52.37 mega
basepairs. We provide here a statistical analysis using protein-coding genes from
transcriptomic data, suggesting that the historically cited Amoeba proteus has a genome size
consistent with this range, far smaller than previously claimed. The misconception likely
originated in the early 21st century and perpetuated through popular science materials. We
conclude that there is no longer reason to reaffirm that amoeba genomes are giant.

Palavras-chave: genome evolution; next-generation sequencing; biodiversity; microbial
diversity.
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Estudos sobre a composicao e varia¢do dos tipos de nematocistos da espécie de
cifomedusa Lychnorhiza lucerna Haeckel 1880 ao longo do ciclo de vida

SANDRINI, Fernanda R.; JORDANO, Mayara A.; MORANDINI, André C.
Agéncia financiadora: FAPESP

O estudo teve como objetivo a investigacdo e a caracterizacao do cnidoma, ou seja, de todos
0s tipos de cnidas que uma espécie possui ao longo do ciclo de vida, da Lychnorhiza lucerna
(Scyphozoa: Rhizostomeae), a cifomedusa mais comum do litoral brasileiro. Para isto, foram
cultivados em laboratério cinco individuos para cada uma das quatro diferentes etapas do ciclo
de vida (polipo, éfira, metaéfira e medusa jovem) e foram coletados dois individuos adultos
na praia da Enseada, S&o Sebastido. Os individuos foram fixados em solucéo de formaldeido
4% para a analise dos tecidos. A investigacdo do cnidoma se baseou na documentacéo,
descricdo e morfometria, com o uso de microscopia optica e eletrnica de varredura, dos tipos
de nematocistos que a espécie possui ao longo do ciclo de vida. Além disso, com o0 uso da
microscopia optica, também foram analisados os padrdes de distribuicdo e abundancia relativa
dos nematocistos. A partir destas informacoes foi realizada a comparacéo dos dados obtidos
entre diferentes etapas do ciclo de vida. Foram identificados 12 morfotipos de nematocistos
ao longo do ciclo de vida. Observou-se que, quanto mais se avanca neste ciclo, maior a
diversidade de tipos de nematocistos. Dentre os nematocistos medidos, percebe-se que houve
variacdo nos volumes das capsulas, tanto entre individuos quanto em um unico individuo.
Verificou-se também que, em geral, a mediana dos valores de volume das capsulas variou de
forma significativa ao longo do ciclo de vida, demonstrando que cada estagio pode estar
adaptado a diferentes caracteristicas ambientais, uma vez que possuem formas particulares de
interagirem com o ambiente onde estdo inseridos. Analisando a distribuicdo dos nematocistos,
observa-se que € possivel atribuir funcionalidades a diferentes tipos de nematocistos de acordo
com a sua abundancia relativa e distribuicdo em diferentes regides do corpo. Logo, este estudo
revela uma diversidade até entdo desconhecida de nematocistos para a espécie L. lucerna,
fornecendo dados morfométricos que sugerem que as cnidas tém o potencial de serem usadas
como caracteres taxondmicos para esta espécie. Ademais, as informacées obtidas representam
um passo em relacdo a compreensao da diversidade de nematocistos da espécie, e das possiveis
funcGes destas cnidas.

Palavras-chave: ciclo de vida; Cnidoma; Lychnorhiza lucerna; medusa; nematocistos;
Scyphozoa.
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MERCES, Gabriel J.; NIHEI, Silvio S.
Agéncia Financiadora: Universidade de Sao Paulo (Programa Unificado de Bolsas- PUB)

Os dispersores de polen sdo denominados polinizadores, e ttm um papel crucial no sucesso
reprodutivo das plantas com flores e, portanto, na diversidade vegetal (Bascompte & Jordano
2007; Ollerton et al. 2011). Os principais vetores de pdlen séo insetos, em especial da ordem
Hymenoptera, mas Diptera, Lepidoptera e Coleoptera também tém papel importante em
muitos ambientes. (Reichert, 2010). O objetivo deste projeto é compilar e sintetizar todas as
informacdes acessiveis de interacdes entre dipteros visitantes florais/polinizadores e plantas
no Brasil publicadas na literatura cientifica. As informacfes obtidas atraves da reviséo
bibliogréfica, serdo compiladas em um banco de dados publico que permitira a agregacéo de
futuras novas informacdes e possiveis analises. Os dados do projeto serdo base para anéalises
gréaficas, além da construcdo de uma rede de interacdes para reconhecer possiveis padrdes de
interacdo entre determinados grupos dipteros e plantas. O presente estudo realizou uma revisao
bibliografica da literatura cientifica que tinham registros de visitacdo floral por moscas e
mosquitos (Diptera) no territorio brasileiro, através do Google Académico, buscando por

9 e 2 ¢

termos especificos e inglé€s e portugués como “flower visitors”, “pollinators”, “pollination”,
“Diptera”, “flies”, “insects”, “floral biology”, “reproductive biology”, acompanhados de
“Brazil”. A nomenclatura vélida e a corre¢do do uso de sindonimos foi feita pelo “Systema
dipterorum” e “Flora e funga do Brasil”, para os dipteros e para as plantas, respectivamente.
O mapa foi construido atraves do software Quantum GIS versdo QGIS 3.32.0, e a rede de
interacdo foi construida a partir do programa RStudio versao 4.0.3. O trabalho obteve, a partir
de 214 artigos cientificos, 2750 registros, em 157 municipios, em 20 estados mais o Distrito
Federal. As familias Syrphidae, Tachinidae e Sarcophagidae foram as mais representativas,
respectivamente, nos registros levantados no trabalho. As familias de plantas mais registradas
foram Asteraceae, Arecacea e Apiaceae. Existe uma caréncia nas defini¢ces das interacdes
ecoldgicas, pois o termo “visitante floral” € pouco relevante para definir a importancia
ecologica das espécies de moscas.Existe um impedimento taxonémico refletido nas
identificacGes entomoldgicas.

Palavras-chaves: Dipteras; polinizadores; visitantes florais.
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Diferenciacdo morfologica e delimitacdo de espécies dos lagartos do género Enyalius

COELHO, Gabriel N. C.; VASCONCELLOQOS, Mariana M.; RODRIGUES, Miguel T.

O género Enyalius (Wagler 1830) (Squamata, Leiosauridae) compreende lagartos que ocupam
areas florestais no leste da América do Sul. Atualmente, o género abriga 11 espécies nominais,
porém a sua taxonomia é historicamente complexa, em especial devido a sua alta variacao
morfoldgica. De fato, estudos filogenéticos recentes baseados na variagdo molecular apontam
para uma diversidade ndo reconhecida, indicando a provavel existéncia de espécies ainda nao
descritas. Dessa forma, ao se examinar a morfologia externa, por meio da anélise de 12
caracteres meristicos e 3 morfométricos, o presente estudo visa investigar a diferenciacao
morfoldgica entre essas espécies, indicando a existéncia de caracteres diagnosticos para
descrever as possiveis novas espécies que se mostrem distintas. Esse projeto também propde
fornecer uma base de dados morfoldgicos que suportem as novas filogenias moleculares que
estdo sendo atualmente inferidas. Estes avancgos sdo de suma importancia para a elaboracéo de
politicas efetivas de conservacdo, especialmente diante do cenario atual de crise da
biodiversidade. Um total de 653 espécimes, representando todas as 11 espécies do género e
incluindo possiveis novas espécies sugeridas pela variagdo molecular, tiveram sua morfologia
externa examinada. A metodologia seguiu padrfes estabelecidos, incluindo contagem de
escamas (caracteres meristicos) e medicdes corporais (caracteres morfométricos) em cada
espécime. Apds a coleta de dados, foram calculadas estatisticas sumarias para o0s caracteres,
além de andlises estatisticas multivariadas, incluindo PCA e DFA, realizadas para avaliar a
diferenciacdo morfoldgica entre espécies nominais e candidatas. As analises de PCA
mostraram uma separacdo das espécies basicamente de acordo com os seus habitats, sendo
que, mesmo ao focar nas espécies com maior sobreposic¢do, ndo houve a realizacdo de uma
distingdo efetiva entre elas. A analise de DFA forneceu um resultado semelhante ao da PCA
no sentido de falhar em proporcionar uma delimitacdo completamente eficiente, sugerindo
uma diversificacdo morfologica possivelmente influenciada pelas pressdes ambientais. Diante
de tais resultados, se planeja a coleta de fontes adicionais de dados morfologicos. O caracter
selecionado se encontra na analise da morfologia hemipeniana, devido ao seu grande potencial
na delimitacdo de espécies em Squamata, além de representar uma possivel informacéo
totalmente inédita para o clado.

Palavras-chaves: Enyalius; espécies candidatas; morfologia; taxonomia.
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Descrigdo osteoldgica de Cynodon gibbus Spix & Agassiz, 1829 (Ostariophysi:
Characiformes: Cynodontidae)

AVILEIS, Leonardo G.; TOLEDO-PIZA, Ménica R.
Agéncia Financiadora: CNPq

Este estudo realizou a descricdo osteoldgica detalhada de Cynodon gibbus, utilizando imagens
de microtomografia computadorizada (microCT) para revisdo, ilustracdo e descricdo de
caracteres anatdmicos. Secundariamente, foram desenvolvidos modelos didaticos anatbmicos
3D, fisicos e digitais, baseados nessas imagens. Um espécime proveniente do Instituto de
Biociéncias foi escaneado, e outro do Museu de Zoologia da USP foi diafanizado para
comparacdo. As imagens de microCT foram obtidas com 0 equipamento Bruker
SkyScan1176, de posse do IB. Além disso, exemplares de colecdo previamente corados e
diafanizados auxiliaram na visualizacdo de estruturas anatébmicas. A analise envolveu
reconstrucdo e segmentacdo digital das imagens com os softwares Fiji, 3DSlicer e Blender,
permitindo a criacdo de modelos 3D articulaveis. A nomenclatura seguiu Mattox & Conway
(2021), e os dados gerados foram comparados com as descri¢des pontuais disponiveis na
literatura. Os escaneamentos permitiram uma descricdo detalhada de todos os complexos
osteoldgicos, exceto das nadadeiras pares, dorsal e anal, que serdo descritas com base nos
espécimes diafanizados. A microCT facilitou a descri¢do de caracteres anatémicos novos, a
reinterpretacao e verificacdo de caracteres ja descritos, e a ilustracdo de estruturas até entdo
ndo ilustradas. Novos caracteres descritos incluem uma perfuracdo Unica na porcao
posteroventral do supraoccipital. Os modelos 3D resultantes foram otimizados para impressao
e uso didatico, e serdo distribuidos posteriormente em repositdrios digitais. Este trabalho
contribui como referéncia metodoldgica para pesquisas em osteologia e anatomia comparada,
e demonstra o potencial da microCT para analises anatdmicas. Apesar das limitacdes técnicas,
a descricdo osteoldgica serve de base para estudos filogenéticos futuros e producéo de
materiais educativos.

Palavras-chave: Cynodon gibbus; microtomografia; modelos 3D; osteologia; técnicas
didaticas; teledsteos.
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A contribuic¢éo do Sul Global para as ideias em ciéncia da conservacao

SILVEIRA, Luis H. R.; PONZIO, Marcella C.; PARDINI, Renata

A ciéncia moderna hoje envolve 8,8 milhdes de cientistas no mundo. Porém, historicamente é
dominada por homens brancos dos paises do Norte Global. Essa falta de diversidade étnica-
racial, de género e geogréafica tem levado parte da academia a questionar o que e por quem se
pesquisa, e quem séo 0s beneficiarios desses esforcos. Para além de imperativos de justica
social e equidade, a pluralidade na ciéncia retne habilidades, conhecimentos e perspectivas,
que combinadas produzem resultados cientificos mais interessantes. Na ciéncia da
conservacao a diversidade é fundamental, ja& que o Sul Global abriga enorme diversidade
biocultural. No entanto, hd uma lacuna sobre o quanto pesquisadores do Sul Global tém
contribuido para a construgdo conceitual das ideias em ciéncia da conservacdo. O presente
estudo busca responder a pergunta: qual é a contribuicdo do Sul Global para as ideias
conceituais em ciéncia da conservacao, seja para delimitar os fundamentos da disciplina, seus
objetivos ou suas praticas? Para isso, analisamos quantitativamente 288 artigos conceituais da
area, que buscam discutir ao menos uma posic¢ao prescritiva para a ciéncia da conservacao
como um todo. Destes, 247 (85,8%) apresentaram apenas autores do Norte Global, 9 (3,1%)
apenas do Sul Global e 32 (11,1%) com colaboracao de autores das duas regides. Mais de 90%
dos autores (90,2%) sdo de paises do Norte Global, e a participacdo como primeiro autor é
proporcionalmente menor entre as autorias do Sul Global. Trés paises do Norte (Estados
Unidos, Australia e Reino Unido) contabilizam dois tercos de todas as autorias e a
concentracdo em poucos paises é maior no Norte do que no Sul Global. Corre-se o risco, nesse
cendrio, de se terem propostas de conservacao desinformadas ambiental e socialmente que,
sem a devida adaptacdo ou critica, podem vir a ser precarias, intensificando conflitos
existentes. A riqueza da biodiversidade do Sul Global, aliada a presenca de grupos
culturalmente diversos que interagem positivamente com o0 meio ambiente, destaca a
importancia da contribuicdo de seus pesquisadores para a construcdo de uma disciplina mais
democratica e de base ampla.

Palavras-chave: ciéncia da conservacdo; Sul Global; viés geografico; equidade na ciéncia.
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Diversidade e distribuicdo da tribo Leskiini (DIPTERA, TACHINIDAE,
TACHININAE) nos Estados de RO, MT e MS pelo projeto SISBIOTA-
DIPTERA

SANTOS, Sabrina R. S.; DIOS, Rodrigo V. P.
Agéncia financiadora: CNPq

Leskiini (Diptera, Tachinidae, Tachininae) ¢ uma tribo que apresenta relevancia como
alternativa para o controle biol6gico por possuir representantes que parasitam a broca da cana-
de-acucar (Lepidoptera, Pyralidae, Diatraea saccharalis), mas apesar disso, apresenta
diversas lacunas de registros dentro da bibliografia especializada. Visando agregar ao
conhecimento acerca de Leskiini e, mais abrangentemente Tachinidae, este projeto visa
estudar como se da a diversidade de Leskiini dentro do Projeto SISBIOTA-DIPTERA, que
consistiu de um amplo esforgo de coletas nos estados de Mato Grosso, Mato Grosso do Sul e
Rondénia, ampliando registros de distribuicdo e descricdo de possiveis espécies novas.
Historicamente a regido Centro-Oeste possui relativamente uma baixa amostragem de
dipteros. Todos os espécimes da tribo coletados foram analisados, sendo utilizadas revisoes e
descri¢des originais para alcancar a identificacdo a nivel especifico. No total, foram
identificadas 20 espécies em 10 géneros de Leskiini, sendo que houve uma notavel ampliacdo
dos registros de distribuicdo geografica para diversas espécies. A espécie Clausicella setigera,
foi registrada pela primeira vez na Regido Neotropical, visto que até entdo sd possuia
ocorréncia na Regido Neartica. Também foi descoberta uma nova espécie (Tipoluleskia sp.
nov.) que sera descrita futuramente. Devido a complexidade taxondmica e morfoldgica do
grupo e também da caréncia de pesquisas anteriores, mais estudos e analises sobre Leskiini
serdo necessarios para refinar a taxonomia da tribo.

Palavras-chave: Taxonomia; Centro-Oeste; parasitoides; broca da cana-de-agucar.
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Descobrindo a diversidade do género Apterotrypa Gorochov, 2017

TONON, Vitor A., NIHEI, Silvio S., CAMPOS, Lucas D.

A quantidade dos trabalhos taxonémicos na Regido Neotropical para os ortopteros ainda esta
longe de ser a ideal. Ainda existe uma grande caréncia de trabalhos cientificos para esse grupo,
com apenas poucos especialistas no mundo, menos ainda para essa regido. Apterotrypa
Gorochov, 2017 é um género que possui caracteristicas diagndsticas notaveis, nao
apresentaram asas € nem comunicacdo acustica, caracteristicas geralmente essenciais para
grilos. Sendo assim, o género apresenta um potencial muito grande para estudos taxondmicos
e também sobre sua biologia. O género é exclusivo da Regido Neotropical, foi recentemente
elevado a nivel de género e possui atualmente apenas trés espécies descritas. A primeira, com
localidade tipo na Bolivia e as outras duas encontradas na regido sul da Guiana Francesa. Neste
trabalho foram descritas trés novas espécies do género Apterotrypa a partir de analises,
comparacOes e descri¢es dos caracteres morfoldgicos de machos e fémeas adultos, pelo uso
de estereomicroscopios e fotografias da morfologia externa e genitalias via camera digital,
além de ilustracGes detalhadas das estruturas da genitalia masculina. A. n.sp. 1, A.n.sp. 2 e
A. n.sp. 3 sdo os primeiros registros em territorio brasileiro, coletadas respectivamente em
Pacoti - Ceara, Parque Nacional Monte Pascoal (Itamaraju - Bahia) e na Reserva Particular do
Patriménio Natural Emilio Fiorentino Battistella (Corupa - Santa Catarina), ampliando sua
diversidade e sua distribuicdo geogréafica. Agora, o nimero de espécies do género foi dobrado,
tendo seis espécies descritas no total. Além disso, foi confeccionada uma chave de
identificacdo para o género e um mapa de distribuicdo das espécies. Novas ideias sobre sua
biologia foram desenvolvidas, sobre possiveis comportamentos e estratégias para
comunicacdo e reproducdo a partir de observacGes de caracteres morfoldgicos e comparacGes
com grupos préximos.

Palavras-chave: diversidade; distribuicdo geogréfica; grilos; morfologia; regido neotropical;
taxonomia.
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Comparacao entre sensibilidade de Meio de Cultura e PCR para deteccéo de
Escherichia coli

SPILACK, Vitoria M.; LAHR, Daniel J. G.

Os parametros relacionados a contagem microbiana sao essenciais para avaliar a qualidade da
agua para consumo e utilizacdo humana. Dessa forma, tem-se estabelecido microrganismos
alvo como indicadores de contaminacdo fecal, como a bactéria termotolerante Escherichia
coli, capaz de provocar desordens gastrointestinais e de trato urinério. Essa bactéria possui o
gene uidA, codificador da enzima B-glucuronidase e considerado especifico por se apresentar
em mais de 97% dos isolados dessa cepa. A maioria dos métodos tradicionais de quantificacao
de E. coli em agua para consumo humano utiliza desse carater especifico como forma de
deteccdo, principalmente pela reacdo fluorogénica dessa enzima com o substrato 4-methyl-
umbelliferyl-p-D-glucuronide (MUG). Recentemente, relatou-se que o ensaio de PCR foi
indicado como um bom método para detectar e quantificar bactérias. Dessa forma, o objetivo
do trabalho foi otimizar um ensaio tradicional, baseado na utilizacdo de meio de cultura e
incubacdo de 24 - 72 horas, conhecido como Tubos Multiplos (NMP), com o ensaio de PCR,
de forma a proporcionar um resultado mais rapido e rentavel. De forma geral, constatou-se
que ha vantagens, como diminuicéo de tempo de ensaio e aumento de escopo do laboratério,
e desvantagens - CPCR mostrou-se 32% mais custoso que o ensaio de Tubos Multiplos.

Palavras-chave: deteccdo; Escherichia coli; NMP; PCR; quantificacdo.
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Construcdo de memoria coletiva em um processo de coprodugao

PRADO, Ana G.; PARDINI, Renata; BATISTONI E SILVA, Maira

As abordagens de coproducdo transdisciplinar sao alternativas a ciéncia tradicional disciplinar,
surgidas em diferentes campos do conhecimento e advogadas como mais adequadas para lidar
com os problemas perversos que enfrentamos hoje. S&o abordagens de pesquisa reflexivas que
se debrucam sobre problemas da sociedade atraves da colaboracdo de maultiplos agentes de
dentro e fora da academia, visando o aprendizado mutuo e construcdo de perspectivas
compartilhadas sobre o problema e solugdo. Embora a aprendizagem seja central na
coproducdo, muitos autores criticam a forma pouco precisa como vem sendo conceitualizada
na area, limitando avancos nos metodos e avaliacdo dos resultados da coprodugdo. Neste
trabalho, propomos uma forma de analisar a construgcdo de perspectivas compartilhadas em
processos de coproducao, a partir de conceitos da area da educacdo. Para tanto, analisamos (1)
as criticas e propostas de conceitualizacdo da aprendizagem na literatura da coproducdo e a
compatibilidade destas propostas com a abordagem sociocultural da educacdo, e (2)
investigamos o potencial do conceito de memoria coletiva para analisar a construcdo de
perspectivas compartilhadas através da analise da transcricdo de interagcbes em um grupo de
coproducdo. Identificamos duas criticas e duas propostas de conceitualizacbes da
aprendizagem na literatura de coproducdo. As propostas sdo compativeis com a abordagem
sociocultural - ambas concebem a aprendizagem como um fenémeno coletivo, distribuido e
que constrdi identidade. Identificamos a construcdo de perspectivas compartilhadas sobre dois
assuntos distintos nas transcricdes e reconhecemos 0s processos e elementos que articularam
estas construcdes. Concluimos que memdria coletiva € um construto Util para a analise da
construcdo de perspectivas compartilhadas em processos de coproducdo, ja que permitiu
descrever como diferentes processos (identificacdo de padrdo ou reconstrucdo de processo,
questionamento, reflexdo, explicacdo e reenquadramento) utilizando diferentes elementos
(referéncias a eventos e falas anteriores, mencdes a textos lidos, interpretacées de documentos
produzidos, desacordos e acordos) se articulam na construcao destas perspectivas. Entendendo
que perspectivas compartilhadas séo evidéncias de aprendizado coletivo e que aprendizagem
esta no centro da coproducdo transdisciplinar, concluimos que esse construto € Util para dar
suporte a processos que visem investigar/ avaliar os fatores, métodos e/ou abordagens que
favorecem processos de coproducéo.

Palavras-chave: aprendizagem social; coproducdo transdisciplinar; memdria coletiva;
perspectivas compartilhadas; problemas socioambientais.
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Macrotendéncias politico-pedagdgica em educacdo ambiental na cidade de sdo paulo:
discursos de visitantes do parque villa-lobos

MORAIS, Bruno; SANO, Paulo T.

Tendo em vista o surgimento do campo da Educacdo ambiental (EA) como uma ferramenta
de enfrentamento das mudancas climaticas, Layrargues e Lima (2014) descrevem as trés
macrotendéncias politico-pedagdgicas — conservacionista, pragmatica e critica— a partir de
uma analise do campo social cunhado por Bourdieu. Com isso, a presente pesquisa objetivou
identificar qual discurso entre as vertentes é mais frequente entre os frequentadores do parque
Villa-Lobos, com o intuito de contribuir epistemologicamente para o campo da EA critica.
Para alcancar este objetivo e alinhado epistemologicamente com o campo de pesquisa em
educacgédo, optou-se por uma metodologia qualitativa onde entrevistou-se os visitantes do
parque Villa-Lobos, selecionado devido sua localizacdo que refletia em um publico
heterogéneo. As gravacOes das entrevistas foram transcritas e analisadas atraves da andlise
textual discursiva, classificando as unidades de significancias emergentes em critérios
objetivos descritos pelo referencial tedrico e a literatura relevante. Os resultados indicaram,
na média, a predominancia da vertente pragmatica, com 47,09%, seguida pela vertente
conservacionista, com 36,04% e, por fim, a vertente critica, com 16,86%. Trés tematicas
principais emergiram do diélogo entre a literatura e as falas dos visitantes: i. a conexdo, foi
presente na maioria das falas dos participantes e é conectado pelas vertentes pragmaticas e
conservacionista como promotora de preservacdo. A vertente critica, no entanto, contrapde
essa visdo, apontando a de uma compreensdo harmdénica das dinamicas relacionais da
sociedade-natureza; ii. o trabalho, tematica destacada pela vertente critica como problematica
quando as relagdes sociedade-natureza sdo oriundas de um sistema produtivo que permite a
exploracdo em detrimento da promocdo da vida; e iii. 0 consumo, expressa por um participante
sob o viés da vertente pragmatica. Esse discurso é contraposto pela a vertente critica, que
pleiteia uma ruptura significativa da légica produtiva que sustenta o atual sistema de
exploracao.

Palavras-chave: Analise textual discursiva; Educacdo Ambiental; Macrotendéncias politico-
pedagdgico; Vertente conservacionista; Vertente critica; Vertente pragmatica.
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Algas marinhas: ponte entre ciéncia e sociedade através da divulgacgao cientifica

LIMA, Daniel T.; CHOW, Fanly Fungyi

As algas sdo organismos autotrofos fotossintetizantes essenciais para a produtividade primaria
em ecossistemas costeiros. Ricas em nutrientes, possuem diversas aplicacdes industriais e
alimentares. Dada a relevancia das algas dentro do contexto da cegueira botanica — a
incapacidade humana de notar os organismos vegetais ao redor — a divulgacéo cientifica se
mostra fundamental. A producéo de videos tém se mostrado uma 6tima ferramenta ao longo
dos anos como ferramenta de ensino e divulgacdo cientifica. Desta forma, foram produzidos
videos relacionados a temética das algas, objetivando-se avaliar se 0s materiais produzidos
sdo capazes de atingir ao publico de maneira positiva, gerando aproximacdo entre ciéncia e
sociedade. Para mensuracdo dos resultados, foi produzido um questionario utilizando escala
Likert e disponibilizado aos espectadores. A quantificacdo grafica dos resultados permitiu a
analise referente ao impacto destas produc¢des audiovisuais no publico. Aproximadamente
metade dos entrevistados pertenciam ao ensino basico e a outra metade ao ensino superior.
Alunos do ensino superior possuiam maior familiaridade com o termo "“cegueira botanica" e
maior conhecimento prévio sobre algas. A analise revelou que a clareza dos videos foi eficaz
em aumentar a conscientizacdo sobre a importancia das algas, especialmente entre alunos do
ensino basico, que inicialmente atribuiam menor relevancia a esses organismos. Os dados
também indicaram que, embora estudantes de ensino basico demonstrem menor interesse
inicial por ciéncia, eles reconhecem a importancia da divulgacdo cientifica. A utilizacdo de
videos como ferramenta de divulgacdo cientifica mostrou-se promissora para combater a
cegueira boténica e promover a alfabetizacdo cientifica. A continuidade desses esforcos é
essencial para alcancar os objetivos de desenvolvimento sustentavel e fortalecer a conexdo
entre ciéncia e sociedade.

Palavras-chave: algas; cegueira boténica; divulgacdo cientifica; ensino de ciéncias;
sustentabilidade.
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As Perspectivas sobre o conceito de justica social no ensino de ciéncias: Uma revisao
sistematica

DE CARVALHO, Larissa R.; BATISTONI E SILVA, Maira

Justica social é um termo polissémico, para o qual ha definigdes na area de ensino de ciéncias
e fora dela. O presente estudo investiga o papel atribuido a este conceito quando ele € abordado
na literatura de ensino de ciéncias. Foram selecionados artigos publicados em periddicos
Qualis Al entre 1° de janeiro de 2013 a 31 de outubro de 2023 que citam o termo “justica
social” em portugués, inglés e espanhol. Em seguida, foram excluidos os artigos em que o
termo integrava apenas titulos de eventos, palestra, etc., e pesquisas empiricas que ndo se
passavam em espacgos de educacdo basica formal. Nos artigos de natureza empirica, foi
realizada uma analise quanto a se¢do de citacao do termo “justica social”. Naqueles em que o
conceito foi citado na introducdo, na conclusdo e em a0 menos outra secdo de seu texto
(excluindo-se titulo, resumo e palavras-chave), foi realizada uma analise qualitativa da citacéo
para verificagdo do papel atribuido ao termo “justi¢a social” no artigo: objetivo ou propdsito
da educacdo; processo ou abordagem que visa oferecer oportunidades de forma igualitaria;
valor orientador da educacéo; e tema do curriculo. Houve um aumento no uso do termo ao
longo dos anos em artigos em inglés. No entanto, muitos estudos empiricos citam a justica
social apenas uma vez, geralmente na introducdo, sem articular o termo com a metodologia de
pesquisa. Quando essa articulacdo é feita, predominam duas perspectivas principais: justica
social como objetivo ou valor orientador do ensino de ciéncias. Quando 0s artigos empregam
justica social com o papel de tema curricular ou abordagem para garantir a participacdo
equitativa dos alunos, ela é vista como igualdade de reconhecimento e participacdo. Torna-se
evidente a necessidade de uma definicdo mais clara do conceito de justica social nos estudos
académicos de ensino de ciéncias, especialmente naqueles que buscam integra-lo de forma
significativa, a fim de melhor compreender como pode ser aplicado efetivamente no ensino de
ciéncias.
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Potencialidades e limita¢Ges dos videos da “flecha selvagem” para a
Educacao Ambiental Critica e de Base Comunitéria

OLIVEIRA, Leticia L.; SILVA, Rosana L. F.

A Educacdo Ambiental (EA) é convencionada como as praticas educativas relacionadas a
questdo ambiental. Porém, ndo ha um consenso sobre as concepgdes e correntes que permeiam
suas préaticas pedagogicas, sendo considerada como um campo em disputa. Frequentemente,
nas abordagens convencionais da Educacdo Ambiental, os saberes que ndo se encaixam nos
moldes da epistemologia eurocéntrica-branca dominante sdo desvalorizados e marginalizados.
Por outro lado, as concepcbes de EA Critica (EAC) e de Base Comunitaria (EABC) buscam
promover a Ecologia de Saberes, que nada mais é do que a consideracdo de que todos os
saberes sdo incompletos e podem se complementar. Porém, o entrelacamento de saberes entre
diferentes atores da sociedade ndo é tarefa facil, uma vez que ha poucos materiais didaticos
para ensino basico e limitacbes de deslocamento fisico. Pensando nisso, 0 uso de materiais
audiovisuais é uma alternativa para promover esse contato com valores, pensamentos e ideias
diferentes. Sendo assim, o presente trabalho tem como objetivos principais investigar as
potencialidades e limitagdes da série de videos “Flecha Selvagem” para a EAC e EABC, bem
como fornecer subsidios para que educadores possam criar propostas pedagogicas a partir
desse material. Para tanto, os videos foram transcritos e analisados por meio da Anélise de
Conteudo de Bardin (2010) utilizando de categorias a priori, baseadas na adaptacdo da
Tipologia de Silva (2007) e Sistematizacio de Camargo (2017), e a posteriori. E notavel que
0s videos contemplam a maioria dos elementos das dimensdes de analise da EAC e EABC,
demonstrando um grande potencial para a utilizacdo do material no intuito da promocéo dessas
concepcOes de EA. Além disso, utilizando a tipologia adaptada e os resultados a partir da
analise dos videos, é possivel que educadores consigam aproveitar as potencialidades
evidenciadas no material, bem como suprir suas limitacdes com atividades planejadas pelo
préprio professor. Portanto, esses materiais se apresentam como uma importante forma de
promover uma escuta atenta a outras formas de pensar e se relacionar com o meio ambiente.

Palavras-chave: Ecologia de Saberes; Educacdo Ambiental; Flecha Selvagem; material
audiovisual.
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Mapeando aprendizagens e desafios de professores de ciéncias naturais em uma
formacao para implementacéo curricular.

CASSIDORI, Paula L.; SANTANA, Victor Hugo G.; SCARPA, Daniela; MUNFORD,
Danusa

Este trabalho explora os desafios e oportunidades enfrentados por professores de Ciéncias
Naturais no ensino fundamental, com foco na implementacdo de praticas investigativas em
sala de aula. A pesquisa ocorre no contexto de um novo modelo de formacdo continuada
oferecido pela Secretaria Municipal de Educacdo de Sdo Paulo (SME), que busca ampliar o
alcance da capacitacdo com atividades remotas, mas que gera tensdes entre o curriculo
centralizado e a autonomia docente. O objetivo geral é compreender os fatores que facilitam
ou dificultam o ensino investigativo, analisando a percepgéo dos professores sobre a formacéo,
as barreiras enfrentadas, as estratégias desenvolvidas e propondo melhorias nos processos
formativos. A pesquisa foi desenvolvida com 729 professores que participaram da formacéo,
por meio de formularios contendo questdes objetivas e abertas. As respostas foram analisadas
quantitativa e qualitativamente, considerando as particularidades de cada Diretoria Regional
de Ensino. Os participantes destacaram o potencial das praticas investigativas para promover
0 pensamento critico dos alunos, mas também apontaram limitagdes, como a falta de recursos,
infraestrutura inadequada e a sobrecarga de tarefas. Algumas estratégias apontadas incluem a
adaptacdo de conteudos ao contexto escolar e ao estimulo a troca de experiéncias entre
professores. Para que as praticas investigativas sejam mais viadveis, é essencial oferecer
formac6es que dialoguem melhor com as realidades de cada escola, além de proporcionar mais
autonomia aos professores e recursos adequados.

Palavras-chave: agéncia; contexto; curriculo; educacdo; formacao.
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Mapeando justificativas para género e sexualidade no ensino de biologia: Um
recorte categorizado dos argumentos académicos

FURLAN, Rafael A. P.; BATISTONI E SILVA, Maira

Os estudos sobre género e sexualidade tém se mostrado cada vez mais essenciais para
compreender a transformacdo das dindmicas sociais e culturais. Este trabalho tem como
objetivo compreender como autoras e autores da area justificam a inclusdo da tematica de
género e sexualidade no Ensino de Biologia. Foi feita uma busca na Revista Diversidade e
Educacdo pela palavra-chave “ensino de biologia” ¢ na Revista Ensino de Biologia pelas
palavras-chave “género” e “sexualidade” resultando em 25 artigos, publicados entre 2017 e
2024, a andlise revelou sete principais categorias de justificativas para integrar género e
sexualidade as aulas de Biologia. Entre elas, temos a promocéo da igualdade, a prevencao da
violéncia de género, a desmistificacdo de tabus e o desenvolvimento da cidadania critica. Esses
argumentos nao apenas fundamentam a inclusdo dessas questdes no curriculo, mas também
evidenciam seu potencial para transformar o ambiente escolar em um espacgo mais acolhedor
e respeitoso. Observamos que as discussGes tém avancado, com um numero crescente de
trabalhos voltados para praticas em sala de aula e iniciativas que desafiam abordagens
tradicionais, como uma possivel superacao da visdo higienista. Em vez de tratar a sexualidade
apenas como uma questdo de salde, as autoras e autores defendem uma educacdo que
empodere alunas e alunos, valorize as diferencas e promova reflexdes criticas sobre temas
como identidade, diversidade e relacBes humanas. Outro ponto encontrado pelo trabalho é a
formacdo de docentes, muitos estudos apontam que docentes ainda se sentem despreparados
para lidar com essas tematicas, ressaltando a necessidade de investimento na capacitacdo e em
documentos legais que oferecam suporte pratico. Concluimos que abordar género e
sexualidade no ensino de Biologia é mais do que seguir normas ou atender demandas sociais,
é uma oportunidade de formar cidaddos mais conscientes, empaticos e criticos. Esperamos que
este trabalho contribua para fortalecer esse debate e inspire profissionais da educacéo, pesquisa
e formuladores de politicas publicas a ampliar as discussdes e praticas sobre o tema. Afinal,
ensinar sobre género e sexualidade ndo € apenas falar de diferencas, mas construir pontes para
um futuro mais igualitario e inclusivo.

Palavras-chave: Ensino de Biologia; diversidade; género; sexualidade.

103



=

b,

Instituto de
BiociEncias

A construcéo da identidade docente de uma jovem professora no contexto do ensino
de ciéncias por investigacao

SOJA, Sara J.; SCARPA, Daniela L.

Um dos principais desafios ao ensinar Ciéncias num contexto ainda permeado pelo ensino
transmissivo e conteudista € desenvolver com os estudantes ideias fundamentais sobre os
processos da Ciéncia. Frente aos varios obstaculos, a tendéncia de usar o Ensino de Ciéncias
por Investigacdo, adotada na readequacdo curricular de 2018 na rede municipal de ensino de
S&o Paulo, pode trazer o desafio: como se tornar um bom professor investigativo? Com o
proposito de entender como essa realidade pode afetar os profissionais da educacao,
investigamos a construcédo da identidade profissional de uma jovem professora a partir de uma
entrevista semiestruturada gravada em 2021 com perguntas sobre sua trajetéria e formacéo
docente. Considerando a identidade docente como algo complexo e diverso, optamos por
realizar uma analise de discurso em um estudo de caso Unico, o que permite explorar
detalhadamente as inumeras questdes que envolvem o sujeito. Essa analise foi feita a partir
da transcricéo das respostas da professora a entrevista e analise de seu discurso olhando para
os sentidos (Gibbs, 2009) e para o tempo como parte do processo (Bloome et al., 2009).
Destacou-se um incomodo da entrevistada com a discrepancia entre sua préatica cotidiana e
seu ideal de profissional, que identificamos como parte das tensGes experienciadas por
professores vindas de sua pratica docente (Berry, 2007). Ao mesmo tempo e de uma forma
que pode ser entendida como fora do comum, ela mostrava otimismo diante dessa tensdo,
fundamentado na crenca de que o tempo e a experiéncia a minimizariam. Dada a limitacédo
intrinseca de um estudo de caso, nao é possivel generalizar esses achados; porém se mostra
que essas questdes tém potencial de afetar jovens professores e merecem ser investigadas em
estudos com maior grupo amostral. Além disso, os elementos que apareceram na andlise
contribuiram para demonstrar como a construcdo da identidade é um processo constante e
entrelaga escalas e tempos diversos. Assim, o estudo d& visibilidade a uma nova forma de
investigacdo da identidade profissional docente utilizando como lente para a analise de
discurso o entrelagamento entre os sentidos atribuidos pelo professor e como o tempo se
manifesta nessa construgéo.

Palavras-chave: EnCl; identidade profissional; processo; sentido; tempo; tenséo.
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Sequéncias didaticas de ensino por investigacdo: Mobiliza¢do dos dominios do
conhecimento cientifico

RAMOS, Thamiris C. M.; BATISTONI E SILVA, Maira

O ensino de ciéncias em sua perspectiva mais atual defende o desenvolvimento e formacéo de
cidadaos capazes de avaliar criticamente as realidades sociais, e assim possam atuar e agir no
sentido de sua transformacdo. Em vista disso, 0 ensino por investigacdo é uma abordagem
didatica que possibilita a integracdo dos dominios do conhecimento cientifico (conceitual,
epistémico e social), que sdo aspectos intrinsecos a natureza da ciéncia e do fazer cientifico.
Este trabalho analisa de que maneira as sequéncias didaticas (SD) investigativas, produzidas
por licenciados no curso de Estdgio Supervisionado em Ensino de Biologia (ESEB) do
Instituto de Biociéncias da Universidade de S&o Paulo (IB USP), contemplam em seu
planejamento os dominios do conhecimento cientifico. A pesquisa investigou os objetivos e
estratégias didaticas de cinco SDs. Na primeira etapa do estudo foram selecionados os
objetivos de aprendizagem nos quais 0s estudantes eram posicionados como como sujeitos da
acdo, na segunda, utilizando uma ferramenta de analise produzida pela Mestranda Débora
Claudino no grupo de pesquisa LaPPEC, foi feita a tabulacdo dos dominios presentes em cada
um dos objetivos selecionados, na sequéncia a analise das estratégias didaticas que realizou 0s
mesmos procedimentos. No que diz respeito aos objetivos, os resultados mostraram que 0
dominio conceitual e o dominio episttémico apareceram de maneira muito expressiva,
enguanto o dominio social de forma muito limitada estando presente em apenas um grupo. No
entanto as estratégias didaticas demonstraram, além do dominio conceitual e epistémico, a
presenca significativa do dominio social, ou seja maior articulacdo sobretudo em atividades
de grupo e analises coletivas dos dados. Os dados obtidos revelaram o desafio que é para 0s
docentes posicionar os estudantes como sujeitos da acdo. O estudo pode concluir que
posicionar os estudantes como sujeito da acdo é fundamental para articular de maneira
equilibrada todos os dominios do conhecimento que s&o essenciais para explicitar o
compromisso com os trés dominios do conhecimento cientifico, importantes para a
Alfabetizacdo Cientifica. Além disso, explicitou-se a relevancia do plano didatico e a
necessidade do investimento formativo de professores para essa producdo didatica.

Palavras-chave: Alfabetizacdo cientifica; dominios do conhecimento; ensino por
investigacao.
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Engajamento publico em questdes sociocientificas controversas: o debate sobre
de-extingcdo em uma exposicao artistica no Museu de Historia Natural de
Londres

SILVA, Thiago A. M.; BIZERRA, Alessandra F.
Agéncia Financiadora: CNPq

Este estudo investigou o impacto da exposicao artistica "The Lost Rhino™, realizada no Museu
de Histdria Natural de Londres, na percep¢do publica acerca do tema de de-extingdo de
espécies. A pesquisa utilizou uma abordagem qualitativa de analise de contetdo, baseada em
registros audiovisuais e entrevistas com visitantes. Foram analisadas as interagdes com 0s
elementos expositivos, incluindo projecdes digitais, espécimes taxidermizados e ilustracdes
histéricas de rinocerontes. Os resultados evidenciaram que exposi¢Oes artisticas podem
fomentar debates criticos sobre questfes sociocientificas controversas, ainda que o tema de
de-extincdo ndo tenha emergido como foco principal nas interacBes observadas. Questdes
relacionadas ao colonialismo e a autenticidade de objetos museol6gicos mostraram-se mais
prevalentes nos debates dos visitantes. Além disso, a exposi¢do suscitou reflexfes sobre
tecnologia, conservacdo e o papel dos museus no engajamento publico. A anélise destacou
desafios na clareza da mensagem sobre de-extingédo, apontando a necessidade de narrativas
mais estruturadas para ampliar a compreensdo do publico. A pesquisa reafirma o potencial
educativo de exposicGes museoldgicas para promover reflexdes sobre ciéncia, tecnologia e
sociedade, destacando a relevancia de integrar abordagens artisticas em contextos cientificos.
O estudo conclui que a exposi¢do “The Lost Rhino” foi bem-sucedida em engajar visitantes
em discussoes éticas e morais, apesar de o tema principal ndo ter sido amplamente explorado.
Sugere-se 0 aprimoramento das estratégias de expografia para fortalecer o papel dos museus
como mediadores de questdes cientificas contemporaneas.

Palavras-chave: controvérsia; de-extingdo; museu; rinoceronte; sociedade; tecnologia.

106



)

Instituto de
BiociEncias

Anélise de representacdes de construcao do tempo no Curriculo da Cidade: Ensino
Fundamental: Ciéncias Naturais

GOUVEIA, Victor H.; MUNFORD, Danusa; SCARPA, Daniela L.

O Curriculo da Cidade de Sao Paulo (Séo Paulo/SME, 2019) € um conjunto de documentos
que apresentam diretrizes para a educagio basica municipal da cidade de Sdo Paulo. E esse
documento que organiza os conteudos programados e objetivos de aprendizagem ao longo
dos ciclos de aprendizagem. Nessa organizacdo, 0 tempo surge como um aspecto central. A
partir dos nossos principais referenciais tedricos adotados quanto ao tempo - (Bloome, et al,
2009); (Blommaert, 2015) - vemos esse elemento ndo apenas uma sequéncia linear de eventos,
mas uma construcdo social e cultural de eventos que emerge das interagbes dos sujeitos.
Analisamos, entdo, a possibilidade de buscar uma nova andlise do curriculo a partir de
aspectos temporais com o uso dos referenciais de intercontextualidade, cronotopo e escala
com foco nos sujeitos e na estrutura temporal construida. Pudemos dar visibilidade aos
elementos desse documento que demonstram a construcdo do tempo dos estudantes
ordenando os tempos do curriculo, seja enquanto um “processo linear” ou enquanto “pontos”
dessincronizados na estrutura espiral.

Palavras-chave: agéncia; cronotopo; curriculo; escala; intercontextualidade; tempo.
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Dominios do conhecimento cientifico e questfes sociocientificas: a influéncia de uma
didatica na mobilizacédo de conhecimentos em sala de aula

MACHADO, Vinicius H. S.; BATISTONI E SILVA, Maira
Agéncia Fomentadora: CNPQ

Na busca pela compreensdo de como engajar estudantes na construcdo de conhecimento em
salas de aula de ciéncias, a construgdo tedrica do termo Alfabetizacdo Cientifica estabelece
principios que norteiam uma educacéo cientifica com valores de emancipacao e engajamento
ativo de estudantes na construgdo de conhecimento cientifico. Em consonéncia com o
proposto, autoras da area da educacdo cientifica estabelecem que ndo ha maneiras de se
comprometer com a Alfabetizacdo Cientifica sem considerar que o0s dominios do
conhecimento cientifico sdo partes integrantes da construcdo de conhecimento cientifico. A
abordagem didatica, por sua vez, é parte constituinte e influencia o contexto em que ocorrem
0s processos de ensino-aprendizagem. Nesse sentido, a utilizacdo de questdes sociocientificas
se mostram promissoras por engajar estudantes em um aprendizado contextualizado, que
demanda a utilizacdo de diversos saberes interdisciplinares e também diversos valores pessoais
que influenciam as tomadas de decisdo. Dessa forma, entendemos que 0 uso de questdes
sociocientificas dentro de abordagens didaticas pode favorecer a mobilizagdo de dominios do
conhecimento cientifico. Assim, este trabalho de natureza empirica buscou compreender os
aspectos nos quais os dominios do conhecimento cientifico sdo mobilizados em uma sala de
aula de ciéncias que utiliza abordagens didaticas com uso de questdes sociocientificas. Através
da transcricdo de interacGes de um grupo de estudantes dentro de uma aula com a utilizacéo
de graficos e perguntas a serem respondidas, analisamos os discursos de estudantes e
identificamos aspectos dos dominios do conhecimento cientifico utilizando uma rubrica
construida a priori. Nossos resultados indicam que as QSC sdo fortes promotoras da
mobilizacdo dos dominios do conhecimento cientifico, pois diversos aspectos dos dominios
sdo mobilizados ao longo de toda a aula analisada. Também compreendemos que essas
mobilizacdes sdo influenciadas por aspectos contextuais do material de aula, como por
exemplo a formulagdo de perguntas que engajaram estudantes em praticas cientificas presentes
nos dominios, e pela dindmica das(os) estudantes em sala de aula, que através do contexto das
QSC possibilitou a utilizagdo de saberes externos ao campo cientifico que por

sua vez promoveram um engajamento em préticas cientificas do grupo analisado ao construir
conhecimento cientifico auténtico.

Palavras-chave: contexto de sala de aula; contexto instrucional; QSC; dominios do
conhecimento cientifico.
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Dinamica de estocagem de alimento em Melipona quadrifasciata

SILVA, Gabriel R.; FRANCOY, Tiago M.

Abelhas sem ferrdo sdo insetos da tribo Meliponini (Hymenoptera: Apidae). Uma
caracteristica desses animais € a eussocialidade, no qual as colonias vivem em col6nias.
Existem dois recursos coletados pelas abelhas que se relacionam com sua dieta, que € o mel e
0 polen, onde ambos sdo estocados em potes de alimento. Essa estocagem, além de servir para
reservas, permitem a fermentacdo desses recursos, e auxiliar na alimentacdo desses animais.
Até entdo, entendia-se que as abelhas coletavam o0s recursos, armazenavam nos potes,
fechavam e abriam muito tempo depois. Porém, trabalhos recentes mostraram que existe uma
dindmica na estocagem do alimento. O objetivo do trabalho foi observar a dindmica de
abertura e fechamento dos potes, de estocagem, e de consumo de mel. Para isso, foram
utilizadas duas coldnias de Melipona quadrifasciata, que eram observadas diariamente, para
identificar os potes, e analisar qual era o conteudo e o estado de abertura do pote. Das duas
colénias analisadas, somente uma deu resultado, entdo o estudo prosseguiu com apenas uma
amostra. Houve 12 potes de pdlen e 9 de mel durante o experimento, e observamos que 0s
potes de polen tendem a existir mais tempo do que os de mel. Além disso, proporcionalmente
os potes de mel ficam mais tempo aberto do que os de polen, além de permanecer mais tempo
no estado aberto sem alterar essa conformacdo. As abelhas tratam os potes de mel e de pdlen
diferentemente no comportamento de estocagem, no qual potes de pélen tendem a ser mais
numerosos e ficar mais tempo fechado. Além disso, observamos que mesmo com a diminuicao
dos recursos, as abelhas ainda continuam realizando seus processos na dinamica dos potes.
Esse trabalho realizou um estudo descritivo observacional, no qual descrevemos o
comportamento das abelhas em relacdo a estocagem de alimentos. Mais estudos sao
necessarios para responder as perguntas e hipéteses elaboradas.

Palavras-chave: comportamento; abelha-sem-ferrdo; polen; mel.

111



UL

FACUL

lllllllllllll

DAD.

L]
U
L]

CIENCIAS

ﬁﬁARMAC “UTICA




)

Instituto de
BiociEncias

The intestinal microbiome in patients with metabolic syndrome: a systematic review

BRAGA, Amanda L.; HOFFMANN, Christian

A pesquisa sobre 0 microbioma intestinal emergiu como uma area promissora para entender a
complexa relacdo entre fatores ambientais, como a dieta, e doencas metabolicas (Al Bander et
al., 2020; Zheng et al., 2020). A relacéo entre a microbiota intestinal e a resisténcia a insulina
(R1) envolve a modulacéo da inflamacéo sistémica, 0 metabolismo de &cidos graxos de cadeia
curta e as interacbes com o sistema imunoldgico do hospedeiro. Estudos sugerem que a
composi¢do da microbiota intestinal é crucial para a modulagéo da RI, influenciando tanto o
metabolismo quanto as respostas inflamatdrias. Nosso objetivo foi avaliar se mudancas na
composicdo da microbiota intestinal predispdem individuos a resisténcia a insulina e
influenciam o desenvolvimento ou progressdao da sindrome metabdlica. Esta reviséo
sistematica foi conduzida seguindo a metodologia PRISMA buscando artigos relevantes para
analisar as associacOes entre a diversidade da microbiota intestinal e parametros metabdlicos,
como HOMA-IR, glicose e insulina. Os achados revelaram que a reducdo da diversidade
microbiana, particularmente a menor alfa-diversidade, esteve associada a niveis mais altos de
HOMA-IR, glicose e insulina. Variagdes na beta-diversidade foram observadas entre
diferentes metodologias, indicando mudangas na estrutura da comunidade microbiana
correspondentes as alteragdes nos pardmetros metabdlicos. Correlacdes entre familias e
géneros bacterianos com pardmetros metabolicos variaram positiva e negativamente,
refletindo a complexidade das influéncias microbianas no metabolismo. Esses resultados
sugerem que a composicao da microbiota intestinal, avaliada por diversas abordagens, esta
intimamente ligada as alteracbes metabdlicas, reforcando a ideia de que a modulacdo da
microbiota, por meio de intervengdes como probidticos, pode ser uma estratégia promissora
para 0 manejo de distdrbios metabdlicos, como a resisténcia a insulina e o diabetes tipo 2. No
entanto, mais estudos sdo necessarios para elucidar as interacdes complexas entre microbiota
intestinal e vias metabdlicas.

Palavras-chave: diversidade microbiana; microbiota intestinal; probioticos; resisténcia a
insulina; sindrome metabdlica.
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Entre a propaganda, a pseudociéncia e a educacdo: uma analise do passado esquecido
do Boletim de Eugenia

MONTES, Luan F.; OROFINO, Rena P.

O estudo analisou o Boletim de Eugenia, publicado no Brasil em 1929, abordando sua relagéo
com a educacdo eugénica. A pesquisa tem como objetivo investigar como conceitos
bioldgicos, principalmente ligados a hereditariedade, foram distorcidos para sustentar praticas
pedagdgicas excludentes. A metodologia qualitativa utilizou analise documental e
categorizacdo temaética para avaliar os discursos publicados no boletim, considerando seu
contexto histérico e ideoldgico. Os resultados revelaram que o Boletim de Eugenia apresentou
narrativas pseudocientificas, promovendo discriminagdo racial e social sob o pretexto de
aperfeicoamento humano. O discurso eugénico enfatizou a hereditariedade como determinante
absoluto, ignorando influéncias ambientais e culturais, e utilizou conceitos bioldgicos de
forma instrumentalizada para justificar politicas de exclusdo. A andlise identificou categorias
como técnica, legitimidade, politica e educacional, destacando a educacdo como ferramenta
de propagacdo e legitimacdo do ideal eugénico. As conclusdes reforcam a necessidade de
revisitar criticamente o legado da educacdo eugénica para evitar a reproducdo de préaticas
discriminatorias. Propde-se a alfabetizacdo cientifica como abordagem pedagdgica
emancipadora, capaz de promover um ensino ético e engajado, contribuindo para a formacéo
de cidadéos conscientes e comprometidos com a justica social.

Palavras-chave: alfabetizacdo cientifica; educacédo; eugenia; hereditariedade; pseudociéncia;
racismo.
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Expressdo de metiltransferases H3K4 (histone 3 lysine 4) do tipo Setl/Trithorax
durante a regeneracdo muscular esquelética

DE SANTANA, Alana M.; SANTOS, Audrei R.; MIYABARA, Elen H.
Agéncia financiadora: FAPESP

O mausculo esquelético tem a capacidade de se regenerar ap6s uma injdria. As células satélite
séo celulas tronco especificas deste tecido e exercem papel fundamental na sua regeneracéo.
O adrenoceptor B2 ¢ o subtipo mais prevalente no musculo esquelético e seu papel durante a
regeneracdo muscular j& foi descrito, sendo importante nos periodos iniciais. Embora os
aspectos morfoldgicos da regeneracdo muscular esquelética sejam bem descritos, 0s
mecanismos moleculares desse processo ainda ndo sdo completamente conhecidos.
Considerando-se que as metiltransferases H3K4 (histone 3 lysine 4) do tipo Setl/Trithorax
MII1/2 (Mixed-lineage leukemia 1/2) e o complexo histona metiltransferase estdo envolvidos
nas divisdes das células satélite e na ativacdo de genes miogénicos, respectivamente,
hipotetiza-se que as metiltransferases H3K4 do tipo Setl/Trithorax podem interagir com o
adrenoceptor B2 durante as diferentes etapas da regeneracdo muscular esquelética, sendo
importantes para esse processo. Assim, este projeto teve como objetivo analisar a expressao
das metiltransferases H3K4 do tipo Setl/Trithorax Setdla, Setdlb, MII1, MII2, MII3 e Mll4
durante a regeneragdo muscular em animais selvagens e knockout para o adrenoceptor 2. A
partir do mMRNA de amostras de musculo TA criolesadas e analisadas nos periodos de 3, 10 e
21 dias apo6s a lesdo de camundongos machos, realizou-se a sintese de cDNA, e as amostras
foram amplificadas por gPCR. A andlise da expressao génica foi realizada utilizando o Ct de
cada amostra, assumindo o ACt do grupo controle como 1. A anlise estatistica foi realizada
utilizando ANOVA. Até o momento, os resultados revelaram aumento da expressdo génica de
Setdla nos periodos de 10 e 21 dias nos animais selvagens e no periodo de 21 dias nos animais
knockout. Para Setd1b, houve aumento da expressdo génica no periodo de 10 dias em ambas
as linhagens e diminuicdo no periodo de 3 dias nos animais knockout. Para Mll4, houve
aumento da expressao génica no periodo de 10 dias para os animais selvagens e diminuicao
em 21 dias nos animais knockout. Assim, nossos resultados sugerem que essas proteinas
interagem com o adrenoceptor B2 e sdo importantes para a regeneracdo do musculo
esquelético de camundongos.

Palavras-chave: Adrenoceptor 32; H3K4; Metiltransferases; regeneragdo muscular.
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Sinalizagdo BMP na regi&o dorsal do tubo neural e diferenciagéo de interneuronios
dorsais

DE PAIVA, Beatriz H. L.; YAN, Chao Y. I.

O sistema nervoso central de vertebrados origina-se do tubo neural embrionario, de forma que
a organizacao observada no sistema adulto resulta dos processos de proliferacdo, migracédo e
diferenciacdo que ocorrem durante a neurogénese. Ao longo desse processo, as linhagens de
interneurdnios do tubo neural assumem uma organizagdo dorsoventral, num padréo espacial
definido pela presenca e difusdo de morfégenos em ambos os polos do eixo: SHH, secretado
pela notocorda (ventral ao tubo), e o BMP, secretado pelo epitélio dorsal. Dependendo da
exposi¢do ao morfdgeno, as células progenitoras se diferenciam em subtipos celulares
distintos. Cada dominio de interneurénio apresenta um perfil transcriptdmico responsavel pela
diferenciacdo especifica de cada subtipo celular. Assim, os dominios podem ser identificados
pela combinacdo de proteinas especificas: os interneurénios dorsais (dl) 2-4 sdo marcados
pelos fatores de transcricdo LHX1/5 (dI2 e dl4) e ISLET1 (dI3). A importancia da via BMP
na diferenciagdo de dI2 e dl4 ndo esta clara. Assim, buscamos identificar a acdo do BMP na
aquisicdo de identidade dos dominios correspondentes a expressao de LHX1/5. Para isso,
eletroporamos o tubo neural de embrides de galinhas com o receptor truncado de BMP, para
inibir a sinalizacdo da via. Apds a intervencdo, realizamos imunofluorescéncia para as
proteinas ISLET1 e LHX1/5, a fim de identificar o fen6tipo dos dominios de interneur6nios
dorsais na auséncia de BMP. Como resultado, observamos a reducdo do dominio de ISLET
(d13) e 0 aumento dos dominios de LHX1/5 (dI2 e di4).

Palavras-chave: BMP; medula espinhal; tubo neural embrionario.
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Impacto do estresse psicossocial na biologia dos teldmeros no Sistema Nervoso
Central

DE SOUZA, Davi; POIAN, L. R.; CHIAVEGATTO, Silvana

O estresse psicossocial, embora tenha um potencial positivo para a sobrevivéncia e
desenvolvimento, quando intenso e duradouro, pode estar associado ao desenvolvimento de
psicopatologias em humanos. Em nivel celular, o estresse psicossocial prolongado pode
influenciar a biologia dos teléomeros. Telémeros sdo estruturas que protegem as extremidades
dos cromossomos, compostos pela enzima telomerase (TERT), proteinas do Complexo
Shelterin e uma sequéncia repetitiva de nucleotideos. O comprimento da sequéncia repetitiva
parece ser o principal aspecto alterado pelo estresse psicoldgico, mas ndo o Unico. No entanto,
tanto esse quanto outros aspectos da biologia telomérica sdo pouco explorados no Sistema
Nervoso Central (SNC). O presente trabalho tem como objetivos mapear as evidéncias mais
relevantes do impacto do estresse psicossocial prolongado sobre a expressao e atividade da
TERT, a expressao das proteinas do Complexo helterin e o comprimento dos telémeros no
SNC. Para isso, foi seguido o protocolo para revisao de escopo do Manual JBI, acompanhado
do PRISMA ScR para validagao das estratégias de busca e selecdo empregadas. As bases de
dados utilizadas foram PubMed, Embase e Scopus. Foram considerados trabalhos de pesquisa
primaria e de revisao, publicados entre 2004 a 2024. As buscas definitivas nas bases de dados
identificaram um total de 3.065 trabalhos. Seguindo os critérios de elegibilidade previamente
estabelecidos, 37 artigos foram incluidos no registro final. Nos artigos selecionados, as
evidéncias apontaram o impacto do estresse psicossocial prolongado na biologia dos telomeros
no SNC em quatro espécies diferentes: humanos, camundongos, ratos e zebrafish. No total, 10
regioes e 19 tecidos distintos do SNC foram avaliados. Observou-se que o estresse psicossocial
prolongado influencia o comprimento dos telémeros, a expressao e a atividade da TERT e a
expressao de proteinas do Complexo Shelterin, com variagdes teciduais. Assim, conclui-se
que o estresse psicossocial prolongado exerce um impacto mensuravel na biologia dos
telomeros no SNC de humanos e modelos animais. Esses efeitos sdo area-especificos e
apresentam diferencas marcantes entre os aspectos da biologia telomérica, com algumas
respostas até mesmo divergentes. Esses achados ressaltam a complexidade dos efeitos do
estresse no SNC e reforcam a necessidade de investigagOes mais aprofundadas sobre o tema.

Palavras-chave: estresse psicossocial; Sistema Nervoso Central; telomerase; telomeros.
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Analise da distribuicéo de fluxos em diferentes redes metabdlicas e seu impacto
na producéo de polihidroxialcanoatos.

MARTINS, Gabriel; GOMEZ, Gregorio

A analise de fluxos metabdlicos € essencial para otimizar processos biotecnologicos. A técnica
de 13C-MFA utiliza substratos marcados com 3C para estimar fluxos intracelulares, ao analisar
isotopdmeros de massa detectados via espectrometria. Este trabalho desenvolveu dois modelos
de 3C-MFA para a sintese de polihidroxialcanoatos (PHAS) a partir de glicose como fonte de
carbono, além de criar um framework para substratos alternativos, como glicerol e xilose. Os
Modelos metabdlicos foram implementados no software OpenFlux2, em que o primeiro
modelo integrou a via Entner-Doudoroff (ED) e a Via das Pentoses Fosfato (\VP) com a sintese
de PHA, enquanto o segundo combinou a via Embden-Meyerhof-Parnas (EMP) coma VP e a
sintese de PHA. Posteriormente, simulac@es in-silico avaliaram a incorporacao de 3C em
fragmentos de PHA de 3 carbonos a partir dos substratos iniciais a fim de avaliar a
sensibilidade dos modelos a experimentos. No caso de se utilizar glicose como substrato
inicial, os resultados indicaram que, com 20% de glicose marcada no carbono 1 e 80% de
glicose sem marcacdo, 0 modelo ED+VP néo foi sensivel a variacéo de fluxos na VP, pois a
marcacao isotdpica era perdida totalmente como CO:. Em contrapartida, o modelo EMP+VP
apresentou sensibilidade, com maior fluxo na VP reduzindo a incorporacdo de 13C. Quando
utilizada 20% de glicose totalmente marcada e 80% de glicose sem marcagdo, ambos 0s
modelos demonstraram sensibilidade analitica, mas o0 modelo ED+VP mostrou limitaces
devido a redundancia de solucdes para fluxos oxidativos na VVP. Conclui-se que o padrdo de
marcagdo inicial e a escolha da via metabdlica afetam diretamente a sensibilidade do *3C-
MFA. O modelo EMP+VP apresentou maior robustez para estimar fluxos oxidativos na VP.
Assim, em bactérias que sintetizam PHA e que possuem a via EMP como catabolismo central
de carbono, é possivel estimar melhor os valores de fluxos intracelulares através de
experimentos.

Palavras-chave: Engenharia metabdlica; Polihidroxialcanoatos; 13C-MFA.
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Modulacéo de novos genes envolvidos na metastase de cancer de pulméo

DE GOIS, Guilherme A.; DRUMOND, Maria E. P.; OLIVEIRA, Pedro L. S.; MENEZES,
Joice M.; KIMURA, Edna T.; FUZIWARA, Cesar S.

O cancer de pulméo é o segundo cancer de maior incidéncia e a principal causa de morte.
Entretanto, ainda sdo necessarios estudos moleculares para compreender o mecanismo de
aquisicdo de caracteristicas agressivas que levam a metéstase. O aumento de atividade do
complexo EZH2/PRC2 tem sido reportado em diferentes tipos de cancer, principalmente em
histotipos mais agressivos. O EZH2 é responsavel pela trimetilagdo da lisina 27 na histona
H3 (H3K27Me3), o que induz a compactacao da cromatina e o silenciamento génico. Um
possivel alvo de EZH2 ¢é a familia de microRNAs miR-200, cuja perda de expressdo esta
associada a ativacdo do processo de transicdo epitélio-mesénquima (EMT) e,
consequentemente, associada ao processo metastatico no cancer de pulmao. Assim, este
projeto teve como objetivo entender os efeitos da modulacdo de EZH2 no cancer de pulmao
metastatico e sua relacdo com a regulacdo de miR-200. Editamos o gene que codifica para
Ezh2 murino com CRISPR/Cas9 e, apds validar a edi¢cdo por sequenciamento de Sanger,
obtivemos clones que apresentaram menores niveis de EZH2 em relagdo ao controle ndo-
editado por Western Blotting. Selecionamos dois clones com fenotipo epitelial para os ensaios
funcionais. Realizamos um ensaio de plasmideo repérter de luciferase e observamos maior
ativacdo dos promotores da familia mir-200 nos clones com edicdo em Ezh2. Além disso,
realizamos ensaio de contagem celular, no qual observamos menor quantidade de células nos
clones editados em 72h, e ensaio de atividade mitocondrial, no qual obtivemos resultados
contrastantes entre os dois clones testados em 24h. Em seguida, cultivamos as linhagens em
suspensdo e observamos que o0s clones formaram aglomerados celulares menores do que o
controle ndo-editado. Por fim, realizamos um ensaio de migracéo por membrana microporosa,
0 que revelou maior migragéo celular no controle ndo-editado em comparacao aos clones
editados. Dessa forma, concluimos que a edicdo de Ezh2 foi bem-sucedida e que a reversdo
do fenotipo epitelial esta correlacionada & maior ativacdo dos promotores de miR-200. Além
disso, revelamos que o silenciamento de Ezh2 tem efeito antitumoral.

Palavras-chave: cancer; CRISPR; EZH2; metastase; microRNA.
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Alterac0es de niveis e localizagcdo de ADA em células endoteliais submetidas a
shear stress

TSUKIOKA, Guilherme H.; FREITAS, Vanessa M.
Agéncia financiadora: Universidade de S&o Paulo (Programa Unificado de Bolsas- PUB)

Células endoteliais (CEs) sdo células que revestem 0s vasos sanguineos e, durante a
tumorigénese, apresentam mudangas em seu comportamento durante processos Como
angiogénese e metastase. Os estudos que utilizam culturas de CEs como modelo podem néo
representar as condicdes reais dessas células, pois essas sdo continuamente expostas ao flow
shear-stress (FSS), que é a friccdo causada pelo fluxo sanguineo. Em dados recentes do grupo,
observamos que o FSS altera tanto a morfologia de células endoteliais da veia de cordao
umbilical humano (HUVECSs) quanto seu perfil proteico, levando a superexpressao da proteina
ADA (Adenosina Deaminase). Esse projeto tem como objetivo validar a expressao de ADA
em condig0es estaticas e expostas a FSS, e como essa forca afeta o endotélio e o processo de
extravasamento durante a metastase. O presente trabalho tem como objetivos verificar a
expressdo intracelular e localizagdo da proteina ADA em HUVECs sob influéncia de
condigcBes de Shear Stress devido ao fluxo fluido comparado com o modelo estatico
tradicional. Para validar a expressdo diferenciada de ADA, HUVECs foram cultivadas e
submetidas a FSS em um agitador orbital e em um Sistema de Bombeamento IBIDI. Apés o
alinhamento das HUVECs ao fluxo, as células do agitador foram lisadas e o foi realizado
Western blotting para avaliar a expressdo de ADA. Nas células do Sistema IBIDI foi realizado
imunocitoquimica para avaliar a localizacdo intracelular. Como controle experimental, foram
usadas células HUVEC cultivadas em fluido estatico. Preliminarmente, Western Blotting ndo
gerou resultados. A imunohistoquimica revelou alteracdes morfologicas em condicdo FSS
comparado com condicdo estatica. E ADA aparece localizada no citoplasma e no nicleo, como
apontado nas setas na figura. Assim, conclui-se que SS afeta a morfologia de HUVECS,
alterando a forma do nucleo, tornando o nucleo mais fusiforme, assim como a forma da célula
em si. E em ambas as condicdes estatica e de SS, as HUVECs expressam ADA, localizado no
citoplasma e no nucleo.

Palavras-chave: ADA; HUVEC; metastase; morfologia; Shear Stress.
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Efeito do Sistema “Esponja de microRNA” na modulacio de microRNA altamente

expresso em Céancer de Tiroide

DUARTE, Isabela; FUZIWARA, Cesar S.; SAITO, Kelly C.; KIMURA, Edna T.

MicroRNAs (miRNAs) apresentam funcdo essencial em regular a expressdo génica pos-
transcricional e sua desregulacéo esta presente em diferentes tipos de cancer e constituem, em
geral, marcas tumorais malignas, associadas a potencializacao de efeitos oncogénicos. Altos
niveis de miR-146b sdo um marco do cancer de tiroide, e sua superexpressao correlaciona-se
com mutacfes nos genes BRAF e TERT, e progndéstico agravado. miRNAs regulam seus
mRNAs alvo através do pareamento imperfeito com sua regido 3’-ndo traduzida (UTR), e
miR-146b-5p apresenta 283 alvos preditos in silico envolvidos em processos como migracao
e invasdo celular no contexto bioldgico da tiroide. Assim, o objetivo do projeto foi investigar
o efeito bioldgico e o transcriptoma de uma esponja com sequéncia antisenso para miR-146b-
5p em células de cancer anaplasico de tiroide. Foram geradas duas esponjas diferentes
contendo 6 ou 12 repeticdes (6X e 12X, respectivamente) da sequéncia antisenso ao miR 146b-
5p no plasmideo pMSCV-puro, e um plasmideo controle com miR-146b scramble. Os
plasmideos foram transfectados para a linhagem celular KTC2, de cancer anaplésico de tiroide
(ATC). Os ensaios funcionais realizados foram proliferacdo celular (citometria), viabilidade
celular (MTT) e migracdo celular (fechamento de ferida). A anélise do transcriptoma foi
realizada usando o sistema HiSeq 2500 (Illumina) e expressdo génica foi calculada por fold-
change. Os resultados de genes diferencialmente expressos (DEGs) foram comparados com
alvos preditos por TargetScan e o enriquecimento de vias foi realizado pela plataforma
Enrichr. Estabelecemos as linhagens KTC2-6X e KTC2-12X que superexpressam esponja
para miR-146b-5p. O impacto da esponja nas células KTC2 apresentou reducdo na migracao
celular para KTC2-6X e KTC2-12X, enquanto ndo houve mudancas para proliferacéo e
viabilidade celular. A anélise de RNASeq para a linhagem KTC2-12X mostrou 1669 DEGs
upregulated e 1687 downregulated em relagdo ao KTC2-scramble. Estes DEGs foram
comparados com 283 alvos preditos de miR-146b, e apresentaram 38 genes upregulated em
comum, com vias enriquecidas relacionadas ao funcionamento tiroidiano. E 22 genes
downregulated, enriquecidos para vias como migragéo celular. Em suma, a esponja de miR-
146b-5p diminui a migracédo celular e apresenta modulagdes relevantes na expressdo génica
de vias vinculadas a tiroide, nos auxiliando a compreender o papel de miR-146b-5p no cancer
de tiroide.

Palavras-chave: Cancer anaplasico de tiroide; Esponja de microRNAs; MiR-146b-5p.
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Avaliacdo do papel da aconitase na regulacdo de genes de sintese de ferro-enxofre em
Caulobacter crescentus

PEREIRA, Jodo P. C.; MARQUES, Marilis V.
Agéncia financiadora: FAPESP

A aconitase ¢ uma proteina conhecida por sua acdo enzimatica de catalisacdo da reacdo de
conversao de citrato para isocitrato no Ciclo de Krebs, quando ligada a um grupo FeS. Além
disso, em outros organismos, como em Escherichia coli, essa proteina na forma Apo (sem o
grupo FeS) também possui a capacidade de ligar RNA alterando sua meia-vida e a traduc&o.
Entretanto, em C. crescentus (uma alfaproteobactéria muito utilizada como organismo modelo
para estudo de diferenciacdo celular em  procariontes), esta proteina faz parte do
degradossomo de RNA, importante estrutura de regulacdo de expressao génica global em
procariontes. Dessa forma, este projeto pretende avaliar se a aconitase de C. crescentus pode-
se ligar e com quais RNAs, e como ela interfere na regulacdo desses RNAs. Para esta
finalidade, foi realizada a clonagem do gene da aconitase com um tag FLAG em C. crescentus,
e a proteina foi identificada por Western blotting e recuperada através de ensaios de pulldown
com uma resina anti-FLAG. A linhagem FLAG-Aconitase tratada com o quelante de ferro
2,2"- bipiridil foi utilizada em ensaios de larga escala de “High-throughput sequencing of RNA
isolated by crosslinking immunoprecipitation” (HITS-CLIP) para obtencdo dos RNAs
ligantes in vivo, Estes RNAs foram sequenciados no Centro de Facilidades de Apoio a
Pesquisa da Universidade de Sdo Paulo (CEFAP-USP) e como resultado foram observados
diversos genes, sendo que uma grande parte deles era de genes descritos como altamente
expressos em situacbes de caréncia de ferro. Em virtude dos fatos mencionados, pode-se
concluir que a aconitase de C. crescentus deve realmente ligar RNA, ja que ela era a Unica
proteina que estava sendo isolada no pulldown e puderam ser observadas quantidades
constantes e significantes de RNAs purificados. Além disso, o protocolo do HITS-CLIP se
mostrou eficiente para o isolamento adequado e sequenciamento dos RNAs. Entretanto,
acredita-se que uma parte dos RNAs sequenciados se ligou de maneira inespecifica na resina
anti-FLAG ou/e na aconitase, devido a sua alta quantidade na célula em situacdo de caréncia
de ferro, logo, os experimentos devem ser repetidos com controles melhores para delimitar
exatamente quais aqueles que se ligam a aconitase de maneira especifica.
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Investigacio da via da a-oxidacdo em bactérias chassis na producéo de
bioplasticos

CORREA, Julie C.; SILVA, Luiziana F.; LEMOS, Aline C. C.

Devido a sua biodegradabilidade e propriedades termoplasticas, os polihidroxialcanoatos
(PHA) de origem bacteriana apresentam-se como uma alternativa aos plasticos de origem
petroquimica. A partir de acetil-CoA produzido no catabolismo de carboidratos, forma-se o
polimero Poli(3-hidroxibutirato) (P3HB), quando ofertado um co-substrato, como propionato,
obtém-se o copolimero Poli(3-hidroxibutirato-co-3-hidroxivalerato) [P(3HB-co-3HV)], cuja
maleabilidade é maior. Dada a presenca de vias de oxidacdo do propionato, apenas pequena
fracdo desse co-substrato ¢ convertida em monomeros de 3HV. A a-oxidacdo foi proposta
como uma possivel via de catabolismo de propionato em Burkholderia sacchari, ja que
mutantes UV afetados no crescimento em intermediarios desta via apresentaram um valor de
Y 3Hviprop (fator de converséo de propionato a 3HV) maior do que a linhagem selvagem. Este
trabalho investigou a relevancia de possiveis genes envolvidos na o-oxidacdo em duas
bactérias chassis na producdo de PHA (B. sacchari e Ralstonia eutropha) por meio de delecao
e interrupcdo génica com plasmideos condicionalmente replicativos. pNPTS138::acil720 foi
utilizado para interromper o gene codificador putativo de acil-CoA desidrogenase do operon
proposto da a-oxidagdo em B. sacchari. Obtiveram-se clones interrompidos nesse gene, 0s
quais foram avaliados quanto a producdo do copolimero e 0s impactos nos valores de
eficiéncia no uso de propionato Y snviprop. OS resultados apontaram um valor de Y 3nviprop Menor
nas linhagens interrompidas (0,05g/g) em comparacdo a linhagem selvagem (0,10g/g). O
método de interrupcdo mostrou-se eficaz, entretanto a delecdo deste gene ndo levou ao
aumento do valor de Yznviprop. AS hipdteses para esses resultados seriam a compensagéo desta
atividade por outra enzima ou o desencadeamento de uma maior ativacdo da via do 2-
metilcitrato (2MCC), ja molecularmente comprovada como via de consumo de propionato. O
plasmideo PEX18ap::a-oxdel foi utilizado para deleg¢ao da a-oxidagdo em R. eutropha e duas
linhagens de B. sacchari (selvagem e deletada no 2MCC). Obtiveram-se colonias AmpR,
indicando a ocorréncia do primeiro evento de recombinacdo. Porém, quando analisadas por
PCR, todas as colbnias que passaram pelo segundo evento de recombinacdo, levando a perda
da resisténcia ao antibiotico, haviam revertido ao fendtipo selvagem, ndo sendo detectada
nenhuma linhagem deletada.

Palavras-chave: a-oxidagdo; Burkholderia sacchari; P(3HB-co-3HV); Propionato; Ralstonia
eutropha.
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Expressdo heterdloga da aconitase de Caulobacter crescentus em Escherichia coli e
avaliacéo de sua atividade

SPITZER, Lucas; MARQUES, Marilis V.
Agéncia Financiadora: FAPESP / CNPQ.

Ao longo da evolucdo, a selecdo natural permitiu a manutencdo de grupos de genes que
codificam proteinas multifuncionais (proteinas multitarefa). As proteinas Aconitase (Acn) sdo
multifuncionais, atuando tanto na catélise reversivel do citrato e isocitrato no Ciclo do Acido
Tricarboxilico (TCA), quanto na regulacdo de genes sensiveis ao ferro. A aconitase de
Caulobacter crescentus possui aproximadamente 90 kDa e interage com o microdominio C-
terminal da RNase E no complexo multienzimatico RNA degradossomo. O objetivo deste
estudo foi expressar a proteina Acn de Caulobacter crescentus em Escherichia coli, purifica-
la e avaliar sua atividade enzimatica na conversdo do citrato em cis-aconitato na presenca de
ferro. Amplificamos o gene acn por PCR com primers especificos a partir do DNA gendmico
de C. crescentus e clonamos esse fragmento no vetor PCR-Blunt em células eletrocompetentes
de Escherichia coli DH10p. Colonias foram obtidas, e a digestdo enzimatica dos plasmideos
com EcoRI confirmou a presenga de bandas de aproximadamente 3 kb e 3,5 kb
correspondentes ao inserto (acn) e ao vetor (pBlunt), respectivamente. O inserto foi purificado
e clonado no vetor pET28a(+) em células de E. coli BL21-DES3, validando a construgdo do
plasmideo recombinante com digestdo dupla (Notl/Ndel). Induzimos a expressao da proteina
Acn heteréloga com IPTG e usando SDS-PAGE, detectamos bandas de aproximadamente 100
kDa, indicando expressdo eficiente apds 1-3 horas. E importante notar que nossa proteina foi
clonada em fusdo com uma sequéncia amino-terminal de poli-histidinas. Essa adicdo facilitou
0 processo de purificacdo realizado por cromatografia de afinidade em resina de niquel. O uso
combinado de baixas concentragfes do indutor e temperaturas mais baixas durante o
crescimento das células recombinantes (pET+acn) foi crucial para obter a forma soltvel da
proteina. O protocolo de purificacdo permitiu a recuperacdo de uma quantidade significativa
da proteina Acn, conforme determinado pelo teste de concentracdo de proteinas de Bradford.
O cluster [Fe-S] foi reconstituido apds a dialise da proteina e isso se mostrou fundamental para
a atividade enzimatica da proteina aconitase. Este ensaio de atividade da formacéo de cis-
aconitato foi realizado a 55°C, monitorado por absorbancia a 240 nm usando um
espectrofotdmetro.

Palavras-chave: Aconitase; Caulobacter; Expressdo de proteina.
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Papel do T3SS de Burkholderia seminalis TC3.4.2R3 nos mecanismos de
interagdo microbiana

NOBREGA E SILVA, Luize; DE ARAUJO, Welington L.

A bactéria Burkholderia seminalis tem sido isolada de diversos ambientes, como solo, agua,
plantas e pacientes imunocomprometidos ou com fibrose cistica. A interacdo desta espécie
com o seu hospedeiro pode ser o resultado de diferentes mecanismos ecoldgicos, podendo ser
benéfica para o hospedeiro ou resultando em patogenicidade. Em plantas, isolados desta
espécie podem ser patogénicas para algumas espécies vegetais e promotoras de crescimento e
agente de controle bioldgico para outras. A linhagem TC3.4.2R3 de B. seminalis, isolada como
enddfito das raizes de cana-de-acgUcar, apresenta um potencial antagbnico contra diversos
fungos fitopatogénicos, além de promover o crescimento vegetal de soja e controlar B.
gladioli, agente causal da necrose do pseudobulbo e folhas de orquideas. Por outro lado, foi
observado que a viruléncia desta linhagem a Galleria mellonella (modelo animal) é
intensificada a 37°C em comparacdo a 28°C. A versatilidade desta bactéria em ocupar
diferentes nichos ecoldgicos e interagir de forma diferente com o seu hospedeiro esta associada
a sua resposta a variacdo de temperatura, visto que em estudo prévio, foi observado que a
temperatura ambiente (28°C) ocorre uma maior producdo de compostos antiflngicos,
enquanto genes de viruléncia sdo reprimidos a temperatura clinica (37°C). Considerando que
0 sistema de secrecdo do tipo 3 (T3SS) é um sistema importante na interacdo bactéria-
hospedeiro, o objetivo da presente proposta é analisar o papel ecoldgico deste sistema de
secrecdo de B. seminalis TC3.4.2R3 nos mecanismos de interacdo desta bactéria. Para isso, 1)
o cluster que codifica o T3SS sera re-anotado manualmente no genoma desta bactéria; 2)
diferentes analises comparativas com clusters T3SS de espécies do género Burkholderia serdo
realizadas para avaliar o potencial papel deste sistema em mecanismos ecoldgicos, 3) a
expressdo dos genes deste cluster serd avaliada em diferentes temperaturas (28°C x 37°C) para
verificar as condi¢Oes que atuam sobre a regulacédo deste sistema em B. seminalis TC3.4.2R3.
Os resultados a serem obtidos serdo importantes para o entendimento dos mecanismos
moleculares envolvidos no estabelecimento desta bactéria em diferentes ambientes e,
especialmente na importancia do T3SS durante as interagdes do Complexo Burkholderia
cepacia.

Palavras-chaves: Bactéria-hospedeiro; BCC; ecologia microbiana; termorregulacéo; T3SS.
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Co-cultura de células tumorais humanas com células de blastoderme de zebrafish:
Estudo do microambiente tumoral

PEREIRA, Mariana T.; CAMARA, Niels O. S.
Agéncia financiadora: FAPESP; CNPq; CAPES

O céancer de mama € uma das principais causas de incidéncia e mortalidade entre mulheres,
com tratamentos convencionais frequentemente apresentando baixa seletividade e efeitos
adversos significativos. A oncologia de precisao busca personalizar os tratamentos com base
em fatores clinicos, genéticos e moleculares, visando melhorar a eficacia e reduzir os efeitos
colaterais. O zebrafish (Danio rerio) € um modelo valioso para estudos tumorais, pois seu
genoma € altamente conservado em relacdo ao humano, incluindo oncogenes e genes
supressores de tumor. Este projeto prop0e a cria¢do de uma co-cultura hibrida 3D entre células
da blastoderme do embrido de zebrafish e células humanas da linhagem MDA-MB-231, um
modelo de cancer de mama triplo negativo. A co-cultura visa eliminar a imunossupressao nos
organismos transplantados, mimetizando um tumor humano para avaliar a progressado tumoral,
desempenho metabdlico e 0 microambiente tumoral. Foram utilizadas 2.500 células tumorais
MDA-MB-231 mkate2 e 2.500 células da blastoderme do zebrafish para estabelecer a co-
cultura. A analise se baseia em medic¢des dos niveis de glicose e lactato no meio de cultura,
observacdo das interacdes celulares por microscopia confocal e de fluorescéncia, além de
realizacdo da citometria de fluxo. Resultados preliminares indicam que as células da
blastoderme proliferam mais em co-cultura 2D com as células tumorais do que em cultura
isolada, enquanto as células tumorais ndo mostraram diferenca na proliferacdo. Além disso, as
células tumorais apresentaram reducdo na massa mitocondrial durante a co-cultura, enquanto
as celulas da blastoderme demonstraram aumento da massa mitocondrial em co-cultura,
sugerindo alteracGes metabdlicas dessas células.

Palavras-chave: cancer humano; cultura 3D; microambiente; zebrafish.
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O papel da proteina ITGA4 na migracao transendotelial de células MDA-MB-231

SANTOS, Nicolly C. C.; VILLARINHO, Nicolas J.; FREITAS, Vanessa M.

O céncer de mama é o segundo tipo de cancer que mais mata mulheres no mundo. Dentre 0s
subtipos, o cancer de mama triplo negativo (TNBC) é conhecido por seu carater agressivo e
grande resisténcia a terapias hormonais, devido a auséncia de receptores para progesterona e
estrogénio e baixa expressao de do fator de crescimento HER+. O TNBC tem alto potencial
metastatico, com tropismo para 0s pulmdes, 0ssos e cérebro. HaA evidéncias de que
componentes utilizados por essas células tumorais para realizar tal processo sdo as vesiculas
extracelulares (EVs). Essas vesiculas sdo envoltas em uma bicamada fosfolipidica e carregam
em seu interior proteinas, acidos nucléicos e metabdlitos de sua célula de origem. Elas sdo
responsaveis pela comunicacédo entre células do tumor, além da comunicacdo com células ndo
tumorais adjacentes, modelando o microambiente tumoral e, assim, permitindo que o tumor
prolifere, induza angiogénese e resista a drogas utilizadas para o combate ao tumor. Através
de estudos in silico, foi observado que a Integrina a 4, proteina transmembranar que atua no
processo de adesdo e sinalizacdo celular tanto em células sadias quanto em células
cancerigenas, esta presente em uma subpopulacdo de pequenas EVs (SEV) da linhagem
celular cancerigena triplo negativa MDA-MB-231 e que pode atuar na modulacdo do
comportamento da linhagem de células endoteliais HUVEC. Ensaios para teste de antibidtico
puromicina para selecdo de células HUVEC transduzidas e Western Blot para definir o valor
de MOI foram realizados, cujos valores obtidos foram 0,75 ug/mL e MOI 0,5,
respectivamente. Outros ensaios serdo conduzidos para avaliar, in vitro, se a proteina ITGA4
expressa em células de cancer de mama podem afetar células endoteliais e como é feita essa
modulacéo.

Palavras-chave: vesiculas extracelulares; cancer de mama; shRNA.
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Caracterizacao molecular e funcional da ORF YJR124C em Saccharomyces

cerevisiae

OLIVEIRA, Thabata F.; BARROS, Mario H.

Saccharomyces cerevisiae € um organismo modelo amplamente utilizado em biologia
molecular devido a sua estrutura eucariotica simples, genoma bem caracterizado e facilidade
de manipulacéo genética. O genoma de S. cerevisiae, completamente sequenciado em 1996,
permitiu pesquisas extensivas para elucidar as fung¢fes de muitos genes, embora alguns, como
a ORF YJR124c localizada no cromossomo X, ainda permanecam néo caracterizados. Este
trabalho teve como objetivo caracterizar molecular e funcionalmente a ORF YJR124c
utilizando abordagens multidisciplinares, incluindo analises bioinformaticas, fusao da proteina
Yjrl24c com GFP (Green Fluorescent Protein) e testes fenotipicos em diferentes linhagens
de leveduras sob diversas condi¢cBes de cultivo e exposicdo a metais. As andlises
bioinformaticas indicam que Yjrl24c possui a topologia canbnica de um transportador da
superfamilia MFS (Major Facilitator Superfamily), com 12 segmentos transmembranares e
uma cavidade central. Residuos criticos, como &cido aspartico e glutdmico, conservados no
provavel sitio de ligacdo, sugerem uma interacdo com substratos ou ions metalicos.
Homdlogos de Yjrl124c foram encontrados em outros organismos, como Candida albicans,
onde estdo associados a resisténcia a antifungicos como fluconazol. A fusdo com GFP sugere
que a proteina Yjrl24c esta localizada no vacuolo e na membrana plasmatica da levedura.
Testes com fluconazol revelaram que a auséncia de YJR124c aumenta a sensibilidade ao
antifangico, enquanto sua superexpressado € deletéria. Testes de crescimento mostraram que 0
mutante nulo para YJR124c é sensivel ao manganés no meio YPD e resistente ao cobre e ao
zinco no meio YPEG. A superexpresséo de YJR124c resultou em aumento da sensibilidade ao
cobre nos dois meios e aumento da resisténcia ao manganés no YPEG. Quando a proteina
Yjr124c foi enderecada & membrana da mitoc6ndria, a levedura ficou sensivel ao manganés
no YPEG e resistente ao cobre no YPD. Além disso, a delecdo de YJR124c resgatou o
crescimento do mutante nulo para a tioredoxina peroxidase (TSAL1). Conclui-se que a ORF
YJR124c em S. cerevisiae possivelmente codifica um transportador MFS presente na
membrana vacuolar, supostamente envolvido no transporte de ions metalicos e na resisténcia
ao estresse ambiental, com interacfes genéticas sugerindo uma conexdo com as vias de
controle redox.

Palavras-chave: Major facilitator superfamily; ORF YJR124c; Saccharomyces cerevisiae.
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Observagdes preliminares sobre a organizacgo social de toninhas, Pontoporia
blainvillei, obtidas a partir de VANTSs (Veiculos Aéreos N&o Tripulados)

PERES, Gabriela P.; SANTOS, Marcos C. O.

A toninha, Pontoporia blainvillei, € um pequeno cetdceo ameacgado de extingdo. A espécie é
endémica da costa da América do Sul, com distribuicdo indo do Espirito Santo, no Brasil, ao
norte da Argentina. Por ser uma espécie de comportamento criptico, grande parte do
conhecimento sobre a historia de vida das toninhas € baseado em estudos realizados com
animais mortos. No entanto, desde novembro de 2022 esse cenario vem mudando, pois as
toninhas passaram a ser estudadas com o uso de Veiculos Aéreos Nao Tripulados (VANTS)
ao longo da costa norte do estado de Sdo Paulo, Brasil, nas &guas claras de Ubatuba (23°26'S,
45°05'0). O objetivo deste estudo foi apresentar uma descricdo preliminar da organizagéo
social das toninhas na area de estudo, a partir da analise de dados de tamanho e composic¢édo
de grupos. Para evitar a autocorrelacdo dos dados, foi considerada apenas a quantidade de
grupos que foi possivel distinguir por voo, desconsiderando possiveis recontagens entre videos
de um mesmo voo. Até abril de 2024, foi realizado um esfor¢o amostral de 712 voos de drones
em uma &rea de aproximadamente 25 kmz?, resultando em mais de 57 horas de filmagens de
toninhas. Nesse periodo, foram registrados 1.817 grupos, com tamanhos de 2 a 6 individuos.
As composi¢des de grupo mais frequentemente observadas para as toninhas foram: pares de
fémea e filhote (FC), pares de dois adultos (AA), trios compostos por fémea, filhote e um
macho adulto (FC+M), trios de trés adultos (AAA), grupos de quatro individuos compostos
por fémea, filhote, um juvenil e um macho adulto (FC+Y+M), grupos de cinco individuos
compostos por fémea, filhote, dois juvenis e um macho adulto (FC+Y+Y+M), e grupos de seis
individuos, compostos por fémea, filhote, trés juvenis e um macho adulto (FC+Y+Y+Y+M),
sendo AA e FC+M as composic¢des mais frequentes ao longo de todo o ano.

Palavras-chave: Drones; Organizagdo social; Toninha.
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Revisdo dos impactos ambientais de parques eolicos offshore sobre aves marinhas

DE SOUZA, Lucas B.; TURRA, Alexander; LAURINO, Ivan R. A.

O aumento das temperaturas globais e dos niveis do mar representam uma ameaga significativa
a biodiversidade. Nesse contexto, a energia renovavel, especialmente parques edlicos offshore
(PEOs), sdo essenciais para mitigar as mudancas climaticas. Contudo, essas estruturas
apresentam impactos socioambientais relevantes, particularmente para aves marinhas, devido
a colisdes, perda de habitat e alteracdes comportamentais. Este estudo, baseado em uma
revisdo sistematica da literatura global, investigou os impactos ecoldgicos de OWFs em aves
marinhas, considerando 129 artigos cientificos. As analises identificaram impactos diretos,
como aumento da mortalidade devido a colisdes, deslocamento causado pela perda de habitat
e custos energéticos associados a desvios de rota. Efeitos indiretos, como menor sucesso
reprodutivo e de forrageio, também foram registrados, frequentemente relacionados a
perturbacdo e a fragmentacdo de habitats. A pesquisa revelou que os efeitos mais citados
ocorrem durante a fase operacional das OWFs, principalmente devido a presenca das turbinas.
Contudo, lacunas permanecem na compreensdo dos impactos de longo prazo e das interaces
cumulativas com outras pressdes humanas, como mudancas climaticas e sobre-exploracao dos
recursos marinhos. Além disso, a concentracdo de estudos no hemisfério norte limita o
entendimento sobre grupos e espécies de aves vulneraveis em escala global. Medidas de
mitigacdo propostas incluem maior sinalizagdo das turbinas para reduzir colisdes, regulagéo
da atividade durante picos migratorios e posicionamento estratégico das OWFs para evitar
habitats criticos. No entanto, as avaliacbes carecem de dados robustos de longo prazo,
dificultando a analise das relaces causais e a generaliza¢do dos resultados. Conclui-se que,
apesar da importancia das OWFs na transicdo energética, seus impactos ecoldgicos,
especialmente em aves marinhas, exigem atencdo continua. Pesquisas adicionais sao
necessarias para avaliar efeitos a longo prazo e desenvolver estratégias que minimizem os
riscos, especialmente em regides como o Brasil, onde a expansdo dessa matriz energética esta
em crescimento.

Palavras-chave: avaliacdo de impacto; aves marinhas; Parques Eolicos Offshore.
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Identificacdo, mapeamento e andalise cumulativa das ameacas as praias arenosas do
Litoral Norte de S&o Paulo.

ASSIS, Maiara F.; MALINCONICO, Nicole; TURRA, Alexander
Agéncia Financiadora: FAPESP

As praias arenosas sdo ecossistemas de grande importancia para a sociedade, provendo
beneficios com relevancia para a salde e bem-estar da populacdo (Millennium Ecosystem
Assessment, 2003; Sarda, 2013). Nesse contexto, um importante elemento a considerar-se € 0
mapeamento das ameagcas e suas fontes, que afetam esses ambientes (Halpern & Fujita, 2013;
Corréa et al., 2021). Assim, o objetivo do projeto é analisar qualitativa e quantitativamente as
ameacas as praias do litoral norte de Sdo Paulo, explorando sua cumulatividade. Para isso,
foram analisadas um total de 56 praias dos municipios de Caraguatatuba, llhabela, Séo
Sebastido e Ubatuba. Para isso, foi feita uma pesquisa bibliografica para ameagas gerais em
praias (Defeo, 2009; Ottoni, 2020; Rech et al., 2021) e uma triagem, usando registros
fotograficos in situ de praias da regido de estudo. Foram coletados dados da literatura existente
para urbanizacdo (Checon et al., 2023), vulnerabilidade a erosdo (Souza, 2009) e quantidade
de lixo (Instituto Argonauta), as quais foram foco do projeto. Os dados foram normalizados (0
a 1), e o valor do impacto cumulativo de cada praia foi calculado somando os valores de cada
ameaca. O resultado final foi representado em um mapa de hotspots de pressdes ambientais.
Como resultado, Caraguatatuba apresentou maior média de impactos cumulativos (1,728),
tendo os maiores valores para urbanizagcdo (0,6) e erosdo (0,8). No recorte de praias,
Maranduba (Ubatuba), foi a que apresentou o maior valor de impacto cumulativo (2,46). Esse
resultado é oriundo do crescimento demografico e urbano muito intenso, tanto do municipio
de Caraguatatuba (Gigliotti & Santos, 2013) quanto do bairro de Maranduba (JORGE, 2017).
Esse crescimento promoveu 0 aparecimento de outras ameacas, como o aumento de residuos
solidos e a construcdo de estruturas rigidas, que contribuem para o desbalan¢o sedimentar,
intensificando a eroséo (Souza & Luna, 2010). Em concluséo, a urbanizacdo é um forte driver
para o0 aparecimento de lixo e erosdo, e, quando em ocorréncia simultanea, seus efeitos
potencializam-se, revelando sua cumulatividade. Assim, é importante 0 conhecimento de
condi¢cbes pré-existentes nas praias como subsidio cientifico para 6rgdos publicos
promoverem acfes de manejo integrado mais adequadas, direcionando-as as atividades que
ocorrem nas praias.

Palavras-chave: erosao; gestdo de praias; impactos em praia; lixo; sistemas socioecoldgicos;
urbanizacéo costeira.
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Diversidade de Anelideos do Género Osedax (Verme-zumbi) associada a 0ssos
de mamiferos no Atlantico Sudoeste Profundo

DIAS, Thammy G.; SUMIDA, Paulo Y. G.
Agéncia financiadora: FAPESP

As carcacas de grandes mamiferos, especialmente de baleias, sdo umas das principais fontes
de energia para uma diversa biota diversificada do mar profundo. O estudo desses
ecossistemas levou a descoberta de organismos altamente adaptados, como o género Osedax,
um grupo de poliquetas que obtém nutrientes a partir da degradagéo dos 0ssos das carcacas. O
conhecimento sobre esse género é limitado no Atlantico Sul, e pouco se sabe sobre a
diversidade e conectividade das suas espécies nas bacias oceanicas. Este projeto buscou
estudar a diversidade de Osedax encontrada em 0ssos de gado domestico submergidos
experimentalmente pelo projeto BioSuOr, a 550 metros de profundidade na Bacia de Santos
(26°36°13.44”’S, 46°09°9.29”W). Os principais objetivos incluiram descrever a diversidade de
Osedax por meio de estudos morfologicos e investigar as relac6es filogenéticas e distribuicédo
dos individuos coletados com base em dados moleculares. Os espécimes foram coletados a
partir de um experimento de colonizagdo de ossos utilizando uma estrutura autdbnoma
experimental submersa em 07/2016 e recuperada em 05/2017. As analises morfolégicas foram
realizadas no LAMP-IO/USP, e as moleculares no Scripps Institution of Oceanography
(Scripps/UCSD), através da bolsa BEPE/FAPESP. O DNA das amostras foi extraido, e cinco
genes foram amplificados pela técnica de PCR. Os produtos de PCR foram enviados para
sequenciamento, e as sequéncias editadas manualmente e depositadas no GenBank. Arvores
filogenéticas do género Osedax, incluindo as novas sequéncias, foram construidas utilizando
analises de Maximum Likelihood (ML), comparando-as com as sequéncias das demais
espécies obtidas no GenBank. A distancia genética foi avaliada pela p-distance das sequéncias
de COl alinhadas. Por fim, uma rede de hapl6tipos baseada no COI foi gerada para as analises
de genética populacional e conectividade. Os resultados das analises morfoldgicas e
moleculares revelaram que todos os individuos analisados pertencem a uma espécie nova de
Osedax. A descrigdo dessa nova especie foi condensada em um manuscrito e publicado na
revista Zookeys em 03/12/2024 (https://doi.org/10.3897/z00keys.1219.134005), sendo esta
segunda espécie descrita no Atlantico Sul.

Palavras-chave: espécie nova; poliqueta; taxonomia; whale falls.

135



TSP b,

BiociEncias

Ocupagcdo e fungdo da ictiofauna de actinopterigeos demersais ao redor do Parque
Estadual da Ilha Anchieta, costa norte do estado de S&o Paulo

MARINS, Victor S.; SANTOS, Jaermeson S.; DIAS, June F.

O Parque Estadual da Ilha Anchieta (PEIA), situado a 8 km de Ubatuba, possui uma area
marinha protegida por um poligono de exclusao de pesca. Este estudo integra o projeto “Efeito
Spillover das Areas Marinhas Protegidas” e apresenta dados parciais sobre a estrutura
populacional de actinopterigeos demersais, visando entender o uso da area ao longo de seus
ciclos de vida e subsidiar futuras agdes de conservacdo. O presente trabalho tem como
objetivos caracterizar a ocupacdo do entorno do PEIA por diferentes espécies de
actinopterigeos demersais, compreendendo seus ciclos de vida, padrdes de ocupacgéo e o papel
funcional da regido. Para isso, foram realizados quatro cruzeiros oceanograficos: em maio e
novembro de 2022, janeiro de 2023 e fevereiro de 2024. A amostragem incluiu 16 estacdes
oceanograficas. Utilizou-se rede de arrasto de fundo por 10 minutos a 2 nos. Os peixes
capturados foram identificados, medidos (comprimento padrdo, total e peso total),
eutanasiados, e analisados quanto ao sexo e maturacdo gonadal. Uma base de dados online
esta em desenvolvimento para divulgar informacBes sobre a ictiofauna coletada
(bit.ly/4gj8rB9). Para cada espécie, incluem-se nimero de individuos, biomassa, relacéo peso-
comprimento, classes de comprimento, localizacdo e estagio de maturacdo gonadal. Ao todo,
4343 actinopterigeos de 31 familias e 97 espécies foram coletados, totalizando
aproximadamente 290 kg de biomassa. Os resultados destacam a importancia funcional do
PEIA para a reproducdo (bercarios) e crescimento de espécies (infantarios). Os dados podem
embasar a ampliacdo da area de exclusdo de pesca, recategorizando a ilha como um parque
com porcdes terrestre e marinha. Etapas futuras incluem finalizar a plataforma online,
relacionar dados de conteldo estomacal dos peixes e variaveis abioticas (temperatura,
salinidade e profundidade), ampliando o entendimento sobre as dindmicas ecoldgicas do
entorno do PEIA.

Palavras-chave: conservacgéo; arrasto; PEIA; Ubatuba.
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O estudo das relagdes evolutivas de Sahelanthropus tchadensis: uma andlise

comparativa baseada em métricas dentarias

VALOTA, Leticia S.; NEVES, Walter
Agéncia financiadora: FAPESP

Desde a descoberta e descricdo da espécie africana Miocénica em 2001, Sahelanthropus
tchadensis esteve e continua estando no centro de grande debate acerca da sua classificagéo
como um homininio - o primeiro da nossa linhagem - ou um mono, ou seja, um grande simio
ndo humano. Muitos estudos foram conduzidos com o objetivo de esclarecer essa questao,
especialmente baseados na morfologia do cranio e do pos-cranio da espécie, obtidos através
do registro fossil. Com a finalidade de obter novas informacdes para o debate, neste estudo,
analisamos a denticdo maxilar posterior de S. tchadensis e a comparamos com a denti¢do de
homininios plio-pleistocénicos e chimpanzeés, o primata vivo mais proximo da nossa linhagem.
A comparacéo foi baseada no tamanho dos dentes, utilizando-se comprimento mesio-distal e
buco-lingual, e estudada com base em um método de analise comparativa multivariada, a
Anélise de Componentes Principais (ACP). Nossos resultados sugerem que a denticdo maxilar
posterior de S. tchadensis encontra-se dentro da distribuicdo de homininios Plio-Pleistocénicos
bem estabelecidos, corroborando a sua classificagdo como parte da linhagem humana. Dessa
forma, nosso trabalho reforca a hipdtese de que a espécie seria a mais antiga da linhagem
humana.

Palavras-chave: andlise multivariada; denticdo; evolu¢do humana; Homininios; Primatas.
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Expressdo do fator de crescimento semelhante a insulina-1 murino (mIGF-1) em
camundongos andes lit/lit utilizando diferentes vetores de expressao

DUTTON, Valentina A.; PERONI, Cibele N.
Agéncia Financiadora: CNPq

O fator de crescimento semelhante a insulina-1 (IGF-1), um dos principais mediadores do GH,
tém se mostrado um potencial alvo de tratamento para a deficiéncia de GH geneticamente
isolada (IGHD), cujo principal efeito é a reducdo do crescimento linear do individuo. Nesse
sentido, a terapia génica surge como uma possivel alternativa de tratamento, administrando-
se vetores contendo genes do GH ou, mesmo, do proprio IGF-1. Dado que a presenca de um
sinal de poliadenilacdo constitutivo leva a expressdo génica mais eficiente, € possivel que
adicionar uma sequéncia downstream contendo este sinal a um vetor aumente seus niveis de
expressdo. Sendo assim, ao longo do projeto foi realizada a constru¢do do plasmideo pUC-
UBI-mIGF-1+3’, adicionando o sinal de poliadenilagdo de IGF-1 murino (mIGF-1) a um vetor
com promotor de Ubiquitina-C (UBI), na tentativa de aumentar sua eficiéncia de expresséo.
Para isso, foi necessario encontrar o sinal de poliadenila¢do constitutivo do gene de mIGF-1 a
partir da busca de elementos regulatdrios que sinalizam a presenca sinal de poliA constitutivo
na regido 3’, e construir a sequéncia downstream que foi adicionada ao vetor de mIGF-1 com
promotor UBI. Foi, entdo, realizada uma comparacao entre trés vetores, um com promotor
UBI, o vetor construido com promotor UBI e a sequéncia 3’ e um com promotor de
citomegalovirus (CMV) em relacdo aos niveis de expressdo in vivo em camundongos andes
lit/lit, utilizando parametros de crescimento longitudinal do corpo desses animais como
parametros de analise. Embora a dosagem do mIGF-1 no sangue dos camundongos nédo tenha
surtido resultados promissores, foi possivel observar um aumento significativo no
comprimento do fémur dos animais tratados com o vetor com o promotor CMV. Em relagao
a comparacdo da eficiéncia de expressao dos trés vetores, percebe-se que o vetor com promotor
CMYV mostrou-se, portanto, mais eficiente que os plasmideos com promotor UBI, a0 menos
acerca do crescimento fenotipico dos animais andes. Sendo assim, uma possibilidade para
estudos futuros poderia considerar a adigcéo de

uma sequéncia downstream a um vetor com promotor CMV, visando aumentar mais ainda
seus niveis de expressdo, e corrigir o fenotipo de camundongos andes.

Palavras-chave: camundongos andes; DNA plasmidial; expressdo in vivo; mIGF-1; sinal de
poliadenilagdo; terapia génica.
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Anélise do grooming social em formigas sem rainha Dinoponera gigantea: padrdes
morfologicos e relacdo com a hierarquia reprodutiva

LIMEIRA, Mirella F. L. N.; FERREIRA, Ronara S.

O comportamento de grooming social em animais possui funcdo de higiene, mas alguns
trabalhos sugerem um papel importante no estabelecimento de lacos e resolugdo de conflitos,
como em primatas e, por vezes, uma relacdo ainda ndo totalmente compreendida no
estabelecimento e manutencdo da hierarquia social em algumas espécies, como em formigas
sem rainha. Este estudo teve como objetivo investigar o comportamento de grooming social
em Dinoponera gigantea, dissecar sua morfologia e aprofundar o entendimento de sua relagéo
com a hierarquia reprodutiva. O estudo observou os comportamentos de allogrooming entre
diades de operarias, na qual foi registrada a morfologia detalhada destes comportamentos,
observando quais apéndices eram utilizados pelo individuo ativo e em quais partes do corpo
0 passivo recebeu o comportamento. Foram observadas 22,5 horas de filmagens, com 306
ocorréncias de comportamentos de grooming em 3 colénias diferentes, mantidas em ninhos
artificiais no Instituto de Psicologia-USP. As observacoes foram feitas no software BORIS, e
as matrizes de interagdes extraidas foram analisadas no Microsoft Excel, e foi utilizada a
linguagem de programacédo Python para gerar sequéncias comportamentais e diagramas de
Venn. Os resultados mostraram que grooming geral e grooming no gaster ocorrem, em geral,
de forma isolada. O grooming geral, realizado em varias partes do corpo, foi distribuido entre
os individuos da coldnia, sem uma forte relacdo com a posicdo hierarquica. Isso sugere que 0
grooming geral pode ter uma funcdo primaria de higiene coletiva, promovendo a salde do
grupo. Entretanto, o grooming no gaster, de maior duracdo, teve forte correlacdo com
individuos de alto ranking sendo os ativos no comportamento, sugerindo uma reafirmacao da
dominéncia da alfa. Além disso, formigas de maior ranking receberam mais grooming social,
enquanto as subordinadas participaram menos frequentemente desses comportamentos. Este
estudo é o primeiro a descrever a morfologia do grooming social, examinar a relagédo entre o
grooming social ndo relacionado ao gaster e a hierarquia em Dinoponera gigantea,
contribuindo para a literatura sobre a dindmica social dessa espécie e sugerindo que o
grooming ndo s6 contribui para a higiene, mas também para o fortalecimento das relages
hierarquicas na colénia.
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O desenvolvimento sexual de machos de macaco-prego

GREGOLIN, Victor N.; DEMONTE, Irene S. D.; SILVA, Rosana L. F.
Agéncia financiadora: CNPq

O presente trabalho esta inserido no contexto da pesquisa sobre o comportamento sexual ndo
reprodutivo, que busca estudar a existéncia desse fendbmeno na natureza, bem como suas
origens evolutivas. Nosso alvo de estudo sdo machos jovens de macaco-prego da espécie
Sapajus xanthosternos, endémica do Brasil, ainda pouco estudada e atualmente classificada
como criticamente ameacada (CR) pela IUCN. O objetivo deste trabalho é determinar o tempo
de inicio do comportamento sexual nos machos dessa espécie, a qual apresenta um amplo
repertério comportamental ligado ao sexo, que no entanto é estudado majoritariamente apenas
a partir do primeiro ou segundo ano de vida na literatura. Para este estudo, utilizamos o método
de observacdo de animal focal, analisando um total de 44 horas de filmagens referentes aos
primeiros 12 meses de 8 individuos machos de vida livre, gravadas na Reserva Bioldgica de
Una na Bahia. A partir do trabalho de Carosi & Visalberghi, 2002, desenvolvemos uma lista
simplificada contendo 23 comportamentos a serem analisados e registrados utilizando o
software The Observer XT 13. Todos os 8 individuos que estudamos apresentaram
comportamentos sexuais, totalizando 25 eventos, com duracdo somada de 4 minutos e 24
segundos, distribuidos majoritariamente entre 0 6° e 12° més de vida, porém presentes ja desde
0 1° més em alguns individuos. Concluimos portanto que o comportamento sexual se encontra
presente no primeiro ano de vida em todos os individuos que analisamos, podendo se iniciar a
partir do primeiro més. Futuros estudos sobre o tema podem revelar mais informagdes sobre
0 seu desenvolvimento, bem como o efeito da sua pratica na vida dos individuos,
especialmente no contexto da formacéo e estreitamento de lacos e resolugdo de conflitos,
fendmenos ja descritos na literatura para macacos-prego porém ainda pouco estudados nessa
faixa etéria.

Palavras-chave: sociossexualidade; ontogenia; Sapajus xanthosternos; machos.
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Estabelecimento de uma cocultura entre a Chlamydomonas nivalis e a Saccharomyces
cerevisiae, para fins de exploracao espacial

BURGOS, Carolina R.; FARIAS, Raquel G. G.; RODRIGUES, Fabio

A humanidade tem dado grandes passos em direcdo a exploracdo espacial, pairando a
possibilidade de realmente pisarmos em Marte nas proximas décadas. Entretanto, o planeta
possui condigdes indspitas para humanos, que tdo pouco conseguiriam respirar, dada a
atmosfera de 95% de CO.. Para ser factivel, sdo necessarios Sistemas de Suporte a Vida, cujas
tecnologias mimetizam condices terrestres. A utilizacdo da biologia como tecnologia é uma
proposta atrativa, dado que seres vivos sdo adaptaveis, autorreplicantes, autorreparaveis e
realizam uma gama de processos quimicos potencialmente (teis. Nesse panorama,
microrganismos extremdfilos se destacam pela capacidade de prosperar em ambientes
limitantes para todos os outros. Dessa forma, este projeto propbe a utilizacdo de uma
tecnologia desenvolvida pela evolugdo, a partir do estudo de um microrganismo
fotossintetizante potencialmente capaz de tornar a atmosfera de CO2 marciana respiravel.
Sabe-se que as algas sdo responsaveis por 50% da producéo fotossintética da Terra e compdem
0s mais diversos locais do planeta em que agua liquida esteja disponivel. Assim, propbe-se a
utilizagdo da Chloromonas typhlos (antiga Chlamydomonas nivalis), uma microalga
conhecida como “alga da neve” e uma das responsaveis pela neve vermelha, sendo considerada
extremofila, pois prospera em condicOes extremas de baixa temperatura e alta radiagdo. Este
estudo busca avaliar a resisténcia do organismo a radiacdo UV-C e sua potencial aplicacdo na
fixacdo de carbono atmosférico marciano. Além disso, na natureza, muitos organismos sdo
encontrados associados a outros, entdo propomos estabelecer uma cocultura entre essa alga e
Saccharomyces cerevisiae, uma levedura industrial largamente estudada como modelo e que
ja teve seu cultivo em coculturas com a microalga modelo Chlamydomonas reinhardtii
descrito. Foram realizadas curvas de crescimento por DO e contagem de UFC, além de ensaios
de irradiagdo UV-C, bem como tentativas de descontaminagdo de C. typhlos. A alga
extremofila, em monocultura, foi 0 organismo mais resistente a irradiacdo, apresentando
viabilidade até doses de 2500 J/m2 e a levedura apresentou maior resisténcia quando em
cocultura. Conclui-se que € necessario realizar todas as curvas de crescimento por contagem
de coldnias e realizar mais replicatas bioldgicas do experimento de irradiacdo, a fim de obter
uma maior acuracia nos resultados.

Palavras-chave: Chlamydomonas reinhardtii; Chloromonas typhlos; extremofilos; irradiacéo
UV-C; Marte; Saccharomyces cerevisiae.
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Avaliacdo da memoria espacial, cognicéo e aprendizagem em modelo murino
de imaturacéo hipocampal

HONDA, Felipe K.; ULRICH, Henning; TURRINI, Natalia
Agéncia financiadora: FAPESP

O transtorno bipolar (TB) é um distarbio neuropsiquiatrico caracterizado por oscilacbes de
humor, apresentando episodios alternados entre depressao e mania. Esse transtorno pode afetar
diversos aspectos da fisiologia e do comportamento, incluindo a memdria, cogni¢cdo e o
aprendizado. Para investigar melhor o TB e outros transtornos psiquiatricos, sdo utilizados
endofenotipos, tais como a imaturagdo neuronal no giro denteado. A partir de um modelo
animal knockout heterozigoto para a enzima CaMKIlI-a foi possivel mimetizar essa condigdo
neuronal. Nesse contexto, este projeto tem como objetivo elucidar e caracterizar o
comportamento de memdria e aprendizado desses animais através do labirinto de Barnes, de
modo a facilitar o entendimento das condicdes similares encontradas em pacientes com TB.
Este aparato € composto por 20 buracos, em que apenas um deles se encontra o tanel de fuga.
Ao longo dos dias, 0s animais devem aprender e memorizar onde se encontra o tunel. Embora
ambos os genotipos tenham demonstrado capacidade de aprendizado ao longo do treinamento,
os animais knockout apresentaram maior distancia percorrida no aparato, maior laténcia
primaria e total para encontrar o buraco correto, maior nimero total de erros e menor
velocidade média em relacdo aos animais selvagens. Além disso, os animais knockout
passaram menos tempo no setor em que o tanel de fuga estava localizado em comparacdo com
0s animais selvagens. As estratégias de busca realizadas pelos camundongos também
mostraram um desempenho inferior dos animais knockout, com uma maior porcentagem de
estratégia aleatéria empregada, enquanto que 0s animais selvagens utilizaram
majoritariamente a estratégia direta. Os resultados do teste final, feito ap6s 5 dias de
treinamento, também apontaram para uma performance inferior dos animais knockout, com
maior laténcia primaria e menor porcentagem de tempo e de erros no setor correto. Diferencas
entre sexos também foram observadas, em que as fémeas apresentaram desempenho superior
aos machos em todos os pardmetros, exceto na porcentagem de tempo no setor correto.
Adicionalmente, as fémeas empregaram uma menor porcentagem da estratégia aleatdria em
relacdo aos machos.

Palavras-chave: Aprendizagem; CaMKII-alfa; hipocampo; memdria; transtorno bipolar.
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Identificacdo de alvos para terandstica em melanoma atraves da integracédo de dados
omicos

LARIZZA, Leonardo; REIS, Eduardo

Melanoma cuténeo ¢ responsavel por 75% das mortes de cancer de pele no mundo, sendo um
tumor bastante agressivo, com alta mobilidade e capacidade metastatica. Por conta da
toxicidade de terapias convencionais como quimioterapias, vé-se a necessidade da criacdo de
tratamentos com um maior equilibrio entre a toxicidade e sua eficacia, como a teranostica,
juncdo dos termos terapia e diagndstico, porém a falta de um conhecimento de base, como os
possiveis alvos para esse tratamento ainda sdo escassos, por isso esse trabalho tem como
objetivo i) busca de genes candidatos para terandstica, expressos no exterior da membrana
plasmética de melandcitos ii) integracdo de dados de expressdo génica desses candidatos para
a criacdo de uma lista final com os melhores candidatos. Para esses objetivos, foram utilizados
as databases do TCGA para genes significativamente mutados em melanomas e dados clinicos,
GEO para os dados de genes diferencialmente expressos e assinaturas de metastase e o0 gTEX
para dados de single cell, foram utilizados as ferramentas basicas de bioinformatica do R e de
python, como o scanpy, para a analise, curadoria e integracdo de dados, além da atribui¢do do
Hazard Ratio e o papel como driver gene de cada candidato. Como resultado, esse trabalho
obteve uma lista de 41 genes diferencialmente expressos, significativamente mutados, com
assinaturas de metastase e expressos na parede celular de melandcitos, que podem ser
utilizados como biomarcadores para terandstica. Para concluir, apesar promissoras e em
ascendéncia, as técnicas de teranostica sdo muito pouco estudadas, sendo, portanto, de suma
importancia a criacdo e disponibilidade de dados que possam servir como base para 0
desenvolvimento de novas tecnologias para esse tipo de pesquisa.

Palavras-chave: Biomarcadores; Bioinformatica; Melanoma; Teranéstica.
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Impacto de microplasticos em Quironomideos (Chironomidae): uma revisdo e questdes
relacionadas

GONGALVES, Nathalia F.; QUEIROZ, Lucas G.

Este trabalho tem como objetivo compilar o conhecimento cientifico existente sobre os efeitos
ecotoxicoldgicos de microplasticos (MPs) em quironomideos (Chironomidae), conectando
suas consequéncias aos papéis ecologicos desempenhados por esses organismos-modelo. Para
isso, foi realizada uma revisdo bibliogréfica que avaliou evidéncias sobre os impactos dos MPs
associados a diferentes parametros, como composi¢cdo quimica, formato, tamanho,
concentracdo e condi¢des experimentais. Os resultados destacam que, embora experimentos
em laboratorio demonstrem efeitos dos MPs no desenvolvimento e na morfologia dos
quironomideos, as concentraces utilizadas nos estudos frequentemente excedem aquelas
encontradas em ambientes naturais, 0 que pode mascarar os resultados obtidos. Além disso, a
falta de padronizacdo em endpoints ecotoxicoldgicos prejudica a realizagdo de anélises
comparativas e a construcdo de uma visdo abrangente sobre os impactos dos MPs. Os efeitos
negativos dos MPs parecem estar relacionados tanto a obstrucdo do trato digestivo quanto a
inflamacdo causada pelos produtos quimicos associados ao material plastico. Como
consequéncia, os MPs podem interferir na sadde individual dos organismos e, de uma
perspectiva ecoldgica, prejudicar o equilibrio dos ecossistemas aquaticos, comprometendo o
papel funcional dos macroinvertebrados bentbnicos em processos como a degradacdo de
matéria organica e o fluxo de energia nas cadeias alimentares. Conclui-se que mais estudos
sd0 necessarios para avaliar os impactos de longo prazo dos MPs em quironomideos e outros
organismos aquaticos, bem como o desenvolvimento de estratégias para reduzir a
contaminacdo ambiental por microplasticos, a fim de mitigar seus potenciais efeitos
ecologicos.

Palavras-chave: Ecotoxicologia; macroinvertebrados bentdnicos; microplasticos; poluicéo
aquatica; Quironomideos.
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Diversidade de roedores (Mammalia: Rodentia) do Cerrado

TSURUTA, Amanda K.; DO PRADO, Joyce R.

O Cerrado é um bioma muito biodiverso e seu estudo tem se mostrado fundamental diante das
acOes antropicas atuais. Nessa diversidade, os roedores se destacam, abrigando mais de 80
espécies, refletindo a abundancia e riqueza desse grupo de mamiferos. Aliado a isso, as
colecBes bioldgicas atuam na salvaguarda de espécimes e informacdes de espeécies,
contribuindo no entendimento sistematico, ecolégico e de conservacdo. O objetivo deste
estudo foi elaborar uma lista comentada dos géneros de roedores que ocorrem no Cerrado
depositadas na cole¢do de mamiferos do Museu de Zoologia da Universidade de Sao Paulo
(MZUSP), fornecendo uma visao comparativa e representativa desse grupo. Foi realizado um
levantamento dos espécimes de roedores na colecdo do MZUSP coletados no Cerrado, do
material tombado ou em processo de tombamento, com andlises realizadas utilizando
espécimes adultos. Para cada género, foram elaboradas fichas com informacdes dos holétipo
das espécies, sua distribuicdo geogréafica, os vouchers analisados, descricdo morfoldgica e
morfométrica e observacdes de campo, além de uma prancha com fotos dorsal, ventral e lateral
do crénio e lateral da mandibula. Dados qualitativos foram obtidos através da descrigdo de
estruturas externas e cranianas. Dados quantitativos foram gerados através de medidas cranio-
dentérias e mandibulares mais utilizadas em roedores. A cole¢do de mamiferos do MZUSP
possui 2068 roedores coletados no Cerrado (591 espécimes tombados e 1477 em processo de
tombamento). Entre os tombados, ha representantes de 42 espécies, pertencentes a 28 géneros,
representando cerca de 51% da diversidade desse grupo no bioma. A maior parte desse
material é constituida pela familia Cricetidae, refletindo sua abundancia na natureza. Ha,
também, representantes das familias Echimyidae, Caviidae, Dasyproctidae e Cuniculidae. As
fichas de género seguem em processo de finalizacdo. A colecdo do MZUSP abriga uma
importante diversidade de roedores do Cerrado, incluindo espécies raras e pouco conhecidas.
Parte dessa diversidade ainda ndo estd completamente incorporada na cole¢do, sendo o
processo de curadoria fundamental para formalizar dados e atualizar informagdes sobre
ocorréncia e morfologia das espécies. Esses dados sdo essenciais para pesquisas em diversas
areas e 0 acesso a variacdo morfologica intra e interespecifica agrega informag@es sobre os
padroes de diversidade desses roedores.

Palavras-chave: colecdo bioldgica; lista comentada; riqueza de espécies.
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Razéo sexual da prole em subpopulag6es selvagens de Anodorhynchus leari e suas
implicagdes na dinamica populacional

COSTA, Daniele; SILVEIRA, Luis F.; PACIFICO, Erica
Agéncia Financiadora: FAPESP

A arara-azul-de-Lear Anodorhynchus leari, ¢ uma espécie categorizada como “Em Perigo”
nas listas da IUCN e MMA. E endémica do nordeste brasileiro, tendo sua area de ocorréncia
inserida no dominio morfoclimético da Caatinga, e popula¢fes concentradas nas ecorregides
do Raso da Catarina e da Depressdo Sertaneja Meridional. E uma espécie longeva e
monogamica, com maturidade sexual tardia, e portanto, a quantidade de individuos de cada
sexo atua como fator limitante do crescimento populacional. Se alimentam preferencialmente
do fruto da palmeira do licuri, que aumenta a intensidade da frutificacdo durante a época da
chuva (fev - méo), o que se sobrepde parcialmente a estacdo de reproducdo das araras (dez-
mai). O objetivo deste trabalho foi verificar desvios na razdo sexual da prole de populacbes
naturais de araras-azuis-de-lear, bem como investigar uma correlacao entre oferta de alimento
e sexo da ninhada, e suas implicacBes para a dindmica populacional da espécie. Foram
analisadas amostras de sangue da veia braquial de ninhegos recém nascidos e prestes a deixar
0 ninho, coletadas de fevereiro a maio ao longo do periodo de 2008 a 2023 em trés nucleos
populacionais na ecorregido do Raso da Catarina: um centro de ocorréncia da espécie na
Reserva Bioldgica de Canudos, e duas areas de expansdo da populacéo, re-colonizadas pelas
aves desde 2014 (Barreiras e Baixa do Chico). Foram calculadas as raz6es sexuais secundaria
(filhotes escolhidos) e juvenil (filhotes que saem do ninho) e avaliado o efeito do ano de
eclosdo, ordem de eclosdo, ninho e ninhada para a populacéo geral e para a area central de
ocorréncia e as duas subpopulacbes das areas de extensdo separadas. Depois, foi testada a
correlacdo entre a oferta de alimento (pluviosidade) e os dados de razéo sexual encontrados
através de modelos lineares generalizados. Nao foram encontrados desvios significativos da
razdo de 1:1 em nenhuma das variaveis investigadas, bem como ndo foi encontrada correlacéo
entre a oferta de alimento e a razdo sexual da prole. Tais resultados se adequam a teoria da
razdo sexual balanceada de Fisher (razdes sexuais balanceadas sé&o evolutivamente mais
estaveis) e sdo positivos em termos de viabilidade da espécie.

Palavras-chave: alocacao sexual; espécie ameagada; dindmica populacional.
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Genética populacional do apuim-de-costas-pretas (Touit melanonotus; Aves:
Psittacidae), e implicagc0es para a sua conservacao

CARCASSOLA, Marina V.; SILVEIRA, Luis F.
Agéncia Financiadora: FAPESP

Os parametros genéticos populacionais de psitacideos neotropicais silvestres sdo pouco
compreendidos devido a raridade de amostras de grupos inteiros destas aves na natureza. O
apuim-de-costas-pretas, Touit melanonotus, € um pequeno psitacideo considerado
“Vulneravel” pelo Livro Vermelho da Fauna Brasileira Ameacada de Extingdo, raro e
endémico da Mata Atlantica brasileira. H4 uma enorme escassez de informagdes basicas sobre
a biologia dessa espécie. Em 2020, um bando de T. melanonotus foi encontrado morto ap6s
atingir uma janela do Aeroporto de Guarulhos, em Sao Paulo. Ao analisar os polimorfismos
de nucleotideo Unico (SNPs) dos elementos ultra conservados do genoma (UCEs) do DNA
coletado dos 29 espécimes oriundos do acidente e encaminhados ao Museu de Zoologia da
Universidade de Sdo Paulo (MZUSP), avaliamos parametros relacionados a genética da
conservacdo da espécie. Encontramos uma heterozigosidade média observada acima da
esperada, tamanho populacional efetivo de aproximadamente 5 mil individuos, nenhum sinal
de depressdo endogamica, presenca de diferentes nucleos familiares, evidéncias de copula
extrapar e razdo sexual equilibrada. Por fim, encontramos evidéncias de um gargalo
populacional relativamente antigo e uma possivel queda populacional recente. Desta forma,
sugerimos que, no momento, os esforcos de conservacao sejam direcionados a manutencéo e
recuperacdo do habitat, e ndo a0 manejo genético da espécie.

Palavras-chave: extincdo; heterozigosidade; manejo; Psittaciforme; variabilidade.
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Desafios socioambientais para a reintroducao do papagaio-chaua (Amazona
rhodocorytha, Aves, Psittacidae) no estado de Alagoas, Brasil

MONFRINATO, Raquel M. F.; SILVEIRA, Luis F.
Agéncias Financiadoras: FAPESP

Com o crescente aumento do nimero de espécies ameacadas de extingdo, 0s programas de
reintroducdo de espécies vém com o objetivo de reverter esse cenario, promovendo o
restabelecimento de populacfes vidveis. No entanto, muitos desses programas falham por
focar apenas nos aspectos bioldgicos e ndo levarem em conta 0s aspectos socioambientais
envolvidos. O papagaio-chaua (Amazona rhodocorytha, Psittacidae) € uma espécie endémica
da Mata Atlantica brasileira classificada como vulneravel (VU) pela IUCN, sendo uma das
suas principais ameagcas a captura para o comercio ilegal, motivada principalmente pelo desejo
de possui-la como animal de estimacao. Incentivar a mudanca de atitudes da populacdo sobre
essa pratica constitui um dos principais desafios a ser enfrentado atualmente na conservacao
destes e de outros psitacideos. Considerando sua situacdo critica no estado de Alagoas, onde
esta virtualmente extinto na natureza, um projeto de reintroducdo estd em curso na Reserva
Particular do Patriménio Natural (RPPN) Mata da Salvia, em Rio Largo (AL). Dada a
proximidade do local de soltura com a Vila Utinga, comunidade com aproximadamente 50
casas nos arredores da Mata da Sélvia, interacGes negativas podem ocorrer entre os moradores
e 0s papagaios. Neste contexto, este estudo buscou identificar os desafios socioambientais
envolvidos no processo de reintroducdo e implementar acdes de conscientizacdo junto a
comunidade local, focando na preservacao da espécie e no combate ao trafico e comércio de
animais silvestres. Entrevistas realizadas com 35 moradores revelaram baixo interesse em
possuir papagaios de estimacdo, rejeicdo ao comércio de animais silvestres, além de percepcao
positiva sobre acdes de conservacdo de espécies ameacadas. Apesar disso, a frequéncia de
visitacdo aos viveiros dos papagaios-chaud, no Parque Pedro Nardelli, € baixa, mostrando
ainda pouco conhecimento e proximidade com relacdo a espécie e seu estado de conservagéao.
As atividades com a escola local envolveram 350 alunos, com uma campanha de adogéo
simbolica dos papagaios-chaua e distribuicdo de cartilhas com atividades educativas sobre a
espécie. Também foram criados materiais de divulgacéo fisicos e digitais. O conjunto dessas
acOes mostrou-se fundamental para o engajamento da comunidade e reforca a necessidade de
continuidade e acompanhamento, além de avaliacbes periddicas, para que gerem impactos
duradouros.

Palavras-chave: conservacdo; educacdo ambiental; papagaio-chaud; reintroducéo.

153



TSP b,

BiociEncias

Revisédo taxonémica do género Scaphidomorphus Hope, 1841 (Coleoptera:
Erotylidae: Erotylini)

DA SILVA, Thiago J.; CASARI, Sonia A.

O género Scaphidomorphus Hope, 1841 foi descrito para acomodar a espécie Erotylus
quinquepunctatus (Linnaeus, 1767), descrita originalmente no género Chrysomela. Ainda em
1841, S. bosci Guerin-Méneville é descrita como a segunda espécie do género. Em 1876,
Crotch sinonimiza as duas espécies, mas no mesmo ano Gemminger & Harold as mantém
como distintas, decisdo que tem sido seguida desde entdo. Em 1946, S. tripunctatus Guérin é
descrita, deixando o género com as trés espécies atuais. Em 1908, Erotylus involutus Kunht é
descrito a partir de espécimes de Honduras. Scaphidomorphus é tradicionalmente reconhecido
por um conjunto de caracteres que envolvem forma geral do corpo e coloragdo, fronte
constrita, e forma do pronoto e prosterno. Modificacdes no padrdo das manchas dos élitros
podem ocorrer, 0 que chegou a levar Crotch a sinonimizar as espécies com base em espécimes
com essas modificacdes. Neste trabalho, o género é revisado e as espécies redescritas com
base em caracteres atualmente utilizados em taxonomia de Coleoptera, e a sinonimia de S.
bosci com S. quinquepunctatus, bem como a relagéo de E. involutus com Scaphidomorphus,
sdo discutidas com base nesses caracteres. Ao todo 221 espécimes das trés espécies atuais de
Scaphidomorphus e de E. involutus foram examinados, entre eles o holétipo de S. tripunctatus,
e 0 hol6tipo de E. involutus por fotografia. Pecas bucais e genitalias de machos e fémeas foram
removidos para serem examinados. Caracteristicas distintas nas mandibulas e maxilas
permitem distinguir o género de outros da Tribo Erotylini, e o dimorfismo sexual observado
no abdémen nado havia sido mencionado na literatura e € peculiar ao género. Esses resultados
foram encontrados nas trés espécies atuais do género Scaphidomorphus e também em E.
involutus. Diferencas nas mandibulas, maxilas, edeago e espermateca permitem diferenciar
entre as espécies, e se correlacionam com as diferencas no padréo de coloragdo dos élitros. Os
resultados encontrados evidenciam que E. involutus pertence a Scaphidomorphus e é sugerida
sua transferéncia para esse género. Espécimes de E. involutus da Amazonia brasileira
fornecem atualizacdo para a distribuicdo dessa espécie, € sdo 0 primeiro registro para a
América do Sul e para o Brasil.

Palavras-chave: descricdo; distribuicdo; novo registro.
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Estudo taxondmico dos Crinoides (Echinodermata: Crinoidea) do Litoral Brasileiro

DE SOUZA, Tulio H. C.; FUKUDA, Marcelo V.

Os crindides sdao um grupo de invertebrados marinhos morfologicamente emblemaéticos,
representados pelos lirios-do-mar e penas-do-mar, com registros que datam desde o Periodo
Ordoviciano até o presente. Com um amplo registro fossil (~ 6.000 espécies), 0s crinodides
viventes sdo representados por cerca de 670 espécies distribuidas no mundo, ocorrendo desde
a zona entremares até a zona hadal. Destas, apenas 19 foram catalogadas para a costa
Brasileira, evidenciando que a fauna de Crinoidea do nosso litoral é pouco conhecida ou,
ainda, historicamente subestimada, estando restrita aos estudos de séculos passados. Nesse
sentido, este projeto teve como objetivo avangar o conhecimento acerca da diversidade
taxondmica dos Crinoidea da costa brasileira através da revisdo e redescri¢do das espécies,
adicionando imagens de alta qualidade (i.e. Micro-CT e MEV); e descrever possiveis espécies
novas. Foram analisados 726 espécimes, pertencentes a duas ordens, oito familias, 10 géneros
e 14 espécies, depositados na Colecdo de Echinodermata do MZUSP, além dos espécimes
brasileiros em colec6es cientificas estrangeiras (e.g. National Museum of Natural History —
Washington DC (NMNH) e Museum of Comparative Zoology - Harvard (MCZ). Para tal, os
caracteres morfologicos (e.g. forma e tamanho do peddnculo, cirros e cirrais; morfologia,
tamanho e padrdo de ramificacdo dos bragos; tipo e localizacdo das articulagfes presente nos
bracgos e pedunculos; morfologia e tamanho das pinulas; localizacdo da boca e do anus) foram
observados, descritos e comparados, com auxilio de estereomicroscopio e bibliografia
especializada. Promachocrinus kerguelensis Carpenter, 1879 e Amphimetra moelleri (Clark,
1908) sdo possiveis novas ocorréncias para o litoral brasileiro; e um terceiro taxon
(Comactinia sp. nov) é uma possivel nova espécie para a ciéncia. Além disto, a espécie
Tropiometra carinata (Lamarck, 1816) foi redescrita e novos caracteres foram adicionados.
Os espécimes identificados foram tombados em uma planilha eletrdnica (padrdo MS Excel ®),
registrando dados importantes como identificacdo, numero de espécimes, modo de
acondicionamento, local e data de coleta. Posteriormente, estes dados foram exportados para
o software specify, para posterior integragdo com o Sistema de Informacéo da Biodiversidade
Brasileira (SIBBr - https://www.sibbr.gov.br). Assim, com o presente trabalho, o nimero de
espécies de crinoides do litoral brasileiro aumenta para 22. Além disso, a espécie nova
representa a primeira espécie de crinoide do Brasil descrita por pesquisadores brasileiros e a
primeira descrita nos dltimos 100 anos para a regido.

Palavras-chave: biodiversidade; Equinodermos; sistematica; taxonomia.
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A colecédo de Chondrichthyes do Japéo e de Taiwan depositados no Museu de Zoologia
da Universidade de Sao Paulo

DOS SANTOS, Vinicius O. R.; PASTANA, Murilo N. L.

O presente trabalho foi realizado através da identificacdo até o nivel de espécie, ou género,
de 630 espécimes de Chondrichthyes coletados entre 2011 e 2014 na regido noroeste do
Oceano Pacifico, regido com elevada diversidade de ictiofauna, com diversas espécies unicas.
Para tal, foi realizado um levantamento bibliografico em busca de chaves de identificacdo
apropriadas, além de comparacdes com caracteristicas especificas citadas nas descri¢ches
originais das espécies. Ao todo foram catalogados espécimes de 94 espécies distintas, sendo
59 Selachii (Tubardes), 32 Batoidea (Raias) e 3 Holocephali (Quimeras). Esta colecdo conta
com representantes de 37 familias de Chondrichthyes, das quais 7 estavam ausentes na
colecdo do MZUSP e foram incorporados individuos de 75 espécies anteriormente ausentes
no acervo. Entre eles estdo incluidos espécimes sem registro em coleces ictioldgicas do brasil
(e.g. tubardo duende, género Mitsukurina) ou mesmo das américas (e.g. raias de seis fendas
branquiais pertencente ao género Hexatrygon). Este trabalho fornece o niUmero de tombo dos
lotes incorporados a colecdo ictioldgica do MZUSP, e tem como objetivo divulgar a presenca
deste raro material no acervo do museu, possibilitando o acesso a futuros estudos
taxondmicos.
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Avaliacao do efeito de venenos de serpentes do género Bothrops sobre a viabilidade
e expressdo génica de Schistosoma mansoni

FISCHER CARVALHO, Agatha; POLI, Pedro J.; OLIVEIRA, Vilaga. G.; BARBOSA,
Tereza C. T., CHAVES, Alison F. A.; SERRANO, Solange. M. T., VERJOVSKI
ALMEIDA, Sergio; AMARAL, Murilo S.

Agéncias Financiadoras: FAPESP e CNPq

A esquistossomose é uma doenca negligenciada que afeta 240 milhGes de pessoas. O
praziquantel (PZQ) é a Gnica droga disponivel para o tratamento da doenca, no entanto, cepas
de S. mansoni resistentes a droga ja foram descritas. Ademais, 0 PZQ néo possui eficacia
contra as formas imaturas do parasita (esquistossdmulos). H4, portanto, necessidade de novas
terapias. Atualmente, a maioria dos compostos candidatos é derivada de plantas, enquanto
compostos derivados de animais receberam comparativamente pouca atencdo. Venenos de
Bothrops sdo compostos ricos em substancias farmacologicamente ativas, ja tendo sido,
inclusive, utilizados como inspiracdo para o desenvolvimento de farmacos, como o anti-
hipertensivo Captopril. Este trabalho buscou avaliar o efeito do tratamento in vitro com
venenos de serpentes Bothrops sobre a viabilidade e expressdo génica de S. mansoni. Para
1SS0, vermes adultos de S. mansoni foram incubados in vitro por 24 horas com venenos de B.
atrox, B. brazili, B. cotiara, B. jararaca, B. jararacussu, B. leucurus, B. moojeni e B. neuwiedi
a 25 pg/ml ou com 1,5 pg/ml de PZQ e, em seguida, avaliados quanto a sua viabilidade
(aderéncia a placa de cultura, motilidade, pareamento e oviposicao). Esquistossdmulos foram
incubados in vitro com diferentes concentra¢bes dos venenos por até 120 horas. Apos a
incubacdo, a viabilidade de vermes adultos e esquistossdmulos foi quantificada através dos
niveis de ATP. Usando RT-gPCR, 10 genes envolvidos na alimentacéo, 8 genes reprodutivos
e 2 genes contendo micro-exons foram testados como possivelmente diferencialmente
expressos (DE) em adultos. Em esquistossomulos, 8 genes envolvidos com a alimentagéo
foram avaliados. O veneno de B. moojeni mostrou maior atividade na reducéo da viabilidade
de S. mansoni, acarretando diminui¢cdo no pareamento (81%), adesdo (91%) e oviposi¢ao
(100%) dos casais. Em esquistossébmulos, 1 dos 8 genes testados se mostrou DE apés
incubagdo com o veneno de B. moojeni. Nossa abordagem pode permitir a descoberta de novos
compostos anti-helminticos e novos alvos terapéuticos, possibilitando o reposicionamento de
farmacos, alternativa mais rapida e econémica para o desenvolvimento de drogas. Estudos
adicionais de RNA-Seq realizados auxiliardo na descoberta de novos alvos génicos e vias
envolvidas no dano ao parasita apos a incubagdo com os venenos.

Palavras-chave: atividade antiparasitaria; expressdo génica de eucariotos; Schistosoma
mansoni; venenos.
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Sobre as espécies caribenhas do género Scytodes Latreille, 1804 (Araneae, Scytodidae)

IOST, Flora M.; ALAYON, Giraldo; RHEIMS, Cristina A.

Aranhas da familia Scytodidae sdo hapldginas, de pequeno a médio porte (4-11 mm), com
trés garras tarsais e seis olhos dispostos em trés diades. Elas possuem um carapaca arqueada
que abriga a glandula produtora de veneno, ocupando uma grande parte do prosoma. O lobo
posterior da glandula produz a seda pegajosa expelida durante a caca, e seu tamanho é
responsavel pela forma arqueada da carapaca. Suas pernas sdo progradas, longas e finas, e seu
esterno é oval com bordas esclerotizadas. A familia também apresenta um padrdo simétrico
caracteristico na pigmentacdo da carapaca, além de labio e esterno fundidos, e enditos
convergentes. Neste trabalho, revisamos as espécies do género Scytodes Latreille encontradas
no Caribe, utilizando o material coletado pelo projeto CarBio (Caribbean Biogeography). O
material examinado estd depositado no Museu Nacional de Histéria Natural do Instituto
Smithsonian, Washington DC, EUA (NMNH). As observacdes e medicGes foram feitas
utilizando um estereomicroscopio Leica MZ16A. As fotografias de estruturas genitais e
espécimes foram feitas com uma camera digital Leica DFC 500, montada em um
estereomicroscopio Leica M205A. Mapas de distribuicdo foram preparados no QGIS 3.30.1-
's-Hertogenbosch. Imagens de microscopia eletronicas de varredura (SEM) foram obtidas
usando o microscopio eletronico do Laboratério de Biologia Celular (Instituto Butantan).
Assim, nove espécies novas foram descritas: S. caroleae spec. nov. (¥), com registros em
Cuba; S. coltrane spec. nov. (9), com registros na Reptblica Dominicana; S. harrisoni spec.
nov. (), com registros em St. Martin; S. jimmorrisoni spec. nov. (¥), com registros em Puerto
Rico; S. joni spec. nov. (8'Q), com registros na Republica Dominicana, Jamaica e Puerto Rico;
S. mingus spec. nov. (%), com registros em Puerto Rico; S. nicksae spec. nov. (9), com
registros na Republica Dominicana e Puerto Rico; S. reinhardti spec. nov. (9), com registros
em Puerto Rico; e S. sabbath spec. nov. (), com registros em Cuba. Scytodes cubensis Alayon
e Scytodes farri Alayon foram redescritas. Novos registros sao fornecidos para Scytodes fusca
Walckenaer, Scytodes championi F. O. Pickard Cambridge, e Scytodes longipes Lucas.

Palavras-chave: CarBio project; Neotropical region; new species; taxonomy.
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Efeito de borda na abundancia e riqueza de Phyllostomidae (Chiroptera) em um
mosaico de fragmentos de Mata Atléntica em Séo Paulo

LEITAO, Gabriel L.; BOBROWIEC, Paulo E. D.; HINGST-ZAHER, Erika

O efeito de borda € um processo ecologico que afeta diversas taxons e pode conduzir a uma
perda de biodiversidade, e 0 monitoramento da composicdo das espécies possibilita uma
melhor abordagem para o manejo de areas afetadas pelo desmatamento. Um grupo de animais
eficiente para tais analises € a ordem Chiroptera, composta por 184 espécies de morcegos no
Brasil e com uma grande variedade de dietas. Dentro deste grupo, foi utilizada a familia
Phyllostomidae para avaliar a ocorréncia do efeito de borda em uma é&rea de floresta
fragmentada em regeneracdo natural ha mais de 70 anos. Foi detectado que ndo ocorreu um
efeito de borda na area estudada seguindo valores estatisticos ndo significantes, ou seja, acima
de 0,05. Apenas valores marginais que correlacionaram a abundancia (0,06) e riqueza (0,07)
de morcegos frugivoros com a porcentagem da cobertura vegetal foram obtidos. Tendo em
vista a ndo ocorréncia do efeito de borda e a baixa riqueza e abundancia pelo esfor¢o amostral,
conclui-se que a area, apesar de décadas de regeneracdo, ndo se recuperou a ponto de ter uma
area considerada interior de mata ou ocorreu uma desestruturacao significativa na comunidade
de morcegos Phyllostomidae a ponto de ndo haver resposta desta familia para o efeito de borda.

Palavras-chave: fragmentacdo; quiropterofauna.
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Revisdo Taxondmica de Mesotes strigatus (Gunther, 1858) (Serpentes, Xenodontinae):
Anélises da variacdo morfoldgica entre linhagens geneticamente delimitadas

ANDRADE, Guilherme O.; GRAZZIOTIN, Felipe G.; TREVINE, Vivian C.

O surgimento da taxonomia integrativa (avaliagdo combinada de evidéncias fenotipicas e
genéticas) melhorou a sistemaética das serpentes neotropicais, embora estudos comparativos
sobre a variabilidade morfologica intraespecifica dentro da subfamilia Xenodontinae ainda
sejam escassos. Entre esses tdxons pouco avaliados, Mesotes strigatus (Glnther, 1858) nunca
foi propriamente estudado, apresentando uma histéria taxonémica complexa. Trevine (2022),
atraves de uma analise filogenética abrangente da tribo Tachymenini, indicou a presenca de
duas linhagens geneticamente delimitadas para M. strigatus. Essas duas linhagens possuem
distribuicéo geogréfica distinta, uma ocorrendo no sudeste do Brasil (linhagem norte) e outra
distribuida no sul do Brasil e norte da Argentina (linhagem sul). Neste estudo, visamos avaliar
a morfologia externa e interna de M. strigatus para testar se essas duas linhagens genéticas,
como sugerido por Trevine (2022), representam duas espécies distintas. Coletamos dados
sobre a morfologia externa (contagem de escamas, medicdes e coloragdo) e interna (hemipénis
e contagem de dentes) das diferentes linhagens ao longo de sua distribuicdo, empregando
analises estatisticas para distinguir as populacbes. A Analise de Componentes Principais
(PCA) foi utilizada para observar a distribuigdo dos dados, juntamente com Boxplots, Plots e
Histogramas. Nossas analises apoiaram a hipdtese de duas linhagens genéticas distintas, como
proposto por Trevine (2022). Caracteristicas morfologicas que distinguem essas linhagens
incluem: fémeas da linhagem sul e norte de M. strigatus possuem comprimento rostro-cloacal
(SVL) de 411-625 mm e comprimento da cauda (TL) de 101-148 mm e SVL de 417-634 mm
e TL de 112-162 mm respectivamente; machos das linhagens sul e norte apresentam SVL de
354-655 mm e 371-692 mm; TL de 43-211 mm e 43-204 mm, respectivamente;, variacao na
escama pré-ocular apenas na linhagem sul, sendo o padrdo encontrado mais frequente (2/2) e
a presenca de manchas paraventral formando uma linha escura na linhagem norte. Com base
nessas diferencas, estamos redefinindo M. strigatus e descrevendo uma nova espécie para a
regido sul da América do Sul.

Palavras-chave: taxonomia; Tachymenini; Mesotes strigatus.
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Avaliacéo da transferéncia de RNAs longos nédo-codificadores de proteinas por meio de
vesiculas extracelulares de Schistosoma mansoni para o hospedeiro

DE OLIVEIRA, Raquel S.; AMARAL, Murilo S.
Agéncia Financiadora: PIBIC/CNPq, Fundacédo Butantan

O parasita Schistosoma mansoni € responsavel pela esquistossomose no Brasil. Essa doenca
negligenciada afeta mais de 200 milhdes de pessoas mundialmente. Os vermes de S. mansoni
apresentam um complexo sistema de comunicagdo parasita-hospedeiro que inclui a liberagédo
de vesiculas extracelulares (EVs, microestruturas cercadas por membrana) pelo parasita. Apos
realizacdo de RNA-Seq de EVs de S. mansoni (SmEVS) liberadas in vitro por vermes adultos,
nosso grupo demonstrou que as SmEVs contém RNAs longos néo codificadores de proteinas
(IncRNAs, transcritos com mais de 200 nucleotideos, com pouco ou nenhum potencial
codificador de proteina). Dessa forma, os objetivos deste estudo sdo: confirmar se ha INcCRNAs
presentes em SmMEVs (SmEV-INcCRNAS) e se estes sdo transferidos para o hospedeiro in vivo.
Para isso, Hamsters (Mesocricetus auratus) foram infectados com 200 cercarias de S. mansoni.
Ap0s 49 dias, foi realizada a perfusdo dos hamsters via sistema porta hepatico. Linfonodos
mesentéricos e placas de Peyer foram coletados. Em paralelo, vermes adultos foram cultivados
em meio de cultura, o qual foi coletado para purificacdo das EVs liberadas. O RNA dos 6rgaos
e das EVs foi extraido e foram realizados RNA-Seq do RNA dos 6rgdos e RT-qPCR para 19
IncRNAs selecionados presentes nas EVs liberadas in vitro. Assim, foram identificados 1.002
Sm-IncRNAs nas amostras de o6rgdos, sendo 631 IncRNAs antisenso, 339 IncRNAs
intergénicos e 32 INcCRNAs senso. Houve uma correlacdo positiva entre 0s Sm-IncRNAs
encontrados no RNA-Seq dos 6rgdos e aqueles encontrados no RNA-Seq de SmEVs liberadas
in vitro. Os Sm-IncRNAs identificados em mais amostras de 6rgdos também sdo 0s mais
detectados nas EVs. Quanto a validacdo da presenca de IncRNAs nas SmEVs, dos 19 SmEV-
InNcRNAs selecionados, 6 foram validados por meio de RT-gPCR. A partir dos resultados,
concluimos que SmEV-IncRNAs séo transferidos para o hospedeiro in vivo, e possivelmente
regulam seu sistema imune. A proxima etapa deste projeto sera a validacdo por RT-gPCR de
Sm-IncRNAs encontrados na analise de RNA-Seq dos 6rgdos. O estudo desse mecanismo de
comunicagdo parasita-hospedeiro podera ser explorado no futuro para o desenvolvimento de
novas abordagens diagndsticas e terapéuticas contra a esquistossomose.

Palavras-chave: Esquistossomose; Relacdo parasita-hospedeiro; RNAs longos néo-
codificadores de proteinas; Schistosoma mansoni; Vesiculas extracelulares.
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Prevaléncia e analise fenotipica do sistema toxina-antitoxina (TA) tipo Il em cepas de
Escherichia coli produtoras da toxina de Shiga (STEC)

MALURY, Rodrigo M.; PIAZZA, Roxane M. F.
Agéncia Financiadora: CNPq e FAPESP

O sistema toxina-antitoxina (TA) é um mecanismo bacteriano descoberto no final do século
XX, inicialmente identificado em plasmideos como causador do efeito "morte pos
segregacdo”. Com o avanco das pesquisas, diversos sistemas TA foram descobertos tanto em
plasmideos quanto em cromossomos, revelando seu papel crucial na regulacdo de processos
fisiologicos bacterianos, incluindo morte celular programada, controle populacional e
resisténcia a estresses ambientais. Este estudo investigou a prevaléncia e analise fenotipica do
sistema TA tipo Il em cepas de Escherichia coli (E. coli) produtoras da toxina de Shiga
(STEC), um patotipo responsavel por infec¢bes graves que podem evoluir para colite
hemorrégica e sindrome hemolitica urémica. Os sistemas TA sdo importantes para diversos
processos bacterianos, incluindo morte celular programada, controle populacional, resposta
ao estresse e resisténcia a antibidticos. O trabalho analisou utilizando a técnica de PCR a
presenca de oito genes do sistema TA tipo Il (hipA, mazF, yoeB, chpB, yafO, yafQ, relE e
mqsR) em 97 cepas bacterianas, incluindo 67 cepas de STEC e 10 cepas de cada um dos
outros patotipos (aEPEC, EXPEC e EAEC). Os resultados mostraram que 0s genes hipA e
mazF foram os mais prevalentes em todos os patotipos analisados. Em STEC, os genes mazF
(93%), chpB e yoeB (79%), hipA (71,2%), mgsR (66%), yafQ (58%), relE (43%) e yafO
(42%) apresentaram diferentes niveis de prevaléncia. Notavelmente, os genes chpB e yoeB
demonstraram maior prevaléncia em STEC comparado aos outros patotipos. A analise de
outras 72 cepas de aEPEC revelou 100% de prevaléncia do gene mazF, sugerindo sua
potencial importancia neste patotipo. A distribuicdo ndo homogénea dos sistemas TA entre 0S
diferentes patotipos sugere papéis especificos desses sistemas em cada patotipo, permitindo
uma diferenciacgéo entre eles, esse estudo ainda fornece uma base informacional e contribui
para 0 entendimento da viruléncia bacteriana e possivel desenvolvimento de novos
tratamentos antimicrobianos e consequentemente de futuras investigacGes sobre o papel
desses sistemas nos organismos infectados.

Palavras-chave: E. coli; Sistema Toxina-Antitoxina; prevaléncia.
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VariacOes sucessionais e a estrutura de comunidades arboreas em trecho de Floresta
Ombrdfila Densa Montana no Parque Estadual da Cantareira (SP-Brasil)

DA FONSECA, Heitor L.; ARZOLLA, Frederico A. R. D. P.

As florestas tropicais sdo consideradas mosaicos de manchas de vegetacdo que apresentam
diferentes fitofisionomias. A dindmica de clareiras, baseada no processo de abertura de dossel
formada pela queda de arvores, é bastante apontada como explicacdo para a formacéo desses
mosaicos. Neste contexto, diferentes manchas de vegetacdo podem apresentar diferentes
estagios sucessionais, conforme variam as espécies que ocupam uma clareira apés ela ser
formada. Além da dindmica de clareiras, caracteristicas ambientais como o tipo de solo,
posicdo topografica, caracteristicas hidrogréficas, dentre outras, podem influenciar o
desenvolvimento da vegetacdo em um determinado local. Assim, diferencas na estrutura das
comunidades, entre manchas de vegetacdo de uma mesma floresta, podem ser explicadas por
fatores que independem da dindmica de sucessao. A regiao do Pinheirinho, no Parque Estadual
da Cantareira, € coberta por florestas maduras que formam mosaicos de vegetacdo com
diferentes comunidades. Neste trabalho, buscou-se caracterizar estruturalmente trés diferentes
fitofisionomias, relacionando as comunidades arbdreas ao tipo de ambiente em que se
encontram. Foram instaladas 21 parcelas (0,525 ha) em trés diferentes areas com
caracteristicas ambientais prdprias: area A, florestal aluvial encharcada sobre gleissolo
melanico; area B, floresta aluvial ndo encharcada sobre latossolo himico; area C, floresta de
encosta sobre cambissolo haplico. Foram encontradas diferencas estruturais importantes entre
as areas, mostrando que cada uma delas apresenta cobertura de floresta madura formada por
comunidades arboreas especificas. Dessa forma, ha indicios de que caracteristicas ambientais
moldam a estrutura das manchas de vegetacdo nesta area, possibilitando a formacdo de
mosaicos na floresta de maneira independente da dindmica de sucessdo em clareiras. Os
resultados podem subsidiar acfes de conservacao e restauracdo de vegetacdo mais eficientes,
especialmente em ambientes aluviais e de encosta.

Palavras-chave: floresta aluvial; mosaicos; restauracdo; dindmica de clareiras.
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